
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62012952 

Gene Model: AUR62012952 

Description: CqEXLA-03 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05764
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXLA-03 

MGGACGYGPYALDFHGGHVAAALPSIYKKGEGCGACFQIRCNNSAICSTKGTKIVVT

DVHTDKTKSTQFVLSSRAFRAMALPGKDRQLLHVGIADVEYKRVPCVYKGQNLSIR

VEEFSKFPNYLAIKVLYQGGQTSILGGDVASVDNLSNWVYLSQNYGAVWDTDNAPS

GKLVFRFIINSGFDSRYFYTNEGVLPANWKPGVVYNSSVQISDIALDGCVPCKTWK* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXLA-03 

ATGGGTGGAGCTTGTGGGTATGGTCCTTATGCACTAGACTTTCATGGTGGACATG

TTGCTGCTGCACTTCCTTCTATTTACAAGAAAGGTGAAGGCTGTGGTGCTTGCTTT

CAGATAAGGTGCAACAACAGCGCGATTTGCAGTACAAAAGGCACAAAGATAGTT

GTTACTGATGTTCATACTGATAAGACCAAATCTACACAATTCGTGCTAAGTAGCA

GAGCTTTTAGGGCTATGGCTTTGCCTGGCAAGGACAGACAACTCTTACATGTTGG

AATTGCAGATGTTGAATATAAGAGGGTACCCTGTGTTTACAAAGGTCAAAACTTG

TCGATTCGAGTGGAAGAGTTCAGCAAATTTCCTAACTATTTGGCAATCAAAGTCC

TCTACCAAGGTGGTCAGACATCTATCTTAGGTGGTGATGTAGCCTCGGTTGATAA

TCTAAGTAACTGGGTTTACCTGAGCCAAAACTATGGGGCGGTATGGGACACTGAC

AATGCTCCAAGTGGGAAACTGGTGTTCAGGTTCATCATCAACTCCGGCTTCGATT

CCCGATACTTCTATACCAACGAAGGTGTCCTCCCTGCAAACTGGAAGCCTGGTGT

GGTATACAACTCTAGTGTGCAAATCAGTGATATTGCTTTAGACGGTTGTGTTCCTT

GTAAAACCTGGAAATGA 

Nucleotide 

>CqEXLA-03 

ATGGGTGTTTTACTCTGTTTCTTCTTCCTCTTCTTTTCATCTGCTTCTGCTACTTGTA

AACAATGTGTCTTCTCAAAAGCTGCTTTCTTTGCTAGCTCTAAGGGTCTTTCAGGT

AATTTTCTCTTCATTATCTTAAATCCTAATGCTTACTCTGTTAGTTTTTTTTTTTTAG

TTGTCTCGTTTTGACTTTTTGAAATAATTATTCATCCACACATACTCATACCCTGGT

AGTCTTTGTATTTTGGAAATATACATCATATAATTATTTTTGGCTTTATTAACAAC

AAACCAAAGGATAATTAGTAAAAAAAAATGAAGTGGTTAGCCTTTAATTTGTTGA

AGTAATAATGCAGGTGGAGCTTGTGGGTATGGTCCTTATGCACTAGACTTTCATG

GTGGACATGTTGCTGCTGCACTTCCTTCTATTTACAAGAAAGGTGAAGGCTGTGG



TGCTTGCTTTCAGGTACCCCTTATTAGCTTGTTTTCGAGGCGATAATGATTTAATT

TCAATTGATCATTGATGCTACAAGCACTCACTAGACTGACTGAGGTGTTGTGTTG

AGCAGATAAGGTGCAACAACAGCGCGATTTGCAGTACAAAAGGCACAAAGATAG

TTGTTACTGATGTTCATACTGATAAGACCAAATCTACACAATTCGTGCTAAGTAG

CAGAGCTTTTAGGGCTATGGCTTTGCCTGGCAAGGACAGACAACTCTTACATGTT

GGAATTGCAGATGTTGAATATAAGAGGTCATAATCGTTACTTATTGCTTGAAGTT

TTTTCCCTCCAATGATCATCTACTAATTTATTTATCTGCATTCATGTTTTACTTCAT

TTGTCGAGATTTAGTTCAAATTACATTATTAACATTATCTTTAATTTTAGTTGACTT

AGGGCATGTTCTCATATGATTATTTTCAGTTCAGTTCAGCTCCTAATTTCCTTCTCT

TATAAAATATTCATTTCATTTCAGCTCTAATAATTTCACTTCAGTTCAGCTGAGTT

CAGTCAATGAGAACAGACCCTTAATATGCGTGTCAAATAAGTCAACTAGGATGA

GGCAAAAAAAAAGACCGTATTATAACACATTATGCCTCTAGTTGCTTAAGACTTG

CTAACATATTGTGATCAATATGCGACAGGGTACCCTGTGTTTACAAAGGTCAAAA

CTTGTCGATTCGAGTGGAAGAGTTCAGCAAATTTCCTAACTATTTGGCAATCAAA

GTCCTCTACCAAGGTGGTCAGACATCTATCTTAGGTGGTGATGTAGCCTCGGTAA

GAAATTAAGCGTTACATATTCGGATAAAATCTTGAATTGCAAAAAATGTAGTCTC

ATCATATTATAACTAATTTTGTACTGTTTTTTGCTATACTTTGTGTATAGGTTGATA

ATCTAAGTAACTGGGTTTACCTGAGCCAAAACTATGGGGCGGTATGGGACACTGA

CAATGCTCCAAGTGGGAAACTGGTGTTCAGGTTCATCATCAACTCCGGCTTCGAT

TCCCGATACTTCTATACCAACGAAGGTGTCCTCCCTGCAAACTGGAAGCCTGGTG

TGGTATACAACTCTAGTGTGCAAATCAGTGATATTGCTTTAGACGGTTGTGTTCCT

TGTAAAACCTGGAAATGAATTGAGTATTTTGTTTGCATGTTGGAAGATTTGTTTGT

ACTTATTAGCGTTACCAATGATCAAAATTGTAACAAAAAATCACCAAGTCGTAAG

GCTGGCTAGATTTTTTAATCTCTCTCCAAATAGTATTTCTCTTCCTGTATTCTTATA

CAATGTATCTTAACTTATTGGTTGTGGACTTGTGGGCCG 


