IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62024923

Gene Model: AUR62024923
Description: CQEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq.

Superfanilies PLNO0OS0

Name Accessi ion Description Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 12-249 3 56e-125
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-14

MTISSTLLRASLSFILINLLSLYGVFADLGHATFYGGEDASGTMGGACGYGNLYSQGY
GTSTAALSTALFNSGLSCGSCYELTCNGDPKWCLPGSIIVTATNFCPPNYALSNDNGG
WCNPPLQHFDLAEPSFLKIAQYRAGIVPVSFRRVPCVRTGGIRFTINGHSYFNLVLITN
VAGAGDVHAVSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNGDLDGQSLSFQVTASDGRTITS
YDVAPANWQFGTSYEGGQF*

CDS (coding sequence)
>CgEXPA-14

ATGACAATTTCGTCAACATTATTACGTGCTTCACTTTCCTTCATTTTGATTAATCTA
TTATCTCTTTATGGCGTTTTCGCAGACTTAGGTCATGCTACTTTTTATGGCGGAGA
GGACGCATCCGGCACAATGGGGGGAGCTTGTGGATATGGAAACTTGTACAGCCA
AGGGTACGGGACTAGCACGGCTGCCCTAAGTACCGCGCTATTTAACAGTGGATTG
AGTTGTGGCTCATGCTACGAACTTACATGTAACGGAGACCCTAAATGGTGTCTCC
CAGGGAGCATTATTGTGACTGCTACCAATTTTTGCCCTCCAAATTATGCCTTGTCT
AATGACAATGGTGGATGGTGCAATCCCCCTCTTCAACACTTTGATTTGGCTGAAC
CTTCTTTCTTGAAAATTGCCCAATATCGCGCTGGAATTGTTCCCGTTTCTTTCCGA
AGGGTACCTTGCGTGAGAACAGGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACACTCC
TACTTCAACTTGGTCCTAATCACCAATGTAGCCGGAGCCGGTGACGTGCACGCGG
TTTCAATCAAGGGTTCAAAGACCGGGTGGCAACCCATGTCTAGGAATTGGGGTCA
AAATTGGCAAAGCAATGGTGATCTCGACGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTTACG
GCTAGTGACGGGAGAACAATCACTAGCTACGATGTTGCTCCTGCTAATTGGCAAT
TTGGCACGTCTTATGAGGGTGGTCAATTCTAA

Nucleotide
>CgEXPA-14

ACCAATCATCACTTAATTCATCCCCTACTTTGTTTCTAATCCCTAGATAGTCTCCA
ATTAACGCTAATTTTGTCTTTAACGACGACATAATGACAATTTCGTCAACATTATT
ACGTGCTTCACTTTCCTTCATTTTGATTAATCTATTATCTCTTTATGGCGTTTTCGC
AGACTTAGGTCATGCTACTTTTTATGGCGGAGAGGACGCATCCGGCACAATGGGT
AAGCCTAATATTGTCTATTTTGAAGGCTACATTTTTCCTAATTAATACTTCAATTC
GTACGTACTAATTAAGCTAGTGGTTTCCAATTCAATTAATTAGTCCATTGTCCATC




GTTAGTTTTTATCGGTCATTACTCTACATCCACTACAATACCAAAACAAGGTTATA
TAAATTAAAGTAAAAGCAAAAAACTTAAAGAAAGAAATATAATTAGGGCTCTTT
ACATACAAATTAATTCCTTTTTGCAATTTATCACGAGTTAAGTTATTAGTTAGTTG
AAAGTTAACTTATTAATTATTGTCTTCAATTTTTATATTTTAATAGTTTTTGAATTT
CTATTAATTCAATATGCCTAAGGAACAGTATGTTTTGTATACAATTGCAAAATAG
ATACAGTACACGTCGTATGTTTTAAAGATTAACGTGTCATTTTTTTTTACTAGTTC
GTTATTTTAATTTATTCATTATATTGGAAAATGTAGGGGGAGCTTGTGGATATGGA
AACTTGTACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACGGCTGCCCTAAGTACCGCGCTAT
TTAACAGTGGATTGAGTTGTGGCTCATGCTACGAACTTACATGTAACGGAGACCC
TAAATGGTGTCTCCCAGGGAGCATTATTGTGACTGCTACCAATTTTTGCCCTCCAA
ATTATGCCTTGTCTAATGACAATGGTGGATGGTGCAATCCCCCTCTTCAACACTTT
GATTTGGCTGAACCTTCTTTCTTGAAAATTGCCCAATATCGCGCTGGAATTGTTCC
CGTTTCTTTCCGAAGGTAATTTTATGACCAACTATTACACAAGTAAATTATTATAC
ATAGTAATTAAATACTTCGTATATATTATCTATAGAGGTTTAAAAAAAAAAAAAA
GTTTTTATACATACATAGACCAATAGTGCATGATTACAAATTATAGTTTCACGTAC
TACATGTTGGCTAATCTTGACAATTTTGCTAATTATTGTAATTCTTCATTAAAATG
TCTTGTTAAGAACACGTTCATATGAAATTGTCTTATTTCATTTGACAAAGAAAATC
TGAGAAATACGAAGTAAAATGAAATAATTGAAGTGAAAAAGACAACAAGATAAT
ACAAGAGTACGTTTTTGAAAAGTCGCACGTGAACACTTCATTTTCGGCCCTACGC
TCTTAATCAAAGTTGGTTGTAATTACAACAAGTGTTCGGTAAGACGGTTATTAGC
TTAATTATTAGAAGATGCTTGTACGAAACCTTTTGTGAGTTTCGGGTGTACACTAA
TTATTTTAATGTACAATATCATGTATTATGTTATGGTTTAAATATCAATTTAATTGT
TAACGTGTTTTGACTAATCTATATACATTAACATTTTTACCGTAACTTTACAAATT
ACAGTCATTTTACATTAATTAATGTACAACCGTCTAAATTAAGAGTTTGTGACGAT
GTTAAAAGTATAAGATATCCAAATTTGTGTTGCTTACCCTGTAACTTAACACTTTG
ACAGGGTACCTTGCGTGAGAACAGGAGGAATAAGATTCACAATCAATGGACACT
CCTACTTCAACTTGGTCCTAATCACCAATGTAGCCGGAGCCGGTGACGTGCACGC
GGTTTCAATCAAGGGTTCAAAGACCGGGTGGCAACCCATGTCTAGGAATTGGGGT
CAAAATTGGCAAAGCAATGGTGATCTCGACGGCCAAAGCCTCTCTTTCCAAGTTA
CGGCTAGTGACGGGAGAACAATCACTAGCTACGATGTTGCTCCTGCTAATTGGCA
ATTTGGCACGTCTTATGAGGGTGGTCAATTCTAAAAAAATAGAATCAAATTAATT
AACAATATGATATTAAGAAATCGATGATAATTAAAAGGAAAACTCGAGTTAATTT
TATACATGTCCAAATAAAATTGCCAGACTTGTCATATAAGTATTTTATGTTAAAAT
ACGAATGTGACAATTAATCAGGAACAAAGACAATAATTGCCGTGGTGTATATAG
CCACCCGCGAAAATTCTTGTGACTTTTTCGCTAGTATTCAACAATTGATAGAGGTT
TAGGCAAGGTG




