
IDENTIFICATION 

Species: Sphagnum fallax 

Locus: Sphfalx0005s0298 

Gene Model: Sphfalx0005s0298.1.p 

Description: SfEXPA-06 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Sfallax_v0_5  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Sfallax_v0_5


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SfEXPA-06 

MICGSIMEKRSTLLVLQLPMQQLVIMVIVLMIATSSRFFVSAGGYTGDTHWTPAHATF

YGGDDASGTQGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFDGGLRCGACYQLVCNQPRW

CVPGAPVLTVTATNLCPPNWALPNNDGGWCNPPLQHFDLAVPAFIQLAQPIAGIVPV

FYKRVACVRQGGLRFTINGNPWFLLVLITNVGGAGDVQQVSVMSSELDWWMPMRQ

NWGQNWQFEGPILYGQSLSFMTTTSDGQTVVSHNVADPYWEFGQTFEGSQFEW* 

CDS (coding sequence) 

>SfEXPA-06 

ATGATCTGCGGCAGCATCATGGAGAAGAGGAGCACACTACTGGTGCTGCAGCTTC

CGATGCAGCAGCTAGTCATCATGGTTATAGTGTTGATGATCGCAACCAGCTCGCG

CTTTTTTGTGTCTGCTGGAGGTTACACTGGCGACACTCACTGGACTCCTGCCCATG

CTACCTTCTATGGCGGCGATGATGCCTCTGGCACTCAAGGTGGTGCATGTGGATA

TGGAAACCTTTACAGCCAAGGCTATGGCACCAACACAGCAGCTCTGAGCACGGCT

CTTTTCGACGGTGGCCTGAGATGTGGAGCTTGCTACCAGCTGGTATGCAACCAAC

CTCGATGGTGCGTGCCTGGAGCACCAGTCTTGACGGTGACAGCCACGAATCTATG

TCCACCCAATTGGGCACTGCCCAACAACGACGGCGGGTGGTGCAATCCTCCCCTC

CAGCACTTCGACCTCGCAGTGCCTGCCTTCATCCAGCTCGCCCAACCCATTGCTGG

AATTGTTCCTGTCTTCTACAAAAGGGTAGCATGTGTGAGACAAGGAGGATTGCGC

TTCACCATCAACGGCAACCCATGGTTCCTGTTGGTGCTGATCACAAACGTGGGAG

GAGCCGGGGATGTGCAGCAAGTGTCGGTGATGTCTTCGGAGCTGGACTGGTGGAT

GCCAATGCGGCAGAACTGGGGCCAGAATTGGCAGTTCGAAGGTCCTATTCTGTAT

GGCCAGTCTCTCTCCTTCATGACAACCACCAGTGACGGCCAGACCGTAGTCTCTC

ACAACGTTGCCGATCCCTACTGGGAATTCGGCCAAACATTTGAGGGTAGCCAATT

CGAGTGGTAA 

Nucleotide 

>SfEXPA-06 

CTAGTAGTGTGTGCAGTGAGTAAAATTTGCACACTTGCTAAGAAGGTAGCAGCAG

CTCACTGCAAGAAGTCCTCCTTATAAGCTCAGCTCAGCTCAGCTCAGCTCAGCTT

AGCTAGTGTGTGCTCAGACTCAGCCTCATTCACTCTAGTATTGTGTCTCATGAGCT

CATGATCCCCCAGAAAAAAAAATAATATTACTCTCATCAATCCCTTCTTCCCACA



GCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCACTACTTT

GTTGCTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTGTTTCTAGGATTGCTGTTGCAGCT

CCTCCTTTGTGTCTCTGTTTGTTTTCTGTGTGTGTTTTGGTTGTTGTTGTTAGGATTT

CTGTTGTAGCTTCTCTTTGTGTCCAGGTGTGTGTGTTTGTTTCTGGGTGTGTTTTCC

AGCTCCTCAAATTTCTTTCTCCCATTTTAGCTCATGCAAATTGTTGGGTGTATGCC

ATCTGCAGCTAATTTTATAATAACTCTAGCTAGAAACTTTCCTTTATTCAGGCAGC

TGATCCAACACCCACCACCACCACCACCACCACCAACAGCAGAGCCCCCAGCTTG

CGGGAGCTGCACTTGTAATTTGGTGGAGGATTGATCTCAGCTAATAGTGATCAGC

CAGCTAGCTTTGGCAGTCCAGAGCAGTTTGGTGATTTGCATCAGTAGTATACTTTG

GTAAGTTGCTGCAGATCTAGCTAGAGAGCTCTAGGACTATCTCATCTACCAGAGG

ATCTACTAGTGTTGAATGGTTTTTTTTTGTCAGTCAAATATTATCACAAAACTAGC

TATAGAATGTAGTAGCAGCTCATATGACCAATATGGCGTTGTCATGATCCATTAA

TAAGATTTGAATCCGTTGAAAGTCCTTTGAAATCCTGTAGAATTCATGTCATGAA

GTTGTGTCAACAGATTTTTGTGTTTTTTTTTTTTTTTTTGTTTCCCCTAGGATTCAA

ATCCATGTTTTGAATTGAGGATCAATGCAAATAGTGTGTGTCGTTATGAGAGAAG

TTTTCCTGAATCACAACTTCAATGTGTCATGTTACATGATTAGTTCAGACTGATGA

ATTCCTGGAAGAGAGTGATTTGCAGGAAGCAAAGTGTAGGACTGATTTGATTCTC

GAGAGCCAAATGTTGAATGATGAGTCGAGTTGATGATGATCTCCGCCCAGCTTCT

GAATTCAGAAGAGTGTGTGGTACATAATTTTGTGCAGGCAGGCAAGCGTATCTAG

TAAAATGATCTGCGGCAGCATCATGGAGAAGAGGAGCACACTACTGGTGCTGCA

GCTTCCGATGCAGCAGCTAGTCATCATGGTTATAGTGTTGATGATCGCAACCAGC

TCGCGCTTTTTTGTGTCTGCTGGAGGTTACACTGGCGACACTCACTGGACTCCTGC

CCATGCTACCTTCTATGGCGGCGATGATGCCTCTGGCACTCAAGGTGAGCTTTCAT

TGTCTGTCTGTCTCTCTTTTGACAATTGTGTTGGATTTCAATTGTGTCTGTTGTCAA

CTGCTCCAGGATACTTTTTTGAGGATGCAGGAATATTCATGGTAATGAATCTCTG

ATGGATAATTTTCTCGTGTGTTTCTTGTACATTCTGCCTTAGGTGGTGCATGTGGA

TATGGAAACCTTTACAGCCAAGGCTATGGCACCAACACAGCAGCTCTGAGCACG

GCTCTTTTCGACGGTGGCCTGAGATGTGGAGCTTGCTACCAGCTGGTATGCAACC

AACCTCGATGGTGCGTGCCTGGAGCACCAGTCTTGACGGTGACAGCCACGAATCT

ATGTCCACCCAATTGGGCACTGCCCAACAACGACGGCGGGTGGTGCAATCCTCCC

CTCCAGCACTTCGACCTCGCAGTGCCTGCCTTCATCCAGCTCGCCCAACCCATTGC

TGGAATTGTTCCTGTCTTCTACAAAAGGTAAGAGCACCTCTCTCTCTCTCTCTACC

CATGCTCAGTATGCATGCAGTGGTGGCCGTGCAACAACACTAGTATTTCTGACAT

CCAAGATTAGTTCTTTACAACCGAGTCGTCACCCATAAAACTAAAACTGGGACTG

CAACAAAAGGTTGTCCAGAGACACTACGACATGAGTTCTCATGCGCCTGCCGGTT

GTGTGTGTGTGTGTGTTTGTCTGGGTGCTGCTGCTGCTGCTGCTGCTGCTGTGTTA

CAGGGTAGCATGTGTGAGACAAGGAGGATTGCGCTTCACCATCAACGGCAACCC

ATGGTTCCTGTTGGTGCTGATCACAAACGTGGGAGGAGCCGGGGATGTGCAGCA

AGTGTCGGTGATGTCTTCGGAGCTGGACTGGTGGATGCCAATGCGGCAGAACTGG

GGCCAGAATTGGCAGTTCGAAGGTCCTATTCTGTATGGCCAGTCTCTCTCCTTCAT

GACAACCACCAGTGACGGCCAGACCGTAGTCTCTCACAACGTTGCCGATCCCTAC

TGGGAATTCGGCCAAACATTTGAGGGTAGCCAATTCGAGTGGTAATCAACCCACT

AATGCATTCATCCCCATTAAGATTTCAGACTTGAATAATATGATTTAGTACTACTC

TCCTTAAGTACACACACACACACACACACACACACAGAGTAAATTTGCACCCATA

TTACAAGTCAAGGAATATGCAATAGAAGAATTATTGCTGCTGGGTCACAAATTAC

ATTCGTAGTTATATAAACTTATAAACCGATCATGAATCCTGTGATCTCTATCTATA

TTGAACATTCATGATAATTTCTAGCACAGCTTGATCTGTTGACTAATAAGAATTAC



TCCTCACTAGATAGGGGATCAGTTGATCAGCAACATGATCAGCAGCTGATCTGCA

ACTAGTCTCATAATTTATAAGTGAACAACCCACCCACACACACAGTTCAAGAAAG

AAGAAAAGCTCTGGAGATGATATTTAGGTTAATGCCAGGTTTTTAAAGGGAGCTA

CTAGACATGAGAAGCTTGCTTGAGCTGCTGCTGCTTGTTGGAGCTGCTACTTTTTG

ACGTGATGAGTTGCAGTACTTAGTACTTCTTCAGTTGCATAGAAAATTAAAGATG

AGTATACTACTATTGGAACAAGCTCTATAGCTGCTTTCATGACTGTGTTAAGTCTG

CGCCA 


