IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu055108

Gene Model: Oeu055108.1
Description: OeuEXPA-08
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
query soq. u--n—--n-—-u—-u—-—n——-u—-—u———-—u—-——u-l

Superfanilie: PLNO0OOSO

let of domain hits

Name Aeeessmn Description Interval E-value
l+] PLN00050 super family 3153 expansin A; Provisional 1-233 2.38e-138

SEQUENCES
Peptide
>0euEXPA-08

MVSSVHGYGEWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFN
SGLSCGSCYEIKCVNDGKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNAGGWCNPPLHHFDLS
QPIFQHIAQYRAGIVPVAYRRVPCRRRGGVRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVHAVS
IKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKVIASDGRSIVSFNVVPPNWSFGQT
FTGGQFN*

CDS (coding sequence)
>0eUEXPA-08

ATGGTGTCATCTGTTCATGGCTATGGAGAGTGGATTAATGCTCATGCCACCTTCTA
TGGTGGTAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTGGAGCATGTGGTTATGGAAATCTG
TACAGCCAAGGCTATGGTACAAACACTGCAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCAATA
GTGGACTGAGCTGTGGATCATGCTATGAAATTAAGTGTGTGAATGATGGAAAATG
GTGCCTGCCAGGGTCCATTGTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCACCAAACAAT
GCCCTCCCAAATAATGCAGGGGGTTGGTGCAACCCTCCCCTGCATCACTTTGATC
TCTCCCAGCCTATCTTTCAACACATTGCACAATACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTT
GCTTACAGAAGGGTACCCTGCAGGAGAAGGGGTGGTGTCAGGTTCACCATTAAT
GGTCACTCCTACTTCAATTTAGTACTCATAACCAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGT
TCATGCAGTGTCAATCAAAGGGTCAAGGACCGGTTGGCAGCCAATGTCAAGGAA
CTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAACTCCTATCTTAACGGTCAAAGCCTCTCATTT
AAAGTCATCGCCAGTGATGGTAGAAGTATAGTGTCCTTCAATGTTGTCCCACCTA
ACTGGTCTTTTGGACAGACTTTTACTGGAGGGCAATTCAACTAA

Nucleotide
>0euEXPA-08

ATGGTGTCATCTGTTCATGGCTATGGAGAGTGGATTAATGCTCATGCCACCTTCTA
TGGTGGTAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTACGCTCAGCCATGTTCTTTTTTGAA
TTCCTTTTTGGACATACTTTTCAACTTCATATTGGATTTGAACATAACAAAATTCT

GGGTTTGGCAGGTGGAGCATGTGGTTATGGAAATCTGTACAGCCAAGGCTATGGT
ACAAACACTGCAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCAATAGTGGACTGAGCTGTGGAT
CATGCTATGAAATTAAGTGTGTGAATGATGGAAAATGGTGCCTGCCAGGGTCCAT
TGTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCACCAAACAATGCCCTCCCAAATAATGCA



GGGGGTTGGTGCAACCCTCCCCTGCATCACTTTGATCTCTCCCAGCCTATCTTTCA
ACACATTGCACAATACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGTATGCT
TAATCTGTGCCTATTTAGCCTTTAATATAGGTTCGTATAAGAGCCTAATTGTACTT
TACACTTTTCCTTCATAAGATACAGAAGTAGTGTGAAAAATCTTGTATTCTCTTTC
GTCACAATAAGGACAAGTAGACAGCAGCTATAAATTTGTGCATTCACTTTGCAGG
TTTATTATTTTGTTTTGTTTATATTTTGTGTTGAAATTTAGGGAAGCCCACCTATGT
TTCGGTCACAACATAAGAAACATATTAATTTTCTGTTTGTAGTCTATATAATTCAT
GCTTCTTGTCAGTTTTTGCATTCAAGTAAATAGGACCCTCAATTTTTCTGCTTAAG
GTCCCCCACCAGTGTATTAATAATATTTACTGCAATAATTTCTTGTTGGTGCCTTA
GTTTTTTGGACTATGTGGGGTCTAATTATACTATACACTTATTTTCTCAACCACAT
ATTTATACGTGCAACTTGGGTTCAAGGGCATATCAAGTATCCAATCCATGTATTA
AATTGTCATGATTTTTAGAGAGGTGGTTCGATGGTGCAAGGGAGATGTTTGTGAT
AGTGAAAACCTGTAGTAACAGGATGATGTTACATGTACACTTTTGATTATACATA
AAGTTTTACACCTCCTCACATAAAGAGAGTACAAGTAGACTAATCCATAGTAGCA
AGTGGATTAGCTTTCTTTTTCAAGGGTCAGCCACCATAAATCTAAGTGCTTTGCCT
GTTTTGTGATAGGGATGACCATATTGGGACTTGACCCATAACTTATTTTTAGTATA
ATTACTCTTTCAATGTCAAATTAGTACACATCACGCTTTTATTTATGAAACTAAAC
TGTTTTCACTTTAATTTGTAGGGTACCCTGCAGGAGAAGGGGTGGTGTCAGGTTC
ACCATTAATGGTCACTCCTACTTCAATTTAGTACTCATAACCAATGTTGGTGGTGC
TGGTGATGTTCATGCAGTGTCAATCAAAGGGTCAAGGACCGGTTGGCAGCCAATG
TCAAGGAACTGGGGTCAAAATTGGCAAAGCAACTCCTATCTTAACGGTCAAAGCC
TCTCATTTAAAGTCATCGCCAGTGATGGTAGAAGTATAGTGTCCTTCAATGTTGTC
CCACCTAACTGGTCTTTTGGACAGACTTTTACTGGAGGGCAATTCAACTAA






