IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016175121

Gene Model: XP_016175121.1
Description: AipEXLB-06
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Query seq.
Superfanilies PLNO3023

PLN03023 S:‘D’E’::m\ Y ,‘Acie‘es’ion Expansin-like B1; Provisional — ";‘7?;;;' !;']‘]I::'ﬂﬂ
SEQUENCES

Peptide

>AipEXLB-06

MELKHQLGLLCVILLLPALSSATNKDYCPPYKNSRATYYGTRDGYGTPRGACGFGEY
GRTVNDGMVAAVSGLWNDGRGCGACYQVKCKVPKLCNVNGVTVVATDYGQGDR
TDFILSPRAFNSLGVNPDASKELKKYGTLDIAYKRVPCTYPGRNIVVKVQESSSNPGY
FAVVLQNLGGSYDVTNVELWEDSRKQWSPLRRVYGAVFDYANPPKGQLFLRFQVIG
CYGTYWQIPKKPIPADWKPKMTYDTGLQLK

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-06

GTAATCTCACAAAACCTTCTTTCCATAATATATATTATTAGTTAATTATATTCTTTC
ATACACTTTGGTTTACTACATTTACTTGCTACATTTCTTACCTCTTTAGATATGGAG
CTTAAGCACCAACTTGGTCTTCTTTGCGTTATACTGCTTTTACCAGCACTAAGCAG
TGCCACTAATAAAGACTACTGCCCTCCTTATAAGAACTCTAGAGCAACCTATTAT
GGTACCCGTGATGGTTATGGCACTCCAAGGGGAGCATGTGGATTTGGCGAATACG
GAAGGACGGTGAATGATGGCATGGTTGCAGCTGTATCTGGGCTATGGAATGATG
GACGTGGCTGCGGTGCATGCTATCAGGTTAAATGTAAAGTACCAAAATTGTGCAA
TGTCAACGGGGTAACAGTGGTGGCAACAGATTATGGTCAGGGAGACAGAACAGA
CTTCATATTGAGCCCACGAGCCTTTAATAGTTTGGGTGTGAACCCTGATGCATCTA
AAGAGCTAAAAAAATACGGTACTCTTGATATTGCATACAAAAGAGTCCCTTGCAC
ATACCCTGGCCGCAACATTGTTGTTAAGGTTCAAGAAAGTAGCAGCAACCCTGGA
TACTTTGCTGTGGTTCTTCAAAACCTTGGTGGATCATACGATGTCACTAATGTTGA
ATTGTGGGAGGATTCACGCAAACAATGGAGTCCATTGCGTAGGGTTTATGGGGCA
GTGTTTGACTATGCTAACCCACCAAAGGGTCAACTCTTCTTGAGGTTCCAAGTGA
TTGGTTGTTACGGAACTTATTGGCAAATACCAAAGAAACCTATCCCTGCTGATTG
GAAGCCCAAAATGACCTATGACACTGGACTTCAGCTTAAATAAGCTAATACAAA
AAACATCACTTTGGACCCGAAATCATATAGTCTATCATAAATAAATAAATAGGTA
CCCTTATCAATACCAAAAAAAACAACTAGGTACTCTTATTCCATTGAAAGTCTGA
TCTGATTGTTGTATTATATTCTGTGAATCTTAATGTGTGCATTGCTTAGTGACTTA
GTCTTCTCGGAGACCACAATAATACATATTCATCATGTACCTGTATGTAAAATAA
ATTGTCAACAATAAATAGTGTCATTTCTCCATTA

Nucleotide



>AipEXLB-06

CCATAAAAAAAAAAAAGAAAAACAAAAAACTCACATCACCCTAATCTCTTTCATT
ACCACCCATGAGGAGAAGTTGTCACTGCTGCCATATCTACTTCAACATTTCCGTG
GCAACCTTCTTTGGAGGACTCCCAAATTATTAAATCAAAATTCCCTTCTATGCATG
CCAAGGTTTGTAATAAGTTTGACCGCTACTTTATTTCCTTTGTGCATGCATGGTAT
GTTTGAACTCCACCCTCTGGTTTCTATTGTTGAATGAGTTTTAATCCGAAACAAAC
AAACTTTTGACATTAAATACTAAATAGTTTTTTCTTGTATTTCTGTACTGATATTGT
GTGTAGACTATCTTATTCTCTGGGTTAGGTAGGGTCAATGTGTACTGGTGGTCCAC
ATCATCAATCCAATCCTAAATCATATTATTCCTATGGTCCCAATTGGGCTCACACC
ACTGGTATCTATACATATGGCATCACTATAAATATGACTCCATATCTATGCTTGTA
ATCTCACAAAACCTTCTTTCCATAATATATATTATTAGTTAATTATATTCTTTCATA
CACTTTGGTTTACTACATTTACTTGCTACATTTCTTACCTCTTTAGATATGGAGCTT
AAGCACCAACTTGGTCTTCTTTGCGTTATACTGCTTTTACCAGCACTAAGCAGTGC
CACTAATAAAGACTACTGCCCTCCTTATAAGAACTCTAGAGCAACCTATTATGGT
ACCCGTGATGGTTATGGCACTCCAAGTATGTTAATTATTACCCTCCTTTAATTATT
TTGTACGTCATCATTATCTAACATTATTTTTAGAAAAAAAATTGATTAATATTGAC
TAAAATAACAAGACAAATTAAATTATACAAAGGAAAATACTGATTAACATCTATT
TTTATAAAAGTAATTTTGTTATTATTTATACCAATAATGTATATTTTCCTTTTGCAC
ATTTTACATGTTTAGTTTCACTTGTACCATGGTAATTATAACTAATATATGGTGTC
TATTTCCATTTCTCTAAGAATATATATATATATCTCTTTTATGAACTTTTTTTTTTG
TCATGCACTGTCTCTCTCAATATATTAGGGGGAGCATGTGGATTTGGCGAATACG
GAAGGACGGTGAATGATGGCATGGTTGCAGCTGTATCTGGGCTATGGAATGATG
GACGTGGCTGCGGTGCATGCTATCAGGTTAATTTAAGGTGATTTCTTCCATACCCA
ACTAATTTGAGGGTATTATATACCCTTTTTACATGTTCTAATTAATTGGTGCCAAG
TGTATTCATTAATTCCAATCAGCAAATGAATTTTTAATAGAAAAAAAATTAGAAT
TGAGCTGTTGTATATGCTGTTGGAGAAAGAGAGAAGAACATAGAACCCTAATCCT
TTTCATCTAATTTCGTCTTCTCTTTTTTATATTCACAGAAAAAATTCGTTTTCGTCT
TCTTTCCTCTCCTTCGCTCTTAGGATATACCTTCTTTTTCCTCCTTCTAATCTTCGA
AAGTCGTCGATCTTGTTGCTGTAATTCAGAACAATCTATCGTTCTTTCACCCCATG
CCGTCACAATTTTATAATCATTTGGGAGGATTTAACCCAAGAATGATGGATTGTT
CTGAATTACAGCAACAAGATCAATGACTTTCGAAGATTAGAAGGAGGAAAAAGA
AGGTATATCCTGAGAGTGAAGGAGAGGGAAGAAGACGAAAACGAATTTTTTTGT
GAACATAGAAAAGAAAAGAAGACGAAATTAGATGAAAAGGATTAGCATTCTATG
TTCTTACCTCTTTCTCTATCAGCATATACAACAGCTCAATTCTAATTTTCTTTTCTT
[TTTTTCTTTTAAATAATTTATTTAAAGTTTACCACATATGATGGTTTAATTTAATC
AGAGTTAAATGTATGTACAATGTATTAAGATATGTATATATAAAGTCTTTAATAC
ATGTATTAAATTCATTATTTTTTATTTTTAAAAATTAAAAATTTATTTGCTGATTGA
AATTAATGAATACACTTAGCACTAATTAATTGGAACATGTAAAAAGGGTATATAA
TACCCTCAAATTAATTGGGTATCAAAGAAATCACCTTAATTTAAAGTTTTTGACA
AGTTTAGACTGATTTTTTAAGAGAGTAATGTTAAAAAGCCAACTTTTTTTACATTA
ATATCAGTTAATTTTTAAAAATTTATTTTATTTATTTTAAATTTTAGATTTTAAATT
GGAGAATTTTATTAAATTTTGATTTAATTTACTTTTTTATATTTAATAAATTATTGT
AATCCAATTTGTGTGTGTATAGATATATTATTGTTTGTAAATAATAAAATTGTAAG
AATGCATAATAAGTTTTCTATTGCTATTCCGATTCATTATTTATTTTAAACTCTTAC
ATAAGAAATAAGTTTAAACATCTTTATCCATTATTCCTTCACTTTTCTTTTCCTTTC
TCTCCTTTCAAATGATTCAATCTCCTTTACCCAAAATTTGCAAGACACACTCTTAA




GATACGTTTGGTTTACGGTAAAGTCCACTCTCACTTTTATTACTCAACCAAACAGA
ATAAAAAAAATAAAAGAAAGCAAGAAAACAAAGTATATTGCAAAGTAAATTTAA
TTTCTCAATGAATAAATACCCAACTTGATTCTTAAAAAAATTTAAATTAGACGCTT
TGATCTCTAACAAAATTTTGTTCTATATAAGTCTTCAAGAATTACTTTTAACAGAT
TGATTCTTATTTTATTTGTCCAATACACATAAAAAATTGATTAAAAATGATTCAAG
GACGAATTTGTTCAAAGAGAATAATTCTTAAAGATTCTGAGAGAATAAAATTTTA
TTGAAGACTAAAATGTCCAATCTAAAATTTTTTAAGAATCAAATTGAGTGTTTATT
CTTTATCAATTATACTTCTTTATTTATTATCAATACATATAACAAATAGTGATGAT
TCAGGTTAAATGTAAAGTACCAAAATTGTGCAATGTCAACGGGGTAACAGTGGTG
GCAACAGATTATGGTCAGGGAGACAGAACAGACTTCATATTGAGCCCACGAGCC
TTTAATAGTTTGGGTGTGAACCCTGATGCATCTAAAGAGCTAAAAAAATACGGTA
CTCTTGATATTGCATACAAAAGAGTCCCTTGCACATACCCTGGCCGCAACATTGTT
GTTAAGGTTCAAGAAAGTAGCAGCAACCCTGGATACTTTGCTGTGGTTCTTCAAA
ACCTTGGTGGATCATACGATGTCACTAATGTTGAATTGTGGGAGGTACAAATTAA
ACATATAGTTAATAATAAGATTCTAATAACTTTTTTCATGTATATTATTGGCTAGC
TAGTTTTTATATAACTTGATTATTATTAACTAGTAAGTTATTTTCAATTTTGGAGCT
ATAACATCAATATAGTTATAGATTTATATGTTACCTCTCTAATTTTGCAGGATTCA
CGCAAACAATGGAGTCCATTGCGTAGGGTTTATGGGGCAGTGTTTGACTATGCTA
ACCCACCAAAGGGTCAACTCTTCTTGAGGTTCCAAGTGATTGGTTGTTACGGAAC
TTATTGGCAAATACCAAAGAAACCTATCCCTGCTGATTGGAAGCCCAAAATGACC
TATGACACTGGACTTCAGCTTAAATAAGCTAATACAAAAAACATCACTTTGGACC
CGAAATCATATAGTCTATCATAAATAAATAAATAGGTACCCTTATCAATACCAAA
AAAAACAACTAGGTACTCTTATTCCATTGAAAGTCTGATCTGATTGTTGTATTATA
TTCTGTGAATCTTAATGTGTGCATTGCTTAGTGACTTAGTCTTCTCGGAGACCACA
ATAATACATATTCATCATGTACCTGTATGTAAAATAAATTGTCAACAATAAATAG
TGTCATTTCTCCATTATTTCGTTTTGTTTGGCTAATAATAATAATAATAATAATAA
TAATAATAATAATAATAATAATAATANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNAAACCACAATGAAATTAAATTAAATTGTACTAAATCAGTT
TTAAAATTCAGAAAACCAAACCAAACTATACTTTTTATTTTATCTTGGTGAACCGG
TTTTAAATTGTTGTAAAATAATTTAATTTACACGCGTTTTTTCAAAATAATATCCT
TAGCTTCAACTATTTTCAGCTCTAAAACATGGGATGAATATCCAGCACATTGAAA
TCAACTATTCGAATCAAATCTTCAGCTTAGTTGGATAAGAATCTATCTTTTTCACT
TTTGCATGTATCGGTTTTTTTATTTAAATTAATAAAATACAATTTTACTTAATTATC
TAAATTGTCAAATAATTATCTATTTACATTACGTGACACATTTCGAATACTGTGTC
CCAACTCACTTTAAAAA






