IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015079970

Gene Model: XP_015079970.1
Description: SpnEXPA-15
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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Superfanilies PLNO0OOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0050 super family ci31535 expansin A; Provisional 28-255 971e-121
SEQUENCES
Peptide

>SpnEXPA-15

MEILKLFLIHLVILVGVEGRIPGVYRGGSWQNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGVNNAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDNQPQWCHPGSPSILITATNFCPPNYA
LPNDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVVYRRVPCRKQGGIRFTLNGFS
YFNLVLVTNVAGAGDITKVMVKGTRTNWITLSRNWGQNWQTNSVLVGQSLSFRVT
ASDKRKSTSWNIAPSHWQFGQTFVGKNFRV

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-15

ATTTCCCTCTCTTCTCAAACCAAAAATACATTTTTCATAATACTTTTTCTAACTTCA
AAAAAAAAATATTTTTAAAAAATGGAGATTTTGAAGTTGTTTCTAATAATTATTTT
AGTAATTTTAGTAGGAGTAGAAGGTAGAATTCCAGGTGTTTATAGAGGTGGATCA
TGGCAAAATGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGTAGTGATGCTTCTGGTACTATGGG
CGGGGCCTGTGGTTATGGCAATCTTTATAGCCAAGGGTATGGAGTAAACAATGCA
GCATTAAGCACAGCATTATTCAACAATGGACTAAGTTGTGGAGCTTGTTTTGAGA
TCAAATGTGACAATCAACCACAATGGTGTCATCCAGGAAGTCCTTCTATTTTAATT
ACTGCAACTAACTTTTGTCCTCCAAATTATGCATTGCCTAATGATAATGGTGGTTG
GTGTAACCCTCCTCGTACTCATTTCGATCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAGATCG
CGGAGTATCGTGCTGGTATCGTCCCTGTTGTTTATCGTAGGGTGCCATGTAGGAA
GCAAGGTGGAATAAGGTTCACTCTCAATGGTTTTAGTTACTTCAACTTGGTTTTAG
TCACGAATGTCGCGGGTGCAGGTGACATTACTAAGGTTATGGTGAAGGGTACGA
GGACTAACTGGATAACGTTGAGTCGTAATTGGGGTCAGAACTGGCAAACCAACTC
CGTTTTGGTTGGTCAGTCGTTGTCATTCAGGGTTACAGCTAGCGATAAACGCAAG
TCTACCTCGTGGAACATAGCCCCATCACACTGGCAATTTGGTCAGACATTTGTTG
GAAAGAACTTTAGAGTCTAAATAGGGAAATGAGGTGATCATAACACAGTATGTA
AGACTCGTGGTTCATGTACTTTGAGTTTTTATTTTGTTTAGACCCTAATGAATTCG
GGTTTTCTCTTTTGACATTTTTAACCTGTGGTTTTTTGTATCTGGTGGTGTATGTAG
AAGAGCTGAAGCGGCTGCAAAAATATGCAGCCCGCAGCTGTTCTAAGAACAATG
TAGTAGTATCAGTATAATGTTTTGTAGTACTTGATGCTTGAGAAGTGTATTTACTG
TATTTTCAGTAATTTATAGTGATTTACTTTGATCGAAAAAATCTACGTTCTATTGG
TC

Nucleotide



>SpnEXPA-15

TTTAAGTAGGTTCCTTCAAAAGAAAGGAATCCAAAGCACTTGCTTTAGAGAATCC
AAGATTGTCTATGGAATTGCAAAAGCAAATGTCACTTGAGTAGTAGTAGTAACAA
AGTAATCTCAAGCTTTCAAACATTGAATAGCATCAAGAATGTGTCTTTTCATTTTG
AATGACATTTATCTCATTACTTAAGTATCTGTTTTAGTCCTAAGTATCTCGATGAT
ACATTGAAGTGAGAATGTTATATACATTGGTTTGGTTTAAACACCAGGTGCGACT
AAGTTTTTTTCCATTTTGAATGACATTATCTCATTACTTTAGTATCTATTTTAGTCC
TTCCAATCTCATGATACATCGAAGTGATGAATGTTGTATTCGTTGGTTTAGTTTAA
ACACCAGTTTTTTCTATCGACATGTGCTTGTCAGGCAAAGTTCAAAGATTAAAGC
AAGACTAGAAATGAACTCCAAAGTTCTGCAATTGAGTAATATCTTAGTGTAACAG
ACCAATAGAACGTAGATTTTTTCGATCAAAGTAAATCACTATAAATTACTGAAAA
TACAGTAAATACACTTCTCAAGCATCAAGTACTACAAAACATTATACTGATACTA
CTACATTGTTCTTAGAACAGCTGCGGGCTGCATATTTTTGCAGCCGCTTCAGCTCT
TCTACATACACCACCAGATACAAAAAACCACAGGTTAAAAATGTCAAAAGAGAA
AACCCGAATTCATTAGGGTCTAAACAAAATAAAAACTCAAAGTACATGAACCAC
GAGTCTTACATACTGTGTTATGATCACCTCATTTCCCTATTTAGACTCTAAAGTTC
TTTCCAACAAATGTCTGACCAAATTGCCAGTGTGATGGGGCTATGTTCCACGAGG
TAGACTTGCGTTTATCGCTAGCTGTAACCCTGAATGACAACGACTGACCAACCAA
AACGGAGTTGGTTTGCCAGTTCTGACCCCAATTACGACTCAACGTTATCCAGTTA
GTCCTCGTACCCTTCACCATAACCTTAGTAATGTCACCTGCACCCGCGACATTCGT
GACTAAAACCAAGTTGAAGTAACTAAAACCATTGAGAGTGAACCTTATTCCACCT
TGCTTCCTACATGGCACCCTGCATAAACAAATTACAAGTGACTTTTAACTTCTATA
CGCTAACAGTTAAAAAAAAATTTTATACTATCGCGTTTACACTCAAAGTGTGAAA
GTTAAATTGTACTCAATGTGAACATGTATAAATGGTCATTGTGTTGTAGAATTTAA
ATCCTATGTTACCATAAAACATGGACCGTTAATTAAGGAAGGAAGAAAAAGCAG
TGTGGCTGTGACTTTTTCACACCACCTAGGGGTTTGGACTGTTTGACATTCAAATG
GAGACAAGTTGCCCAATTTTCCACAAACAAAATGTTTCAAATTTTTCATCGCTGG
CACGTTCATTCGTTCACTTTTACTTGTTCATTTTAAACTTTCGATAAAGCTTAAAA
AAACAATGGTTAATGTAGTGGTGTATGACGTAACATAACAAGTACTCCCTCCGTC
CCAAATGATGCAAACACTTTTTGTTTTTCGAAAGTCAAACAATTTAAATTTGACCA
GCAATTTGCACATAAAATCTTGATTTTTTTTATATATTTATAAATTACGTAAAAAA
AATTAATAATTCAAAAACTTACTATAAAAGATAAACTAATTTAAATCTTAAAATT
CGATAAACACCGAGACAGAGAGTGTAACAAACAACTAATAAAGGAAACCAACTC
AACATGACCCCCACAAAAGAAAAAGAAAAAAAGGAAAAAGAACAAGAAAACAC
AAAAAAATGAAAAAACAAGAAAAGCACAAAAAATGAAGCTAATTGAGCTCTTTT
ACCACTCATGGCTTTACTTGTCATGAATCCACATTAGTCCATCAATAAATTTCTAA
TATCGAATATCTATACACTTTCTAAACAAAACTATACATATGATATACATAAGTT
ATATTCTTTGAAAAAAATAAAAAAAACCTTATTTTTATCAAGTTATCAGTTAACG
CTTATATAACATATACGAAGTTTGAAAAAATGCTTACCTACGATAAACAACAGGG
ACGATACCAGCACGATACTCCGCGATCTTGAGGAACATAGGCATGGCGAGATCG
AAATGAGTACGAGGAGGGTTACACCAACCACCATTATCATTAGGCAATGCATAAT
TTGGAGGACAAAAGTTAGTTGCAGTAATTAAAATAGAAGGACTTCCTGGATGAC
ACCATTGTGGTTGATTGTCACATTTGATCTCAAAACAAGCTCCACAACTTAGTCCA
TTGTTGAATAATGCTGTGCTTAATGCTGCATTGTTTACTCCATACCCTTGGCTATA
AAGATTGCCATAACCACAGGCCCCGCCTGTAAATTGAACGTCTATGAGTCTAGTT
TGAAACAATTTAGTCATATGATGTTGTCAGAGTAGAGAGATATCTACATTGTCTG
TTTAAAAAAGGAACGACTCTTTTCTAATATGACAACTCTTTAGTATCAAGATCTCA
CGTGATATAGTTAAAATTGTAAGATTAAAAAAATTTGATACATTTATACATATTTT
TAGTGTAGGATCAAACGATTCAGAAAAAATTTGTGACCAGTCAAATAAAATAAA
ACGAAAAGGGGTATTTTATAGTCATAAAGTAACTTGACTAGAACCTTTTAACATT




GTGAGAAATTTATAATTAGCTAGCTACAAATAATATTTTACTAAATTAGTCATATT
ACCTACTATGACATGCTAAAATATATTAATGGTGTAATTATCAATATTTATAAGTT
AAATATTATTCTCCTTTTTAGTTCACTTTAAAAAGAATATTCTTTTCTCTTTTGACA
AGATTTTTAACACTATAAAATAAAATAATATTTTAATACATTCGACATATATTTAA
TACGATTAACACCAGATTTAATGCAAATTTTAAAGTAGAAGAAGATCTATGTACA
ACAACAGAACAACAAAAAACAGGACAAAACCTACTCTAAATCAAAAATATAAAT
AAAACCAGAAAAAATGCAGTATAATTGACATCATAATATAGCAAATTATAATCA
ACAAGTATCAAACACAAACTTGTAAAGTTTAAAAATTTTTACACCTCAAAATTAC
CTGCTACAACAAGTTAAAATAATACGAAATAGTTGAAAGTGGAGTTATAATTTTT
AGTTTATAGATTCTAAACCACAATTAGTAATTCTTCTAAGTACTTAATAAGATTAT
TCCTACATATTAAATATAAATAAAAAAAGTTAAACGCAAACTCAGAATTTGAACC
AAAGCTACTAGATTATGTTGAACTTATAACTATCATTGTCACTCTGGTTATAATAT
TATACTGTCAGTATATATAAGTTAAATTCGAGAAATCGAGTATACTTACCCATAG
TACCAGAAGCATCACTACCACCATAGAAAGTAGCATGAGCATTTTGCCATGATCC
ACCTCTATAAACACCTGGAATTCTACCTTCTACTCCTACTAAAATTACTAAAATAA
TTATTAGAAACAACTTCAAAATCTCCATTTTTTAAAAATATTTTTTTTTTGAAGTT
AGAAAAAGTATTATGAAAAATGTATTTTTGGTTTGAGAAGAGAGGGAAATGAGG
ACTACTTATGGAGACAACATAGAGGAGGGTATTTTTGTCATTTTAAGTAATATTA
ATTATCTCATTAGGGCTTAGCCTACCCCTGTCTCATAGTAGATGGGCACTTAATCT
CCCATGGTGATTAAGTAGTCATTATTAGATCGATTAATTTTCTTGTTTTACTCTTA
ATTCGTATTAATTAACTTCTTGAAAAAAAATAATTTGAATTTTTAAAATTTGTTTA
AACTTAGAAAGGTCATATTAATTGTAGGTGTAAAATTCAAAAATAGTAATTAATT
TTATCATAAAAATAGGTAGAGGAAATTCTATCACTTCATATAATTTTCAGAAATA
TAAAGTTTATTTCAAACATTTTTTTTAAAAAAAATATATGTTAGAATTTATGATAA
AATTAAAAAGTTTGACTGTCGAAACGTAAATTATAATAAATAAATTCGGATAGAA
ATTATTAGTAGCACTTTAGTCTTTATATCTATTTTTAATTCAAGTAATACTC




