
IDENTIFICATION 

Species: Solanum tuberosum 

Locus: PGSC0003DMP400011588 

Gene Model: PGSC0003DMP400011588 

Description: StEXPA-01 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4_03  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981  
EXTERNAL RESOURCES 

http://spuddb.uga.edu/ 
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>StEXPA-01 

MAHIVIFLVCFLAIASFVKGYGKGKWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYNQG

YGTKTAALSTALFNNGLSCGSCYEIKCVNEHKWCLSGSIKVTATNLCPPGGWCNPPL

HHFDLSQPIFQHIAQYRAGIVPIAYRRIPCRRKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAGD

VHAVAIKGSKTQWQSMSRNWGQNWQSNSLLNGQSLSFKVTTSDGHSVVSKNVAPA

SWSFGQTYTGGQFH* 

CDS (coding sequence) 

>StEXPA-01 

ATGGCTCATATTGTGATATTTCTAGTTTGTTTTCTTGCAATTGCCTCATTTGTCAAG

GGATATGGTAAAGGAAAGTGGATCAATGCTCATGCTACATTCTATGGAGGTGGTG

ATGCCTCAGGGACAATGGGTGGTGCTTGTGGTTATGGGAATCTATACAACCAAGG

TTATGGAACAAAAACTGCAGCTTTAAGCACAGCTTTATTCAACAATGGATTGAGT

TGTGGATCTTGCTATGAGATTAAATGTGTGAATGAACATAAATGGTGTTTGTCAG

GTTCTATTAAAGTAACAGCAACCAATTTATGTCCACCTGGTGGCTGGTGCAATCC

TCCTCTTCACCACTTTGACCTTTCTCAGCCTATTTTTCAGCACATTGCCCAATATAG

AGCTGGAATTGTCCCTATTGCTTATAGAAGGATACCCTGCAGAAGAAAGGGAGG

CATCAGGTTCACAATCAATGGACACTCTTACTTCAACTTAGTACTTGTGACTAACG

TTGGCGGTGCTGGTGATGTTCATGCTGTAGCCATTAAAGGATCGAAAACACAATG

GCAATCTATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAACTGGCAAAGCAACAGTTTACTAAA

TGGACAAAGCCTTTCATTTAAAGTTACTACTAGTGATGGACATAGTGTAGTCTCT

AAGAATGTTGCCCCTGCTAGTTGGTCTTTTGGGCAGACATACACTGGTGGACAGT

TTCATTGA 

Nucleotide 

>StEXPA-01 

ATGGCTCATATTGTGATATTTCTAGTTTGTTTTCTTGCAATTGCCTCATTTGTCAAG

GGATATGGTAAAGGAAAGTGGATCAATGCTCATGCTACATTCTATGGAGGTGGTG

ATGCCTCAGGGACAATGGGTATGCAAACCTAATTGGTAGTTCTCTAGTTCCATAT

CAAGGTCACAATCGATATCGTCACTAGTATTTGAGTTGTAACTATCATCAATAAC

ATCATTATCACCAAATCTTTTAGGTTTGTTATCATTGAACTTGTTTAGGAATACTA

TAATGAATGGAATATAGAGTTTGTAGCTAGGAACTTGTATAGGAATACTATAAAG



AAAGGAAAATGTCAGAGTTCGTTACTAGGTGTTTGACCAAATAGGATCGTAATGT

TCCTGAATAATCTATCACTAAAATATCCCTCGTAGGTATAAGGCTAATCGGAGGG

AAAAGAGTTTTGCATCATATAGAAAATATATCGGTGAATTCAGAATCTAGAGTTA

GTGAATTTTCAAAAACAAAAAAAAGAGTATGATCTCATTACATTTATTTATTTTA

ATTGATTTTTGCACATATATTACACAATTTAAGAGAAAATCAAGGGTTCAATTGA

ACTCATATAACTCCCCATAATTTTGTCTTTGTTTATGTTGGTTCTTAGTTTTGGCTA

GGTAAGCTTGCTCACATTGTCTGTCTCAAGCCTGTATAGACAAGGAGAGTTCCGG

TTTCAAGAATGACTATGACTTTGTCATAGTCATACTTTTAATTGATTTTTGCATAT

ATATTACATAGCTCGCGGCAAACTCAAAGGGTGCAATCGAAATCATAGAACTCAC

AATAAATTAATTCTTGTAAATTCCGCTTGTGTGAGGTTGCTCACATTGCCGACCTA

AGTTCTAACAATCAATAATGTTGATTTGTGTGGAACTTTATTTACATTTATTTTCA

AACAGGTGGTGCTTGTGGTTATGGGAATCTATACAACCAAGGTTATGGAACAAAA

ACTGCAGCTTTAAGCACAGCTTTATTCAACAATGGATTGAGTTGTGGATCTTGCTA

TGAGATTAAATGTGTGAATGAACATAAATGGTGTTTGTCAGGTTCTATTAAAGTA

ACAGCAACCAATTTATGTCCACCTGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTTCACCACTT

TGACCTTTCTCAGCCTATTTTTCAGCACATTGCCCAATATAGAGCTGGAATTGTCC

CTATTGCTTATAGAAGGTATGTTCAATGGTTTTATCATACATTCGAAACTATCTAT

AATAACGTCATTTGTTTGGATAGATTTTGGCTGCTATAGTGAAATGTTGTGATCAA

TAACATATAGTATAATATAACATGAAAAATTGATTCTAAAAGAATTGGTCATTAT

ACTGAAATATTGTTATAGAAAGGTTTGACTGTATTTGGTTCAAATAATGCTTGATT

ATGTGATTTTCCTTCGAAACTTCATGTTGATGCTCGTTACATGCGTGAAACACACG

GACTTTAATCAACTCGGTGCTCAAGTTGCCACATAGGTTCAGTCAATGATCAGAG

TCGTTAATTAGTCCACCAGATATTGCCTACGTCCTACCTGGCAGGGCTGAGAGGG

TTCATCTGAATCTCCTTAAGAGAAAAATTTCATTGTTTATATATGGTTAAAGTTAA

TTTTTTGTGTATATATAGTAGATGTTGAACCCCTTTTGGCTTCTTTGTCTGTTTACT

TCATATTCTGAATCTCTTTAATGAAAATCCTCGCTCAGACACTGCTACTAGTATAG

GTACTCTGTTCACCAAAACTTAGAAGATACAAAAGAATCACCTAACACTTTTTGC

CTTTTATTGGAATTTAAACTCTTCTTTTCTCGCGATTCATTTTAGCTTCATTAACCG

TTAGGTCACACCTATAAATGCCTTCAACAGAATCAACTAACATAAACTCTATTGT

CAACTCTTGCAGGATACCCTGCAGAAGAAAGGGAGGCATCAGGTTCACAATCAA

TGGACACTCTTACTTCAACTTAGTACTTGTGACTAACGTTGGCGGTGCTGGTGATG

TTCATGCTGTAGCCATTAAAGGATCGAAAACACAATGGCAATCTATGTCAAGAAA

TTGGGGCCAAAACTGGCAAAGCAACAGTTTACTAAATGGACAAAGCCTTTCATTT

AAAGTTACTACTAGTGATGGACATAGTGTAGTCTCTAAGAATGTTGCCCCTGCTA

GTTGGTCTTTTGGGCAGACATACACTGGTGGACAGTTTCATTGA 

 




