IDENTIFICATION

Species: Cucumis sativus
Locus: CsGy4G014170

Gene Model: CsGy4G014170.1
Description: CSEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
http://cucurbitgenomics.org/

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02486
EXTERNAL RESOURCES



http://cucurbitgenomics.org/
https://www.genome.jp/entry/T02486

GENE STRUCTURE
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Legend:
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Superfanilies PLNO0OOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0O50 super family ¢i31535 expansin A, Provisional 30-257 1.44e-124
SEQUENCES

Peptide

>CsEXPA-09

MASSLSLLFSLFLSSLFLLSHARIPGVYSGGPWQDAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCANDPRWCHPGSPSIFITATNFCPPN
FALPNDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCRKQGGIRFTINGF
RYFNLVLITNVAGAGDIVKVSVKGSNTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQTLSFRL
TGSDRRTSTSWNVAPSNWQFGQTFTGKNFRI

CDS (coding sequence)
>CsEXPA-09

ATGGCTTCTTCTCTTTCTCTCCTCTTCTCCCTCTTCCTCTCCTCCCTCTTTCTCCTCT
CTCACGCCAGAATCCCTGGCGTCTACTCGGGCGGCCCCTGGCAGGACGCTCATGC
CACCTTCTACGGCGGCAGCGATGCCTCTGGAACCATGGGTGGTGCTTGTGGGTAT
GGTAATCTCTACAGCCAGGGCTATGGCGTCAACACAGCTGCTCTCAGTACTGCTC
TTTTCAACAATGGCTTAAGCTGTGGTGCTTGCTTTGAGATCAAGTGTGCTAATGAC
CCTCGATGGTGCCATCCCGGTAGCCCTTCTATTTTCATTACGGCTACCAATTTTTG
TCCCCCTAATTTTGCTCTTCCTAATGACAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTCGCA
CTCATTTCGACCTTGCTATGCCTATGTTCCTCAAGATAGCTGAGTACCGAGCTGGA
ATTGTACCCGTCTCTTACCGCCGGGTGCCATGTAGGAAACAAGGAGGAATCAGGT
TCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTCAATTTGGTATTAATCACTAACGTAGCCGGT
GCAGGGGATATCGTGAAGGTTAGCGTAAAAGGATCAAACACCGGTTGGATGAGC
ATGAGCCGTAACTGGGGCCAAAATTGGCAATCCAACGCTGTTTTAGTGGGTCAGA
CCCTTTCCTTCCGCCTCACCGGCAGTGACCGTAGAACTTCAACTTCATGGAACGTG
GCACCTTCTAATTGGCAGTTTGGTCAGACATTCACTGGAAAGAATTTCCGCATTTG
A

Nucleotide
>CsEXPA-09

ATGGCTTCTTCTCTTTCTCTCCTCTTCTCCCTCTTCCTCTCCTCCCTCTTTCTCCTCT
CTCACGCCAGAATCCCTGGCGTCTACTCGGGCGGCCCCTGGCAGGACGCTCATGC
CACCTTCTACGGCGGCAGCGATGCCTCTGGAACCATGGGTATCTCTCTTATCCTTT
TTTTTCTTACCACATTTTCTTTTTTGGGTTTCTTTCTCTGATTTCTCTGTTTTTTCAG




GTGGTGCTTGTGGGTATGGTAATCTCTACAGCCAGGGCTATGGCGTCAACACAGC
TGCTCTCAGTACTGCTCTTTTCAACAATGGCTTAAGCTGTGGTGCTTGCTTTGAGA
TCAAGTGTGCTAATGACCCTCGATGGTGCCATCCCGGTAGCCCTTCTATTTTCATT
ACGGCTACCAATTTTTGTCCCCCTAATTTTGCTCTTCCTAATGACAATGGTGGTTG
GTGTAACCCTCCTCGCACTCATTTCGACCTTGCTATGCCTATGTTCCTCAAGATAG
CTGAGTACCGAGCTGGAATTGTACCCGTCTCTTACCGCCGGTGAGTGTGCTTTGCT
CTCTGTTCTTACTTAATTGTCGTTTGATTTCTCTAATGGGGTTTCATCGTTCCCGTA
AGGAATTTGGTTTGTTTGGCAAAAGCAAGGCCAAGTTGAAAGGAAATCTCCATTT
CCATTTTTGGACCAGATCTGAAAATTTAACCTCTTAATTATCCTGCATAATTCTTT
TGCTCTGTTTCCATATTTGAGATTTTTTAGGATCTGTTTCTCATATAAATGTTGAAA
TTATCATCTAGAGAATGAAGTGGCATTCCTAAACTGCCCTTAGTGGGATATTGTTT
TTTTTATTAACAAAGAACTAAATATTTAATAGATTTTCTTTTATTTTTTAAAATGTT
ACTATACCTCACACATATTTGCCAATATATATATATATATATATATATATATATAT
ATATATATATATATTTTGTTGCAATCTAGAAAATGTTTAACATTATTTTATTATCA

TATTTTTTCTTTTGTTATTTTTGCAGACTCCTCTTCCTTGTATAATAATATAACACA
TTAGAATTCCTAAAGCAACGAAATTAATCATATAGCTAATAATAATAATAAATAA
[TTTCTATTTTTGTTTTGTATTATTACAGGGTGCCATGTAGGAAACAAGGAGGAAT

CAGGTTCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTCAATTTGGTATTAATCACTAACGTAG
CCGGTGCAGGGGATATCGTGAAGGTTAGCGTAAAAGGATCAAACACCGGTTGGA
TGAGCATGAGCCGTAACTGGGGCCAAAATTGGCAATCCAACGCTGTTTTAGTGGG
TCAGACCCTTTCCTTCCGCCTCACCGGCAGTGACCGTAGAACTTCAACTTCATGGA
ACGTGGCACCTTCTAATTGGCAGTTTGGTCAGACATTCACTGGAAAGAATTTCCG
CATTTGA



