
IDENTIFICATION 

Species: Prunus persica 

Locus: Prupe.6G075100 

Gene Model: Prupe.6G075100.1.p 

Description: PrpEXPA-16 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ppersica_v2_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03092  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.rosaceae.org/species/prunus_persica/genome_v2.0.a1  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PrpEXPA-16 

MGVVSVSACLASLLISLMWVAEARIPGVYSGGAWEAAHATFYGGSDASGTMGGAC

GYGNLYSQGYGVSTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCANDPNWCHSGSPSIFITATNFC

PPNFAQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCRKRGGIRFTI

NGFRYFNLVLVSNVAGAGDIVRVSVKGSKTSWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQSLS

FRVRGSDRRTSTSWNVVPANWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>PrpEXPA-16 

ATGGGTGTGGTGAGTGTTTCTGCTTGCCTTGCCTCTCTACTCATCTCACTAATGTG

GGTAGCTGAAGCAAGAATCCCAGGGGTGTACAGTGGGGGTGCATGGGAAGCAGC

TCATGCCACCTTCTACGGAGGCTCTGATGCCTCTGGCACCATGGGTGGGGCTTGT

GGATATGGAAATCTCTACAGCCAAGGCTATGGCGTGAGCACAGCTGCACTGAGC

ACTGCCCTCTTCAACAATGGCCTCAGCTGCGGTGCCTGCTTTGAAATCAAGTGTG

CAAACGACCCAAACTGGTGCCACTCTGGAAGCCCATCAATTTTCATCACTGCCAC

CAACTTCTGCCCTCCAAACTTTGCTCAACCAAGCGACAATGGCGGATGGTGCAAT

CCTCCCAGGCCGCACTTTGACCTGGCCATGCCCATGTTTCTCAAGATTGCCGAGTA

CAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTTCTTACCGTAGGGTGCCATGCCGCAAGCGCGGA

GGGATCAGGTTCACTATCAACGGCTTCCGTTACTTCAACCTGGTTTTGGTAAGCA

ACGTCGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCGGGTGAGCGTGAAAGGATCCAAGACTA

GCTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAACTGGCAGTCAAACGCCGTTCT

GGTTGGTCAATCGTTGTCCTTCAGGGTCAGAGGCAGTGACAGGCGCACTTCCACC

TCATGGAACGTTGTTCCGGCCAATTGGCAGTTCGGTCAAACATTCACCGGGAAGA

ACTTCAGAGTCTGA 

Nucleotide 

>PrpEXPA-16 

CTCTAAATAAATTTTCCGGGAAAAATAGAGAAGAGAAAAGAAAAGAAAAGAGA

AGAAAAAGGTGAAGATACCGACACTCGCCTACAAGAGCTTGCATAAGCACAACC

TCCCATCAATTGGGAAATTGGTGAAGAACACAGGCAGGCCCCACACTTATCAGTA

CAAGGTGCAATACAATTAGAGAGTGACATACAAGCGTTAGAGAATGAGAGTGGG

GATGAAATTCATTTTATTTCTAGTTCTACATTTATGATGGGTTGAGTCTGAAAATT



CCAAATATTGCCCCTAAAGCCACCTCCATAAGTAGTCGTTCACTCCCTTCTTTAAT

CCCTCACCCTATCAGTACCTCACTGACTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTC

TCTCTTTCCTTTTTCTCTCTCACTTTCTGTTTGTTTCTAGGGAAACTTCAGAAAAGA

AAAATGGGTGTGGTGAGTGTTTCTGCTTGCCTTGCCTCTCTACTCATCTCACTAAT

GTGGGTAGCTGAAGCAAGAATCCCAGGGGTGTACAGTGGGGGTGCATGGGAAGC

AGCTCATGCCACCTTCTACGGAGGCTCTGATGCCTCTGGCACCATGGGTAAGTCA

AAAAGCTCTCATTTTCTTTCAATGCACGCATTCCCTATATTTCTAGGAAAAATTGA

ACAAAACCAGTCAAAGATCTACAGCCAAGAACTTAATTAAGCTAGCTTAGTATTA

ATTAACCAGAACTTGTATTTTTCAGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAATCTCTACA

GCCAAGGCTATGGCGTGAGCACAGCTGCACTGAGCACTGCCCTCTTCAACAATGG

CCTCAGCTGCGGTGCCTGCTTTGAAATCAAGTGTGCAAACGACCCAAACTGGTGC

CACTCTGGAAGCCCATCAATTTTCATCACTGCCACCAACTTCTGCCCTCCAAACTT

TGCTCAACCAAGCGACAATGGCGGATGGTGCAATCCTCCCAGGCCGCACTTTGAC

CTGGCCATGCCCATGTTTCTCAAGATTGCCGAGTACAGAGCTGGAATTGTCCCTG

TTTCTTACCGTAGGTTAGTAAAGCTCACATGCTCTGTTCTTTATGCTCTGTTTTTAG

TTTTGGTTATTATTCTGTTTCAGCAATTTGGACATTTCTTAGAGTAAATTAATACA

TTGGTTTTTTTTATTTATAAGTAAATTAATACATGGGTTACTTTTCAAAAACAAGC

TTAAATGCATTGATTTTAGGTAGACCACTTTTTATGCTCTGTTTGTAGGTCAAATC

TTGTTTGTGGATATTTTTCCGAGTAAATTAATACATGGGTTTGCTTTTAAAAAAAC

AAGTTAAATCAATTACATCACTTTTGTATAAAGTATTGTTGTGATCTTTCTCTATC

TTGTGGGTCAGACTTGTGGTACAGAATGAGTTGGACTCTGGTCTGGGTCTTTATTG

CTTTTTGCAGAATGTCATGGTTTCTTTCAAATCTAATTACTGACCATGTGTCACCA

CAGAGAGCTCACTTGGATTTTAGTTATTCGCATTTTTTTTTGTTTTTTTTTTCTATG

GTGGTTGGGTTTAGTTAATTTCGAGTCTTTGACGTTTACTGGTCACTTTCAGCTGT

CTGGCTCTTGCCCAATTGGTCCCAAACGCTGAAAGGAAATCTAGTGTGGGCAACA

TGAATAATTAACTCACAAGAAACACTCTAGTTTTAACATAAGCTACTAGATTTCA

TCGAAGTTTCTCTGCTGCCATATGCCATCCTTGGCCTTACTCTAGGCCTATTGTTA

TCCACTACAAGAGCATGCGCCTTAACCTTCGTAAGGCGCATGATCATAATTTACT

CTTTTTTTTCCTTCTATATGATCATGTGACGAAGAATGTCTGTGTCAAAATAAGTT

GTAATATGTTAGATAGTTTGACATATTATAATTGAGTGATTAGTAAACGTGATAC

AAATAACTTTATTTATTATGAATTGACAATTTGATAGCACACTATGTCAAATTCTC

AATTAGGGTTGGTATGATTTTTAATTGTAAAGAAAAACTTGCATTAGCTACCAAA

CCTAGCTTTTCCCTGGATTATGGTCTATGGTCTACGGCACGATCTGGACCGTACGT

ACTCCTTTTTGACTACTAAATCATATGCGCGTGTAAGTCTCAGTTTTGTACGTAGA

AATCAAAGACCATACCCAGCACAGTTCCCAAAAGTCCGAGACCCGTTGATCAATG

TGGAAAAGGGCATTTGATTGACGCCCACCTAAAAACACGGTCCGCGATCCACGTA

AACTTTCACCAGGTCGAAATCACGAACATACCCTTATACTTTTTGACTTTTTGCGC

AGGGTGCCATGCCGCAAGCGCGGAGGGATCAGGTTCACTATCAACGGCTTCCGTT

ACTTCAACCTGGTTTTGGTAAGCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCGGGT

GAGCGTGAAAGGATCCAAGACTAGCTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCA

AAACTGGCAGTCAAACGCCGTTCTGGTTGGTCAATCGTTGTCCTTCAGGGTCAGA

GGCAGTGACAGGCGCACTTCCACCTCATGGAACGTTGTTCCGGCCAATTGGCAGT

TCGGTCAAACATTCACCGGGAAGAACTTCAGAGTCTGAACAAAAACAAGAAAAA

GTCCACATATTTACGATTTTCCCGCCATAATATATGTTTTTCCAATTTTACCCTTTC

TTGGCGCCATTGTGGTGTTTTTACTAGATGCTGTTTTTGACTGGGTGTTGGAGAAT

GTGAAAGTGTGTTTAGTGGGGAGGGGGTTCGGGGACAACTTTGACTTTTTGGGTT

GGTGTGATTTTGTGAGTGTGTGGACAGTGGAGGAGGGGCAGTAGGGTAAAAGTA



AAAAGACAGGGTAACAAGTGTAAGGGAAATTAATTATTAAATTAAAAACCCAAG

TGAGGAAATTGTAGAAGAGGAGGTTGAGGCGGCTGCAGAGAATTTGTAGCCCGC

ACCCTATAAATACTGGCAAAGCTAAAGTTGTAGTATATTATTATGATTTATATGC

ATGAGAAATGTATTTCTAGTAGTAACTTTGTTATTTTCTTGTTTTGTTTTGATTTAC

TTGGAAAGTATATTTGGTTTGTTTCAATGGAACTTGGCTTTTTGTTAGTGGGTTTT

GGCTTAATTCAACCAGCTTTACACGGTTTATATTGGATTTGAAGATGAAACGGAT

TTGTAGCTCAAGTGTTTTAGACTATTTATCTCTGCATTCA 


