
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA34745 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA34745 

Description: TprEXPA-21 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-21 

MSLLVFLLGIFYLVSHVNGYGRHANWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQ

GYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYEIKCVNDPQWCIPGSILVTATNFCPPGGWCDPP

NHHFDLSQPIFQHIAQYRAGIVPVAYRRVRCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGA

GDVHSVAIKGSRTRWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVVTTSNGHSVVSFNAA

PAGWSFGQTYTGRQFNY* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-21 

ATGTCTCTTCTTGTATTTCTTCTGGGAATTTTCTACTTGGTTTCACATGTAAATGGC

TACGGTCGTCATGCGAATTGGATTAATGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGAAGCG

ATGCTTCCGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAACCTTTATAGCCAAGG

TTATGGAACTAACACAGCAGCTTTAAGCACTGCATTATTCAACAATGGATTAAGT

TGTGGAGCATGTTATGAAATTAAATGTGTGAATGATCCACAATGGTGTATACCTG

GATCCATATTAGTTACTGCCACTAATTTTTGTCCACCTGGTGGTTGGTGTGACCCT

CCTAATCACCATTTTGATCTTTCTCAACCTATTTTTCAACACATTGCTCAATATAG

GGCAGGGATTGTGCCTGTAGCTTACAGAAGGGTAAGATGCAGGAGAAGAGGTGG

AATAAGATTCACCATCAATGGTCATTCTTACTTCAATTTAGTACTTGTGACTAATG

TTGGAGGTGCTGGTGATGTACATTCTGTGGCCATCAAAGGTTCAAGAACTAGATG

GCAAGCCATGTCCAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCTTACCTAAA

TGGACAAAGTCTTTCCTTTGTTGTTACCACAAGTAATGGTCATAGTGTGGTTTCAT

TCAATGCTGCTCCAGCTGGTTGGTCTTTTGGTCAAACCTACACAGGAAGACAGTT

CAACTATTAA 

Nucleotide 

>TprEXPA-21 

CTCTTCTTCCTTTTTACTATTTCTTTTCTTTTTCTGTTTTCTTTCACTTCTATTAACTA

ACTTCTCTATGCTGCATTTATGTAGGAAAAATGTCTCTTCTTGTATTTCTTCTGGG

AATTTTCTACTTGGTTTCACATGTAAATGGCTACGGTCGTCATGCGAATTGGATTA

ATGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGAAGCGATGCTTCCGGAACAATGGGTATGTA

TGCTTGCATAAATGTAACCGACATCCAAACTATGTTAATTAATTAACTTAAATCTC

AACGGATTTAGATTTGCTGCAGTAACAAATTCACGCATTCACTCAGTTAGCATAT



CAGTAGTCATTAGATCGAGATAAAAAAACACAGGAAGCAAAAAAAAAAAAAGA

CTTTGTTTTTAAAAGCATACCGAGTTTGAAACCTCTCCATGCATCGACTACTGATG

TGCTGACTTCATGAATGTGTAGGATTTACGACTACAACAAATCCAAATCTCATTTC

AACTCTCTTGGTACCTTAGAAACCAATAATAATTTAAAGCAACCATAAAAATAAA

TGTAACTAAACTTTATGTTAGTTAAAATTTTGCTATAAGGTTTTTCATTTAATTTGC

TTAATATGACATTTTTATAGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAACCTTTATAGCCAA

GGTTATGGAACTAACACAGCAGCTTTAAGCACTGCATTATTCAACAATGGATTAA

GTTGTGGAGCATGTTATGAAATTAAATGTGTGAATGATCCACAATGGTGTATACC

TGGATCCATATTAGTTACTGCCACTAATTTTTGTCCACCTGGTGGTTGGTGTGACC

CTCCTAATCACCATTTTGATCTTTCTCAACCTATTTTTCAACACATTGCTCAATATA

GGGCAGGGATTGTGCCTGTAGCTTACAGAAGGTAACTTCACATTTTTATTTTCTTT

ATACTATATTTTAGTGTGCATTTTGTATGTTTGGATAACAAACAAGTTTTTGAATA

AATTTGGTTTTCTTTGTAAGATTAATCGGCTAAAAATTAGTTTAAGGTAAAATGAT

TTATGTTCAGATGTCTTTTATCCATAAGAAAATTTAGTGTAAATTTTCGCAAGTAG

AAACCAAATAAATTTGGTTAAAACTTAGTTTGGTAATGATTGGTGTTTGGATGTCT

TTTGTCTAAAATTAAGTTTTGCGTAAATTTTTCAACCTAACGCAAAAGTTACTTAA

CGACATTTCTAGTCAAAACAAGATTTGAAGAAAAAAATTAATTTTGACTGATAGA

CGCAATAAATTCTTATATTTTTTATCGTAAAATCAAGCACACACTTACTATATTCT

TGAAATTGATAATTTTATTTTTGTTCTTGGATTTTGAAGGGTAAGATGCAGGAGAA

GAGGTGGAATAAGATTCACCATCAATGGTCATTCTTACTTCAATTTAGTACTTGTG

ACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTACATTCTGTGGCCATCAAAGGTTCAAGAA

CTAGATGGCAAGCCATGTCCAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCTT

ACCTAAATGGACAAAGTCTTTCCTTTGTTGTTACCACAAGTAATGGTCATAGTGTG

GTTTCATTCAATGCTGCTCCAGCTGGTTGGTCTTTTGGTCAAACCTACACAGGAAG

ACAGTTCAACTATTAAGTAACATATTAATCAAAAATCTTTTCAACATTGTTTAGTA

ATTAATAGTAAAATAGTATAGTAATTGGATTCTAAGTAGTAAAAGTGTGACGTCG

TATAATCTCAAATCAACGGCAAAGATTATTAAAGATGATTTAATAAAGATGTAAT

GTGAGGTGACTCGTTTTAGATAGTCTAAATATGTAATCGTGCGATTTTCTAAATCT

AGGAAATCCGAGTCTCGGTTTGTGAGATTAGAAAAGGGACCAAGTTTTAGTTGAG

TAGTGTAAATGGATTTGTTAGTGTTGGGCTACATAGAATATGGTTTAGCCCATTTT

ATTTATATTTATTTTGAATTTTGTAAATGGCAAGCATTTGCAGATGATGTGCTGGC

TTTATTTATGCTGTGCCTCATACTTGCCATGTTGAGAAAGATTAATGTTAAAGAGA

TTGTTGAATGTGCTTTTGTACTTTAATTATTGATGAATGAATGTGAAAGATCATGC

TTCAATTGTGTTATAACTTCACTT 




