IDENTIFICATION

Species: Ricinus communis
Locus: 28223.m000099

Gene Model: 28223.m000099
Description: RCEXPA-02
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01087
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLN000OS0

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisiona 30-257 3.28e-124
SEQUENCES

Peptide

>RcEXPA-02

MKMGSVISGVILLVMLMGASEARIPGVYTGGSWQSAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCANDPKWCHSGSPSILITATNFCP
PNFALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKRGGIRFTI
NGFRYFNLVLISNVAGAGDIVKVSVKGSRTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQSLS
FRVTGSDRRTSTSWNIVPANWQFGQTFTGKNFRV

CDS (coding sequence)
>RcEXPA-02

ATGAAAATGGGTAGTGTGATTTCTGGTGTAATTTTACTAGTAATGTTGATGGGTG
CTAGTGAAGCTAGAATTCCTGGTGTTTACACTGGTGGTTCTTGGCAAAGTGCCCA
TGCTACTTTCTATGGTGGTTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGTGGGGCTTGCGGAT
ATGGGAACTTGTACAGTCAAGGGTATGGAGTGAACACTGCAGCATTAAGCACAG
CTCTGTTCAACAATGGACTGAGCTGCGGTGCTTGCTTCGAGATTAAATGTGCTAA
TGACCCAAAATGGTGTCATTCTGGCAGTCCTTCCATTTTGATCACTGCTACTAACT
TTTGCCCACCAAATTTTGCTCTTCCTAACGACAATGGAGGCTGGTGTAACCCTCCT
CGCCCTCATTTCGACCTCGCTATGCCCATGTTCCTTAAGATCGCTGAGTACAGAGC
TGGCATTGTCCCTGTTGCCTACCGCCGGGTGCCATGCCGTAAGAGAGGTGGAATC
AGGTTCACGATAAACGGATTCCGTTACTTTAACTTGGTGCTGATCTCCAACGTGG
CGGGTGCAGGAGATATCGTGAAGGTTAGCGTGAAAGGATCAAGGACTGGTTGGA
TGAGCATGAGCCGTAACTGGGGCCAAAACTGGCAGTCAAACGCAGTTTTGGTTGG
TCAGTCACTTTCTTTCAGGGTGACAGGCAGTGATAGACGCACTTCTACTTCATGG
AATATAGTCCCTGCAAACTGGCAGTTTGGTCAAACATTCACTGGAAAGAATTTCA
GGGTCTAA

Nucleotide
>RcEXPA-02

CACCCACACTAAACTCTCTCTCTCCCCTCCTTTTTCTCCCTCTGTCCCTCTTCTCTC

AAGTGTCTTTTGGAAGTAAAAGAAGTGAGAGAAAAATGAAAATGGGTAGTGTGA
TTTCTGGTGTAATTTTACTAGTAATGTTGATGGGTGCTAGTGAAGCTAGAATTCCT
GGTGTTTACACTGGTGGTTCTTGGCAAAGTGCCCATGCTACTTTCTATGGTGGTTC
TGATGCTTCTGGCACCATGGGTAACTCTCCATTTTACTCTTTTCTTCCATTTCTTTA
CTATGATGTACTTTTCTTTTCGACTGGATACTTGAATTCGAACTCAGAAACTTTAC
AGCCTTGACCTGCTGAGTACTACTTGTTAGTCTTCCTATAATGCAGTGTACCTACT




CTTCCTGAAATTATAGTTTTTATAATAATAGATAGTTAGAAGAAGTGGAGAATAA
ACTACTGCATTTAAACAGGGGATTCAATTCTTGAGCACTAAATGCCTGACGAAAG
GCTTATGGTTTCTTAAAATTACAATTTATTGAGGATCTAGTACTAATATTTTTCTTT
TTTGGGGGGATTTTGTTTTTTGACAGGTGGGGCTTGCGGATATGGGAACTTGTAC
AGTCAAGGGTATGGAGTGAACACTGCAGCATTAAGCACAGCTCTGTTCAACAATG
GACTGAGCTGCGGTGCTTGCTTCGAGATTAAATGTGCTAATGACCCAAAATGGTG
TCATTCTGGCAGTCCTTCCATTTTGATCACTGCTACTAACTTTTGCCCACCAAATTT
TGCTCTTCCTAACGACAATGGAGGCTGGTGTAACCCTCCTCGCCCTCATTTCGACC
TCGCTATGCCCATGTTCCTTAAGATCGCTGAGTACAGAGCTGGCATTGTCCCTGTT
GCCTACCGCCGGTAAGCCCCATTTCTCCTCTTTAAAGAATCATGTTACATGTTTTG
TCGGACTGCTCGAGTGCCCATTTGAGTCAAAAGTAAAATTAACGAACAAACTAAT
ATTCTAATATATATATTGCATAATATTATTATATTATTATTAATATATATAATCTA
ATGAAATATTTTTTTATAATATTTTTATGCTGGTACCAAAAGTTGCTATCTTTATG
CACTGCATCAACAAATGGTAGTCTGTTTTCTTTTGTGGGTCAGGGTCTGGTGCATA
AGGGTCGGATTCTGGTTTTTTATTGCATTTGTCATGTCTCGAGGCCAAAGTTGCTA
TCTTTTATTAGTGCTAAAATGACCTAAATACCCGCAATATTTTACTGAATTTACTA
ACCGATGGTCTGAAATTGCTGCCGAATCCTATGTTCAGTTTAGTTATAGCCGTTTC
TTCTACTACGTCGTTTAGCCATTAGGAGCCGTTTTATGGTCATTTTCTGCGGTTTTG
TTTTACTCATTTTTGCCTTCAATTTGTTTGTTTTTAAAGTGCCGAAAATACCCTTGT
CGTTTTGTCCTATGTTAAAAAGAGTATCTATCTACCCACGAATTAAATCTCCCGAG
TTGGACCCAGAAAGAGGAAGCTTATGCGCCAATCGTTGTATGTCTTGCATCACAT
TAATGGTTAGGCATACAACACGACACATGCAAATGGAATTTAAAAAAAAAAAAA
TTAAAATAGAAAAAGCCTTTATTTTATTTTATGTTCATGGTCCTTGGGTGTGATGG
CACCTCTCAATAAACAAGAAGTACAATCGTGTGCATAACATCTCATAATTTGAAA
GCATAAGAAAATTGGCAACACATTTAGTGAAAATATTGTAGCATAAAGTGTCAAT

[TTTTTATATTTTTTCCATTCATTAGAGCTTGGTGGGTCATTTCGGATAATTAATTT
CTCATAAAAATAATATTTTTTAAATTTAAAATTATCGGATAAGAGAAAGTTCGAA
GCATATGATTACATATAGTTATTTTATGTATAAATTAAAAATTGAGGACCAAAAC
ATACCTTATTTTCTTCATCTCTTTAACCGCAAACCTTACTTTTTGACTAGAAAATC
AAAACAACACATTTATTTCAGACACCAAACCCAAAAAACAGATTAAAGGAGGAA
AAAAAAAAAAGAAAAGAAAAAGGAAACCAGCCAAACACAGTCTCCTAAGTTTCA
TCCTTAAGTCTTCGTTAATAAAAAGGTTAGGTGGAGGTGGTGGCGTTGTGTCCCG
CGCTATAATCACGGTCCCGCGTTTTGGGTTTTTCACTTTTATTTATTAAATGCCGA
AAATGTCCTCACAGTTATAGGCTTATTTACGCAGGGTGCCATGCCGTAAGAGAGG
TGGAATCAGGTTCACGATAAACGGATTCCGTTACTTTAACTTGGTGCTGATCTCCA
ACGTGGCGGGTGCAGGAGATATCGTGAAGGTTAGCGTGAAAGGATCAAGGACTG
GTTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGCCAAAACTGGCAGTCAAACGCAGTTTT
GGTTGGTCAGTCACTTTCTTTCAGGGTGACAGGCAGTGATAGACGCACTTCTACTT
CATGGAATATAGTCCCTGCAAACTGGCAGTTTGGTCAAACATTCACTGGAAAGAA
TTTCAGGGTCTAAATAAAAATTTATCCCATATATATAATAATATATAATATTTAAC
CAAATTCCAAGGAAAAGCAAAATTTCCCATTTTACCCTTATTGCCTCAGATTTTAT
GGTGCTTTTTTATTTAGAAAAAAACCTTATATTTTACAGGTATTGACATATGGGTG
TTGTTGGGTTGAGGGCAAGAAGAAAGGTGGTGGTGGTTTATTTTTTGACAATTCT
GATTTTTGGTGGGTTTGGTAGTTTTGTGTTAAGAAATTGTGAGAAGAAGAAGAAG
AAGGAGAAGGTTAGGTTTGGAAGTTTGAGGTTGAGAGGCTGAAGCGGCTGCACA
GGAAAAGAAATTGTTAGCCCGCAGCTCTATATTAGTAGTAGTGTTAGTATTTTCTT
CCTTTTTATTTGATTTTGATGGGTATACATTTTGGGTTAAGTGTATTTGTACTACTA
ATTTATAGTTCAATT




