IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.09G147000

Gene Model: Podel.09G147000.1.p
Description: PAEXLA-02

Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm

GENE STRUCTURE
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

) 10 125 150 17 2m

Query seq.
Superfanilies PLNB3023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl3362 Expansin-like B1; Provisional 19-258 8.77e-T1
SEQUENCES

Peptide

>PdEXLA-02

MLDFSSSFCDILKDRMAVFLCFLFLIISSATGCDRCVHQSKVAYFSKASALSTGACAY
GSMAIGFNSGHLAAAVSSLYKDGAGCGACFQIRCKNTTLCSSRGTRVIVTDLNSNNQ
TDFVLSSRAFMAMANKGMGQDVLKHGILDVEYKRVPCEYKNQNLAVRVEESSKKP
NYLAIKLLYQGGQTEVVAMDVAKVGSSNWGFMSRNHGAVWDTDRVPAGALQFRF
VVTAGFDGKWIWAQKVLPEDWKPGMTYDSGVQITDIAQEGCSPCDDGFGNEGSCLY
*

CDS (coding sequence)
>PAEXLA-02

ATGCTTGATTTCTCTTCTTCCTTTTGTGACATCTTGAAGGACAGGATGGCTGTCTTT
CTTTGCTTTCTTTTCTTGATTATCTCCTCTGCTACTGGTTGTGATCGATGTGTTCAC
CAATCCAAGGTTGCATATTTCTCCAAAGCCTCGGCCCTTTCAACTGGGGCTTGTGC
ATATGGTTCCATGGCAATAGGATTTAATAGTGGACACCTTGCGGCTGCTGTTTCTT
CTCTTTACAAAGATGGAGCTGGATGCGGTGCTTGTTTTCAGATAAGATGCAAAAA
CACAACTTTATGTAGTAGCAGAGGAACTAGAGTGATTGTGACTGATCTTAATAGC
AATAACCAAACAGACTTTGTTCTTAGTAGCAGAGCTTTCATGGCCATGGCCAACA
AGGGCATGGGTCAAGACGTCTTGAAACACGGGATTTTGGACGTGGAATACAAAA
GGGTACCTTGTGAATACAAGAATCAGAATTTGGCTGTTCGAGTAGAAGAATCAAG
CAAAAAACCAAATTACTTGGCCATTAAACTGCTGTATCAAGGTGGCCAGACAGA
GGTGGTAGCCATGGACGTTGCTAAGGTTGGTTCTTCAAATTGGGGTTTCATGAGC
AGGAATCATGGAGCAGTATGGGACACAGACAGAGTTCCAGCCGGAGCACTTCAA
TTCAGATTTGTTGTAACAGCTGGATTTGATGGGAAGTGGATTTGGGCTCAGAAAG
TCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCTGGGATGACATATGATTCAGGAGTCCAAATCAC
CGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCGTGTGATGATGGGTTTGGAAATGAGGGG
TCTTGCCTCTACTAA

Nucleotide
>PAEXLA-02

CTTTTCTTCGCTAGATTGCGTAAACTACAATGCTTGATTTCTCTTCTTCCTTTTGTG
ACATCTTGAAGGACAGGATGGCTGTCTTTCTTTGCTTTCTTTTCTTGATTATCTCCT
CTGCTACTGGTTGTGATCGATGTGTTCACCAATCCAAGGTTGCATATTTCTCCAAA




GCCTCGGCCCTTTCAAGTAAGAATCACTTTTCCTTTTCTTTTAATTTCATTTTTCCT
GTATTTTGAATGGGATTTTTAATTGGTGAGAATTCCTGGTTTTGTGCAGCTGGGGC
TTGTGCATATGGTTCCATGGCAATAGGATTTAATAGTGGACACCTTGCGGCTGCT
GTTTCTTCTCTTTACAAAGATGGAGCTGGATGCGGTGCTTGTTTTCAGGTTAGTAC
TAGACCACACCACTTGTCTGCTTTCCCTTCTGTGGAATTCTTAGATGATTGATCAC
ATCTCTTATTGGCTTTGGCAGATAAGATGCAAAAACACAACTTTATGTAGTAGCA
GAGGAACTAGAGTGATTGTGACTGATCTTAATAGCAATAACCAAACAGACTTTGT
TCTTAGTAGCAGAGCTTTCATGGCCATGGCCAACAAGGGCATGGGTCAAGACGTC
TTGAAACACGGGATTTTGGACGTGGAATACAAAAGGTGAGAGCATATATTATAA
GATTTATTTATCTCAATTATCATAATATATAATAGAATCTCTTTGGTTAAAATAAT
GTTCATGTGAATTAAATACCTGATCAACATGATGATTTTTTTAGTCGCTTCTGCAG
GTAATGGTTTGGTTATACCAGCCACAAAAGAAATACATGTAATATGGACATACTT
TATATAATTTTATATATTATAGCTAGGAACAAAAAACGAGAACATTAAATGCTGG
TAACGGTCGAAATGTAAAACGTTGTCCATAAAATCGCAGGTAACATGACTATATA
ATTGAGTGGATTCGCACAATATTCTACAGCTAGTATTCTGTGTTATTAAACTAAAC
TTGATGATATGGTGAGATACGAGACTTAGCTTAGGTTTTAAATAAACTAGGTTAG
AATTGATTTGATACATACTAAGTTGAAAATTGATTTAACTTTTTTAAAAAAGTTCA
GAACATTGTTGACTAACTTTTAAAAAGAAGTATAAAAAGGTATTTTGTATTTTATT
AGTCTTTTTCTAAATTTGCATCCCCTTTGTCTCATTGATCAGGGTACCTTGTGAAT
ACAAGAATCAGAATTTGGCTGTTCGAGTAGAAGAATCAAGCAAAAAACCAAATT
ACTTGGCCATTAAACTGCTGTATCAAGGTGGCCAGACAGAGGTGGTAGCCATGGA
CGTTGCTAAGGTCAGAGCTTTAACTTACTGGATGGAGTAAATCATACTTTTCAAT
ATAATGCTTAAACCATGCTGACTTGTTGTTGGTTTTGCTAAATTTCCTCAGGTTGG
TTCTTCAAATTGGGGTTTCATGAGCAGGAATCATGGAGCAGTATGGGACACAGAC
AGAGTTCCAGCCGGAGCACTTCAATTCAGATTTGTTGTAACAGCTGGATTTGATG
GGAAGTGGATTTGGGCTCAGAAAGTCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCTGGGATGA
CATATGATTCAGGAGTCCAAATCACCGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCGTG
TGATGATGGGTTTGGAAATGAGGGGTCTTGCCTCTACTAATGTGAATAATATTCA
TCTATACACACACAGTTTGATCTGATGTCATTCTTCACAACAGAATTCGATAATGT
AGAGGAGTTTTATGAAGTTAGCATATTTTTTTAGAGTAGCAGCAATTCAGTTTCA
ATGTTCCTTCTTTTTCTTTTTATTTACTTTGCGAGTAGGGCATTTGTCCACCTTACA
CATCTTTAATGGTGTTTAATGTATTTGTTTTTTTTTCTTCCTC






