IDENTIFICATION

Species: Phaseolus vulgaris

Locus: Phvul.011G117500

Gene Model: Phvul.011G117500.1.p
Description: PvEXPB-05

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/organism/636
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Query seq. TYwy

bind in
Specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_RIpA_EXP_N-1like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N ©d22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 41-162 4.74e-68
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and PIll from Lolium perenne 170-245 1.66e-22

MQLHRASSAAKNLACFSFALKLVLLYAAEGQPQHRGPDLHWYSGMATWYGDPEGD
GSTGGACGYGSMVDVKPFRARVGAVGPLLFMNGEGCGACYKVRCLDKSICTRRAV
TVIITDECPGCPSDQTHFDLSGAAFGRMAIAGENGPLRDRGQIPVIYRRTPCKYPGRKI
AFHVNEGSTPFWLSLLVEFEDAEGDIGSMHIREAGSTEWLQMNHLWGANWCIIGGPL
RGPFSVKLSSSTGRSLSARDVIPGSWVPKATYTSRLNFYP*

CDS (coding sequence)
>PVEXPB-05

ATGCAGCTCCACCGTGCCTCCTCTGCGGCGAAAAACCTCGCCTGCTTCAGCTTCG
CCTTGAAACTCGTGCTGTTGTACGCCGCCGAGGGACAGCCTCAGCACCGCGGTCC
CGACCTACATTGGTACTCCGGAATGGCCACCTGGTACGGCGACCCCGAAGGAGA
CGGCAGCACGGGTGGGGCATGTGGGTATGGTTCGATGGTGGATGTGAAGCCGTTC
AGGGCGAGAGTGGGAGCAGTGGGGCCCTTGCTGTTCATGAACGGTGAAGGGTGT
GGTGCCTGCTACAAGGTAAGGTGTTTGGACAAGAGCATATGTACGAGACGAGCC
GTCACAGTCATAATTACCGACGAGTGCCCCGGTTGCCCCTCTGACCAAACACACT
TCGATCTCAGTGGTGCTGCCTTTGGCCGCATGGCCATTGCTGGGGAGAACGGTCC
TCTCAGAGACCGTGGTCAAATCCCTGTCATTTACCGAAGAACACCGTGTAAATAC
CCCGGGAGAAAAATTGCTTTTCATGTTAATGAAGGCTCCACGCCATTTTGGCTAT
CACTTCTGGTTGAGTTTGAGGACGCAGAGGGAGATATTGGCTCCATGCATATACG
AGAAGCAGGGTCTACGGAATGGCTGCAGATGAATCACCTCTGGGGTGCAAATTG
GTGCATTATTGGGGGGCCTTTAAGGGGACCATTCTCAGTGAAACTGAGTTCTTCC
ACTGGTAGAAGTCTCTCTGCTAGAGATGTTATTCCAGGCAGTTGGGTTCCAAAGG
CAACTTACACCTCTCGTCTAAATTTCTACCCCTAG

Nucleotide
>PvEXPB-05

GGACCACGTCGTAAACACAGTTACGCCTGTTGTACTATAAGAAACCCAAAAACTC
CCTTTAACTGTCTAACTAAACTAAACCCACAAACACTCACTCGCCGCCACCACAC
TGTCGGCAACGCCCCAAACGTCACTGTTTCCTTCTAACTGCGGCGGCGTGCCACC
CACTTCGCTTCAGCGCACAATGCAGCTCCACCGTGCCTCCTCTGCGGCGAAAAAC



CTCGCCTGCTTCAGCTTCGCCTTGAAACTCGTGCTGTTGTACGCCGCCGAGGGAC
AGCCTCAGCACCGCGGTCCCGACCTACATTGGTACTCCGGAATGGCCACCTGGTA
CGGCGACCCCGAAGGAGACGGCAGCACGGGTAACTAACCTTCACAAGATCTCTT
ATTTCCACATCTCACTCTCCGAGTTAACTCAGTGAATACCAATGTAGAAACATAG
AGACAAAATTTAGATTGTGTTTTTGGTGTTGAATTCTAATCAGAAGATAATTTAG
ATTAAATCTTAATTTTAACCAGAAAGTTACAAAATGTAGATAAGAGTACAACAAT
TTATATAAGATAATACAATTTAGTTTTTTCATCTCTCTCTTAATTGTACAATTTATT
GTCCAATCTTGATTTCTCTAGTTTATCGAAGTGTTTTGCTTTCAATGTTGTTCTTAA
TCAAAATTTAAGTTTCAGTTTAGTAATTTGCAGATACAGATATGCATTACTTGTTT
ACAGAGAAAAATTTTAGTTCCCACTGGAAAATAGTAAAAAAACATATTTTTTTAA
CCTCACATCTATGGCAGTTTTAGGCTCACTTTATCTAAGAGATAAAACTTTTAGAG
TTTGGTAAAAGTTTTGTGAAAAAGCTTATAGATTTTGGTTGTGGTATAAGTGTTGT
GTTGGGTTAATGATGAGTGAGTAGTGTTGGTGTTGGGTGGAGATTGATTGGGTGA
ATGATGTGTGAAGGTGGGGCATGTGGGTATGGTTCGATGGTGGATGTGAAGCCGT
TCAGGGCGAGAGTGGGAGCAGTGGGGCCCTTGCTGTTCATGAACGGTGAAGGGT
GTGGTGCCTGCTACAAGGTAAGGTGTTTGGACAAGAGCATATGTACGAGACGAG
CCGTCACAGTCATAATTACCGACGAGTGCCCCGGTTGCCCCTCTGACCAAACACA
CTTCGATCTCAGTGGTGCTGCCTTTGGCCGCATGGCCATTGCTGGGGAGAACGGT
CCTCTCAGAGACCGTGGTCAAATCCCTGTCATTTACCGAAGGTATGCATGCATTA
TGTTTTAGAAACATTAAATTTGACATGTGAAAAATTTCAGTGATTTACAGCTATAT
ATATACACATATAATACTGTAAGTGTGAACATTGTTCAGTTGATTATATTACTTTA
TTTGGGGCAGGGGGACCTTCTTATGTGGCATTGACCCTTTGACTATGACTGGGAC
CGTTTTTCCCTTCTTTTGTTTAGTGTGAAGATTTGACTTTTTGACTGTTTTTCTAGTT
TATAGTATTATTAACCCAGCTTCCCTTTACAGGAAAAAGGGTTACTCTCTCTGTTT
GCACTTCCCTGCTTGTTTGCATATATCAGGATGCTACATTATCTGCATGCATCTGA
GTGATGTGCCCTTTTGTTTTTGTGGATTCATTAAGGGAAATGCTCATTTCAAATAC
CAATTTCTGATTCATGAGGTTTGTCCTCTGGTTGTATTATTTGCAGAACACCGTGT
AAATACCCCGGGAGAAAAATTGCTTTTCATGTTAATGAAGGCTCCACGCCATTTT
GGCTATCACTTCTGGTTGAGTTTGAGGACGCAGAGGGAGATATTGGCTCCATGCA
TATACGAGAAGTATGCATCTTTCCTCTCTTCTTGTTACTTATTTTGCCTATTGATAT
TATATATCCAAAATTATAATAGCTATGTTTGTTTTGCTCCATCCATGTTCTTCATGT
ATCCCATCCCATATTTATATTTATATGTGGGTGAGGTGTTGAAAGAAAGAGTAAA
AAGTAGGAGAACAAAAAAAAAATAATGCACGAGAGAAGAATCTTAAAGTTCTGG
TATGAGAGAATCAGATGCTGTTACAGCTAATGGCCTCTAATGTGGTAATGTTGTT
AATATATATTTTTATAGCTAGAATGCGCACTTGGTTTATTTTTACCAATAATAAAG
TGCAACGGGAGGGTAATACATTGATTGCATCTTTGGAACCCTGCTTCTTGAAAAG
TGTTGCAGATTGTACCGAAAGTAACTGTCCAAAGGTGAAATAAAGCATTATGGTC
ATTCACATTTTTTACTGTCCAGTCTCCCTTGTCCAGAGTTTGACAATTCCAAATTTT
GGGGACGTGTCTACTTAGCACACGTGCCTCAACACTACCATCTTTTGCACTTTAGG
AGTAATAGATTACTGCCAAAGCTTGCAATTGGTGGAACATCTTCTCTCCTATTAA
ATATATTATCATTGCCTTATTCCTCATATGCATAATGGTGCCCATTGGCAACATCT
AATGGTGGTGCTTTTTCTGTATTTTCTGAGCTCAAACCATGTGATATGGGACCAAC
GTTAACAGTAATATTCCTCATTTCTCCCCACTATACGAATTTAGGAACTAAATTAC
CAAAACAAATTAAACAATGAAGTCATGATTTGGTCTCTATATGTAAACAAATTCT
TAAAAAGAGTGCTTATACTGTACTTCCTTACATGGTAAGTAGGTGGGAAAAGTTA
GGCTTATAACTTTACTTTATTTATAATTATTTGGTAACACTGTTGTTGTATTTTGCT
ATTGCCAGGCAGGGTCTACGGAATGGCTGCAGATGAATCACCTCTGGGGTGCAA




ATTGGTGCATTATTGGGGGGCCTTTAAGGGGACCATTCTCAGTGAAACTGAGTTC
TTCCACTGGTAGAAGTCTCTCTGCTAGAGATGTTATTCCAGGCAGTTGGGTTCCAA
AGGCAACTTACACCTCTCGTCTAAATTTCTACCCCTAGTCACAGGCCCTTGGTGCA
ACTGGTACAAGCACTACCACACCCAAAGGCTTCTTCCCAAAGGGGGAAATTAATG
AGTACATTTTAACTAGTTAAAAGTTGGTAATGTCCCATAACTCCAAAGTAGTCTC
CATGGGCTTTCAACTCTTTTTTTTCCCTTTGTTTGCTATATATACATTACTTTCTCTT
CTTTTTAACCCTTCTCCCCCCTTTTTTTTGTAAGAAAAGTAGCCATTTGGAGTGCA
CAAGAGCATCCAATGGTTCTTCTCCTTTCTTATTATTTTTTTTTTCAATATTGTTTTT
GTATACCTACTTTTGTGGTGTGTTGTAACAGTGGGTAGTAAATGTATGTAATGTGG
CCATCTCCAAATTGGAGAGAGAGCGTGTAGTATTTTAATTCCTTATGGGGTTGAA
TGTGTGTACTGGTTGGTCCCATTGGTCTTTTAATGGATATTTATTATTATGGACAC
TTGAATGTTATAACTTTC






