IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62024921

Gene Model: AUR62024921
Description: CQEXPA-13
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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SEQUENCES
Peptide
>CgEXPA-13

MAINTTFSISLVLILINVCVLGAYAGYGGWTNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGTSTAALSTALFNNGLSCGSCYELRCNDDPRWCRPGSIIVTATNFCPPNPSLP
NNNGGWCNPPLQHFDLAEPSFLRIAQYRAGIVPVSFRRVPCVRKGGIRFTINGHSYFN
LVLITNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSLLNGQSLSFQVTASDG
RTVTSNNVVPANWQFGQTFEGGQF*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-13

ATGGCAATTAATACTACATTTTCAATTTCTTTGGTACTCATTTTGATCAATGTTTGC
GTACTAGGCGCTTATGCCGGTTACGGTGGTTGGACGAATGCTCATGCTACCTTTTA
CGGTGGAGGTGACGCTTCTGGCACTATGGGGGGAGCGTGTGGGTATGGAAACTT
GTACAGCCAAGGGTACGGGACTAGCACCGCGGCACTAAGTACCGCGTTGTTTAAC
AATGGATTGAGCTGTGGATCATGCTATGAACTCCGATGCAATGACGACCCGAGAT
GGTGTCGCCCTGGTAGCATTATTGTGACTGCTACCAATTTCTGCCCTCCAAACCCT
TCTTTGCCTAACAACAATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCTTCAACACTTTGATTT
GGCCGAGCCTTCTTTCTTAAGGATTGCCCAATACCGTGCTGGAATTGTCCCTGTTT
CCTTCCGAAGGGTACCCTGTGTTAGAAAAGGAGGAATAAGGTTCACAATCAACG
GACACTCCTACTTCAACTTAGTCCTAATCACAAACGTTGGTGGTGCGGGCGACGT
GCACTCCGTGTCGATCAAGGGTTCAAGGACCGGGTGGCAACCCATGTCAAGGAA
TTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCATTATTGAATGGGCAAAGCCTATCATTC
CAAGTTACAGCTAGTGATGGAAGAACTGTTACAAGTAACAATGTTGTTCCTGCTA
ATTGGCAATTTGGACAAACTTTTGAGGGTGGTCAGTTTTAA

Nucleotide
>CqEXPA-13

ATTTGCAATTGCTTCCTTTGCTTGGCCTATATAAAGTAACACTTCTCCCAACTCAA
ACATCAACATTCATTTGCAACACTTACCCAAATACTCCAATCCTTATTTTCCTCCA
CTTTTTCCTCAACAAAAAAATGGCAATTAATACTACATTTTCAATTTCTTTGGTAC
TCATTTTGATCAATGTTTGCGTACTAGGCGCTTATGCCGGTTACGGTGGTTGGACG
AATGCTCATGCTACCTTTTACGGTGGAGGTGACGCTTCTGGCACTATGGGTAAGT
TCACAACTACGGATTACAATATTAGACACGTACATTTACGTGTTTTAAACGTTAC




ATATTTAGCATTTCGCTAATATGTTAGCTAATTAATCATGATTAATTGTCACATTG
TCGCACATTATTATTATTATTTTTTAATTATAATAATAATTATTTTAGAACAGAGG
GAGTATTTTTCTACACATAATGGTGTCCCGTGGTGATATATGTCTAATTGTAATAC
GATGAAAATGCAGGGGGAGCGTGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCCAAGGGTAC
GGGACTAGCACCGCGGCACTAAGTACCGCGTTGTTTAACAATGGATTGAGCTGTG
GATCATGCTATGAACTCCGATGCAATGACGACCCGAGATGGTGTCGCCCTGGTAG
CATTATTGTGACTGCTACCAATTTCTGCCCTCCAAACCCTTCTTTGCCTAACAACA
ATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCTTCAACACTTTGATTTGGCCGAGCCTTCTTTC
TTAAGGATTGCCCAATACCGTGCTGGAATTGTCCCTGTTTCCTTCCGAAGGTATAT
TATTTTAATATCGTGTTCATTTATTTCCACCTATCAAACGAGATACCTTTTACATC
GTCAAAAATTGACACGTACTGGTTTTCAACCGAGCAAAAAGTTAACACTAACTAA
GAGTACAGCCATTGGTTGCCCAAGCCAATGGTGGTCATCAAATATTTAATACATA
TCTCTTTTTTCCATCTCATTTATGCTCAATTCTCATACCCACCTATGACCATACATT
GGTTGCCCACAACTTGCCCTACTCATAAATAATTTCTTTATTATACTTGTACAAAG
AAAAATAAAATATAAATACTATCAGCCAATTACAAATGGACAAGTGGCGGACTC
AAATTCTTTGTCCACCTTTTGCCAAAGGTCATGGCCATGACCTGGTCATGGCATTT
CTCTCTCCAAAATTGATGAAATTTTATTTTTAAAATATTATTTCATTTTCTCTCTCC
TCATGCCCACTACAAAAGGGCAACCAATGGGATTACCCTAAAAGAGTAACAGAG
TACTGTTAACCTTTAAAGTGGTTTTTATTAATAATATGTTTTTTTGGACGTTTTTAG
CTGCCTAAGCGCTTAACTAGTTAGGCAAATAGACTTTTTATGTTGTACTCGTAACG
TTTTCTTTTGGTACCTATAATTGTACAAGTAGTCGAGTAGTACGCTAATACGTTA
CATGTTTGATAAATTGGCAGGGTACCCTGTGTTAGAAAAGGAGGAATAAGGTTCA
CAATCAACGGACACTCCTACTTCAACTTAGTCCTAATCACAAACGTTGGTGGTGC
GGGCGACGTGCACTCCGTGTCGATCAAGGGTTCAAGGACCGGGTGGCAACCCAT
GTCAAGGAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCATTATTGAATGGGCAAAG
CCTATCATTCCAAGTTACAGCTAGTGATGGAAGAACTGTTACAAGTAACAATGTT
GTTCCTGCTAATTGGCAATTTGGACAAACTTTTGAGGGTGGTCAGTTTTAATTAAA
TTAAATTAAATTAAAACATTTTATTGCCTAATTTTCCTATAAAATATTAAATATTT
TGAAGAGTGTAAAATTAAAAATTGTAATTATATTTGGAAAGAGAGAGAGAAATT
GATAGGGAAAGGTGGTTGGCCATATATGTGGCTTGGAGTTGCTGTGGTGCCTAAT
GTTTGGCACCCGCTAAAGCC




