IDENTIFICATION
Species: Daucus carota
Locus: DCAR_003207

Gene Model: DCAR_003207
Description: DcEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon = Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Superfanilies PLN03023

+ Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLN03023 super family 62 Expansin-like B1; Provisional 37-256 2.16e-69
SEQUENCES

Peptide

>DcEXLA-01

MGFGHIKFLSAASLLFVISMLSSSAEAKECGKCVFQSKAAFFSSPSALSSGACGYGSLA
LGFSGGNLAAAVPSVYKNGAGCGACFLIKCKNSKLCSKEGTRIVVTDLNKSNETDFV
LSSDAFKAMATKGMGDSLLKHGIVDVDYRRVPCDYKNKNLAIRVEESSNKPNY LAI
KFLYQGGQTEIVAVDVATVGAANWNFMSRNYGAVWDTSRVPKGALQFRFVVTQGF
DGLQLWANKAVLPADWKTGVIYDTGVKVTEIAQDGCYPC*

CDS (coding sequence)
>DcEXLA-01

ATGGGTTTCGGACATATCAAATTTCTTTCTGCTGCTTCTCTCTTGTTTGTAATCTCG
ATGCTTTCATCATCGGCCGAGGCTAAAGAATGTGGCAAATGTGTTTTTCAATCCA
AAGCTGCTTTCTTCTCTAGTCCTTCTGCACTCTCATCTGGGGCATGTGGATATGGT
TCATTGGCGCTAGGATTCAGTGGGGGTAATCTTGCAGCTGCAGTTCCTAGTGTTTA
CAAAAATGGTGCTGGTTGTGGTGCTTGTTTTCTGATTAAATGCAAGAACTCGAAA
CTTTGTAGTAAAGAAGGAACAAGAATTGTAGTAACTGATCTTAACAAGAGTAATG
AGACAGACTTTGTGCTAAGCTCTGATGCTTTCAAGGCTATGGCGACCAAGGGCAT
GGGGGACTCTCTTCTCAAACATGGGATTGTCGATGTGGACTATAGAAGAGTACCT
TGTGATTATAAAAACAAGAACTTAGCTATAAGGGTGGAAGAATCAAGCAACAAG
CCAAATTACCTGGCAATCAAATTCCTCTACCAAGGTGGTCAGACTGAAATCGTTG
CAGTTGATGTTGCTACGGTTGGTGCTGCAAATTGGAATTTCATGAGCCGAAACTA
TGGCGCGGTTTGGGACACAAGTAGAGTGCCGAAAGGGGCGCTGCAGTTCCGGTTT
GTGGTGACACAAGGATTTGATGGATTACAGTTGTGGGCAAACAAAGCAGTGTTAC
CAGCTGATTGGAAGACTGGTGTGATTTATGATACTGGTGTTAAGGTCACAGAGAT
TGCCCAGGATGGTTGTTATCCTTGTTAA

Nucleotide
>DcEXLA-01

ATGGGTTTCGGACATATCAAATTTCTTTCTGCTGCTTCTCTCTTGTTTGTAATCTCG
ATGCTTTCATCATCGGCCGAGGCTAAAGAATGTGGCAAATGTGTTTTTCAATCCA
AAGCTGCTTTCTTCTCTAGTCCTTCTGCACTCTCATGTAAGCCTTTCTTTTCCTTTT
AGTATATACAAAATTTTGTGGAGGCTAAATAATAAATATATCTTAAAATACTTGT
CAAACAGTTTGACAAAAAAAAGTATAAAGAAATGAGAGAGGTCGGTGAGCTAAA




ATATATTTAGCCTCCACAAAATATATTTTATTAGAACGTTAAAATATGTGTTGAGC
TCCGTCGTCAACAATTGAGTGGGAAGGAGTAATATAGTCAAACATTATATTATGT
GATTATTTATGATGCAGCTGGGGCATGTGGATATGGTTCATTGGCGCTAGGATTC
AGTGGGGGTAATCTTGCAGCTGCAGTTCCTAGTGTTTACAAAAATGGTGCTGGTT
GTGGTGCTTGTTTTCTGGTAACTTTTACATTCATCTTAAACTTGTGATATCTTTTCT
CAATTGGATTCTGATATTTTTATAATTTTTATACTAAATAAGAAGATATCGGTTGC
AGATTAAATGCAAGAACTCGAAACTTTGTAGTAAAGAAGGAACAAGAATTGTAG
TAACTGATCTTAACAAGAGTAATGAGACAGACTTTGTGCTAAGCTCTGATGCTTT
CAAGGCTATGGCGACCAAGGGCATGGGGGACTCTCTTCTCAAACATGGGATTGTC
GATGTGGACTATAGAAGGTCAGACCCAAATTTTATAAATAATTTGATAATTTGTA
ATAAGTTATAATTAATAAATAAATGCTTTGGCTTCAGCGTATTGATAAAGTGGGA
TAATGAGGTTTTGTTGCACACTTGCACCCACCATATGAAAAGTAGGAAAAGGGTC
CATTTTCTCACACAATATTTGCTGGATCTTCTGGCATGCAGGACCAAAACTGTATA
TGTATATATATTTTATACTATATAGTGTATATAAATTCAAGGACGGATTTAGTAAG
GGACATGAGGACGTATCCGTTTTAACAAATTTTCAACATTTTTTCATTATTATAAA
TTTTATAAAAATTTAAAAATGCTCTCATAAATTTTAAAATCATAAAAGAGTTTGCC
GAAAATTTACTTTTATCCCTGGCAAAAAAAATATTCTAGACCGCCCCTATGTATA
CATGTGTGCGTGTTATTGAACTGTCCATTTATGCACATGCTGTATTAATGCTTGTG
TTACAACTTCACAGTTATGGCAACATGAAACGGATTACATGGATCAGTTCTGATA
TCTGAGCATGTGTTTCTGTTCCTGAAATGTTTATATTAATTTTGATTCTTAATTAAT
TGATTATATGTATAAATATGTGCTTAGCACTGATGTGTGTGATTAATGTGGCAGA
GTACCTTGTGATTATAAAAACAAGAACTTAGCTATAAGGGTGGAAGAATCAAGC
AACAAGCCAAATTACCTGGCAATCAAATTCCTCTACCAAGGTGGTCAGACTGAAA
TCGTTGCAGTTGATGTTGCTACGGTAATTAATTAATTTTAATCCAGTCTGATAGCA
AAAAAACAACTGTAAATAATTTCTGGGGATATAGTGTAAAATGTTATTAATTAAA
CAGTGAATTTGAAATGGTAGGTTGGTGCTGCAAATTGGAATTTCATGAGCCGAAA
CTATGGCGCGGTTTGGGACACAAGTAGAGTGCCGAAAGGGGCGCTGCAGTTCCG
GTTTGTGGTGACACAAGGATTTGATGGATTACAGTTGTGGGCAAACAAAGCAGTG
TTACCAGCTGATTGGAAGACTGGTGTGATTTATGATACTGGTGTTAAGGTCACAG
AGATTGCCCAGGATGGTTGTTATCCTTGTTAA





