IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: Aqcoe2G220000

Gene Model: Aqcoe2G220000.1.p
Description: AcCEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acoerulea v3 1
EXTERNAL RESOURCES



GENE STRUCTURE

AcEXPA-07 —
5

L 1 \ . \ \ 1
Obp 2y 200bp G0bp §ibp 1000bp 1300bp
Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

1 50 100 150 200 250 262
Query se«q. | ——
Superfanilies PLNOOOSO

List of domain hits *
Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family ci31535 expansin A. Provisional 32-259  3.83e-121
SEQUENCES
Peptide
>AcEXPA-07

MAFQRVTLLCIFSLISFSFMLIEARIPGNYQGGPWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGSCFEIKCANDPKWCHSGSPSIFITATNFCPP
NFAQSSDDGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKQGGIRFTIN
GFRYFNLVLITNVAGAGDIQRVFVKGTKTGWMSLSRNWGQNWQSNADLGGQALSF
RVTGSDGRTSTSNNIVPANWKFGQTFSGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>AcEXPA-07

ATGGCTTTTCAAAGAGTAACATTGCTCTGCATTTTCTCTTTAATCTCATTCTCCTTC
ATGCTCATTGAAGCAAGAATCCCAGGAAATTATCAAGGTGGTCCATGGCAAAGT
GCTCATGCTACTTTTTATGGTGGTAGTGATGCTTCTGGAACTATGGGTGGTGCTTG
TGGATATGGAAACTTATACAGTCAAGGTTATGGTGTAAACACAGCAGCATTGAGC
ACAGCTTTGTTTAATAATGGTTTAAGCTGTGGTTCTTGTTTTGAAATTAAATGTGC
CAATGACCCTAAATGGTGTCATTCTGGTAGTCCATCTATCTTCATTACTGCTACCA
ATTTCTGTCCACCAAACTTTGCTCAATCAAGTGATGATGGTGGTTGGTGCAATCCT
CCTCGTCCTCATTTCGATCTTGCAATGCCCATGTTTCTTAAAATTGCTGAATATCG
TGCCGGAATTGTTCCCGTTGCTTTCCGCCGGGTACCATGTAGGAAACAAGGTGGG
ATCAGATTTACAATTAATGGATTTAGGTACTTTAATTTGGTGTTGATTACAAATGT
TGCTGGTGCCGGAGATATTCAGCGAGTTTTCGTGAAGGGAACTAAGACCGGTTGG
ATGAGTTTGAGTCGAAACTGGGGTCAGAATTGGCAATCAAATGCCGATTTAGGTG
GTCAGGCATTGTCGTTCCGAGTTACCGGTAGTGATGGAAGAACATCAACTTCAAA
TAATATTGTTCCAGCAAATTGGAAGTTCGGTCAAACCTTCAGTGGAAAGAACTTC
AGAGTCTAA

Nucleotide
>AcEXPA-07



CAATCCTGAATAAAAAAAAAAACCCCCTTCTCTTCTCAGTTCCCACTCTCTCTGTA
GGCAGAAATGGCTTTTCAAAGAGTAACATTGCTCTGCATTTTCTCTTTAATCTCAT
TCTCCTTCATGCTCATTGAAGCAAGAATCCCAGGAAATTATCAAGGTGGTCCATG
GCAAAGTGCTCATGCTACTTTTTATGGTGGTAGTGATGCTTCTGGAACTATGGGTA
TGTATCATTATATTCTAACTCTCCTCAAAACTTGAGATTTAACAATAGTTTTACAA
GATCTAACCAAACATTGATTTCTGCAGGTGGTGCTTGTGGATATGGAAACTTATA
CAGTCAAGGTTATGGTGTAAACACAGCAGCATTGAGCACAGCTTTGTTTAATAAT
GGTTTAAGCTGTGGTTCTTGTTTTGAAATTAAATGTGCCAATGACCCTAAATGGTG
TCATTCTGGTAGTCCATCTATCTTCATTACTGCTACCAATTTCTGTCCACCAAACTT
TGCTCAATCAAGTGATGATGGTGGTTGGTGCAATCCTCCTCGTCCTCATTTCGATC
TTGCAATGCCCATGTTTCTTAAAATTGCTGAATATCGTGCCGGAATTGTTCCCGTT
GCTTTCCGCCGGTACTATTATGTCCTTATGTATATTTTATATTTACAATGAGTACC
CTTTAATAAGTTGCATTTTTATTGAAACAGGGTACCATGTAGGAAACAAGGTGGG
ATCAGATTTACAATTAATGGATTTAGGTACTTTAATTTGGTGTTGATTACAAATGT
TGCTGGTGCCGGAGATATTCAGCGAGTTTTCGTGAAGGGAACTAAGACCGGTTGG
ATGAGTTTGAGTCGAAACTGGGGTCAGAATTGGCAATCAAATGCCGATTTAGGTG
GTCAGGCATTGTCGTTCCGAGTTACCGGTAGTGATGGAAGAACATCAACTTCAAA
TAATATTGTTCCAGCAAATTGGAAGTTCGGTCAAACCTTCAGTGGAAAGAACTTC
AGAGTCTAAAGATGAGATAAAATGTCTGCAATTAGTTGTAATATTTTTTATTACTT
GTTAAAGTTGTTATAGTTAATTAATTAGTAATTAATGTAAACAAAAAGAGAATTG
GGAGGAAAGAAGAAGAGAATGTGTGTGTAGTGGTAGTGGGAGTGGGAGAAAGA
AGAAGAAGAAACTTTTGACTTTGGGGCTGTGTTTTAAGTGGAACCTGAAGAAAAA
AAATGTATCTGGGCAGCTGAAGTGGCTGTATAAACATGTAGCCCGCAGCTTGCAT
TTATATGTGTTTGTTGTTATATACCTTATTTAGTGGTGTTAAGTTTTTTCTAAACTG
TTACATTAAGAAATGA




