IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400042661

Gene Model: PGSC0003DMP400042661
Description: StEXPA-05

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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DOMAIN ARCHITECTURE
Query seq, h-—-l—--l—-—-l—-——l—-—l-—-l-—-l———l-ﬂ

Superfanilie: PLNOOOSO PLNOOOS0O

USt of domain hits

Name = Accession Description Interval E-value
[+| PLN00050 super family 5 pansin A; Provisional 207-404 2.89%e-79
[+ PLN00050 super fami Iy xpansin A; Provisional 12-205 2.25e-73

SEQUENCES
Peptide
>StEXPA-05

MVSNCNVYSYEGACGYGDLFKQGYGLETTALSTALFNKGSTCGACFQIMCVNAPKA
CHPGQVITVTATNFCPPNYTKTKDVWCNPPQQHFDLTMPMFIKIAEQNAGVVPVVYR
RVTCQKKGGLKFEINGNSNWILLLVFNVGGVGDVVNVKIKGSKTGWLPMKRNWGQ
NWQASVQLAGQTLSFQVQTSDGKLVQSDNVAPANWQFEGACGYGDLFKQGYGLET
AALSTALFNNGSTCGACFQIKCVNAPKACHPDQITITATNFCPPNYTKTTDVWCNPP
QQHFDLSLPMFLKIAEYKAGVVPVVYRRVTCQKKGGLKFEIKGNSNWILVLVENVG
GVGDVVNVKIKGSKTEWLPMSRNWGQNWQASVQLGGQSLSFQVQTSDGKLVQSD
NVVPDNWQFGQTFEAKNNF*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-05

ATGGTATCCAATTGTAATGTTTATTCTTACGAGGGAGCTTGTGGTTATGGAGATTT
ATTCAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAACAGCACTAAGCACAGCACTCTTTAA
CAAAGGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAATGTGTGTGAATGCTCCTAAA
GCATGCCATCCAGGCCAAGTCATAACTGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAA
ATTACACAAAAACTAAAGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTTGATCT
GACAATGCCTATGTTCATAAAGATTGCAGAGCAAAATGCAGGGGTTGTACCAGTT
GTTTATAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCTCAAGTTTGAGATCAATG
GGAATTCTAATTGGATTCTTCTTCTTGTTTTCAATGTGGGAGGTGTTGGAGATGTT
GTCAATGTTAAGATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGCTACCAATGAAGCGGAAT
TGGGGACAAAATTGGCAGGCTTCTGTGCAGTTGGCAGGACAAACCTTGTCTTTCC
AAGTACAAACTAGCGATGGCAAATTGGTTCAATCTGATAATGTTGCTCCTGCTAA
CTGGCAATTTGAAGGTGCTTGTGGTTATGGAGACTTATTCAAGCAAGGGTATGGC
CTGGAAACAGCGGCACTCAGCACAGCACTCTTTAACAATGGATCTACCTGTGGAG
CTTGCTTTCAAATAAAGTGTGTGAATGCTCCTAAAGCATGCCATCCAGACCAAAT
CATAACTATAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTACAGAC
GTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTTGATCTGTCATTGCCAATGTTCTTAAA
GATTGCCGAGTACAAAGCAGGGGTTGTACCAGTTGTTTACAGAAGAGTCACTTGC
CAGAAAAAAGGAGGGCTAAAGTTTGAGATCAAAGGGAATTCTAATTGGATTCTT
GTTCTTGTTTTTAATGTGGGAGGTGTTGGAGATGTTGTCAATGTCAAAATCAAAG
GATCTAAGACTGAATGGCTACCAATGTCGCGGAATTGGGGACAAAATTGGCAGG



CTTCTGTGCAGTTGGGAGGGCAAAGCTTGTCTTTCCAAGTACAAACTAGCGATGG
CAAATTGGTTCAATCTGATAATGTTGTTCCTGATAACTGGCAATTTGGTCAGACAT
TTGAAGCCAAGAATAATTTTTAG

Nucleotide
>StEXPA-05

ATGGTATCCAATTGTAATGTTTATTCTTACGGTAATTTCCGTTTTATCTAATGGAC
TTAATTTTAACTCCTATCTTAAGTGAATATTACGACTATAAATTGTATGCCCACAA
CAAAGCTATTATTCAAAACAAATCAACTAGTGAGTTGAAACTAATTCAAAGAAA
AATTATTTTTAGCTAAAATGGCGAAACACCAAAGTTTCTTCATTATATTTATTACA
TTTGTTACTATTTTTTTAGTAGAAACATATGAAAGTAAAAAGGTTGAAGAAAATT
TGGCTGCCCAGGGATGGATAAATGCTCGTGCTACATTTTATGGTGACATGGGGGG
TGGTGGAACTATGCGTAAGATATACTTGTACCTTAATTCCTTACCTATGTTGTTGA
GGCACTTATCGTAGTGTCAACACATTGACGAAGCTATGAATTTTATTTTTTGAAAA
AATATTTGAGATTGATATTCGGTTAAAGTTATTCAATTGACTACCTTTCATTCTAT
GTAGTGACAACATGATATTAAGATATTTTACAACATGATATTGAGATATGTTGCA
ACATATAGGCCATAATTGAATTTCCCATCACATTTCGCCTACTGTAGGCCTCCTCT
ATATAGATTCAGGAATCTAATTAAGCTCACACTAACAAAAGAAAATTATTTTATT
TTCATTTATTTGTTCTTTTTCTTTTCTTTTGTACACCCTTCACTCTCATATAAATAAA
TTTCTTGTACTTTTTTTATGGTCGAAGAAGAAAAATAAATTCAAAGGCCAATATAT
ATTTTTCCATAACGTGTGAGCCAGGATCCTTCAAAAACAATCTCTCTATCTCCATG
AGATAAAGTTAAGTTTGGTCTGCATATACTCTGTTCTATCCAAACCTCACTTGATC
ATATGTGTTATTGTTGATGATGATTTTTCATAACATTAACATTTGTAACAATTTTTT
[TTTTTATTTCTATATTGCAGAGGGAGCTTGTGGTTATGGAGATTTATTCAAGCAA
GGGTATGGCCTGGAAACAACAGCACTAAGCACAGCACTCTTTAACAAAGGATCT
ACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAATGTGTGTGAATGCTCCTAAAGCATGCCATC
CAGGCCAAGTCATAACTGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAA
AACTAAAGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTTGATCTGACAATGCCT
ATGTTCATAAAGATTGCAGAGCAAAATGCAGGGGTTGTACCAGTTGTTTATAGAA
GAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCTCAAGTTTGAGATCAATGGGAATTCTAA
TTGGATTCTTCTTCTTGTTTTCAATGTGGGAGGTGTTGGAGATGTTGTCAATGTTA
AGATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGCTACCAATGAAGCGGAATTGGGGACAAA
ATTGGCAGGCTTCTGTGCAGTTGGCAGGACAAACCTTGTCTTTCCAAGTACAAAC
TAGCGATGGCAAATTGGTTCAATCTGATAATGTTGCTCCTGCTAACTGGCAATTTG
GTCAGACATTTGAAGCCAAGAATAATTTTTAGTGAATATGTATTTTGGAAAATCA
GTAGTTTTTAATCACTATAGTTTATGATCTTTTCTGTAAGTTTTTTGTTTTCCGAAT
AAAATCTCTATTGTTCTCTGCAATGATATTTCTGGAAAAGAAATAAATCAAAGTA
AAGTATCAGTACGTGTTTCCTGGGCTGTTAAATATTAGCTCAATGGTGAGGTCTA
GTGGTTATTAATGAAGCGGATTGGTTCTCACCTCTAAGCGGAGGCGGCAAAAACA
TTAGGCTATATGTTCTATGGTAGAAGCATAAGATGGAATTAGTCGAAGAACACAA
AAGTTTGGCTCGGACACCAATGTTATAAAAGAAAACATTAGCCTGATTCGTGATT
CTGGTTCTGTAAATGATATTTTACCTAGTTAAACACAAACCTCAATGAATCCTAA
AGAGAACGATAATCTAAACTTACGTTTCAAGCTTAGATAACGTTAAGAAGGATTT
CAGATAATTTATTCAATATCTGAAGAAATATCAACCAGAAAAATTGAAACACTAA
CAACATAGCCAATGTAATCCCACATCACAAGTGAGGTATGAAAATGTAAGAATG
TACGTCGAACATATCATTGCCTTTGTGAGGTAGAGAGGTTGTTTCTGATAGAAAC




TCGACACAATGACGCATTACCAACCTAGGCAAAAAAATAAAATAAAAATTGGAG
CATTGAGTAAACTTAAACTAAAGGAATATTATACATTGCTCTTTCACTAAAATAC
TTCACAATTCTTCGGATATCAAATACAGCTGGAGAATTTACAATGCACCTATCGA
TTTCTTAGCAAGTTCAAAGGAATGCACATATATGTACTATGCCATGAATTTTGATT
CCCTAATTTTTGTTCTGTTTTTTTGGTCATTAAAAAGAGGTAACAAAAATTGGAAT
ATACCAAATCAATAGTAGTTAAAGTATATAATTATTGTATAATATGATATTCACA
TGATATATATCGTTTCTTTGAAAAAAAATACTTAGTATTCTATAATATCAATCTAG
TAAATAGGAGTACCATTTATCGATATGATATCATAGATGACAATTTCATTCATTCC
AAAAAAGAAAAAAAACACTATTCAATTTTATTTGATACTCACCATATATATATAT
CATATACTGCAGACTGATTTATTTATTAAAAAGGTATATAGTCTTTCATGACATTT
ACAAGATATGTATCATATATCGACACAGTCTCATAAATTTTGTTCACCCCATCAA
AAAATAGTTCAATCTTCCATAATATCATTATGATATGTATCACATACTGAGAAGA
CATCATAAATGATCAATTCATCTCTTCTAAAAGCTAAATCATTATGATATGCCTCA
CATATTTGTATATGCATCCTATTTTTTTTTTCAGATCATTCGTTACTTTTTTTTTTTA
TAAAGACAAGCCTATTTATTTTCCCATTTGACTATATGAAAGTGAAATGAATTTTG
AGGTTTTTTTTTTCGACATTTACTATGCAATTATAAGTTATTATGCTTTGGTTTACT
TCCTCTACAAATAATCTGATTATGTTAAATTCACAATTAATTACATTAAAGACCCA
AGACTATAGAGTAACAAACCACTAAATTTCCATTTATCCTACTTTTCTCATTAAAC
CCGTAGTCAAATGAAGTAATTAATTCCCCCAATTCTTTTAGCAAAAAACTGAAAC
TGAAATTTATTTTATAGTGAATATTTTGGCTATAAGTATGTCCATAGCAAAAGTAT
TATTCAAAGCAAATCACCAAGAGAATTAAAAACTAGTTTAGAGAAAAAATAGTT
TAAGCTAAAATGGCCAAACACCAAAGTTTCTTCATTTTGTTTATCACATTTATTGT
TATTTTTTTAGTTGAAACATTTGAAAGTAAAGAGGTAGAAGGAAATTTGGATGAA
TAGGGATGGAATAATGCACGTGCTACATTTTATGGTGACATGAGTGGTAACGAAA
CCATGCGTAAGTTATACTTGTACCTTAATTTCTTATGTATGTTGTCGAGACACCAT
CGTTGTGTCCCGGACAAGTGACGAAATCAAAATTTTATTTTATTTTTAAAAAAATC
AAAGCAATGAAAGTTGCTCATCATCTTTTATTATATGTGCCTATAACATAGTGTTG
AGATATGTTACAAAATATAGACCAAAAATGATTTTTCCATCAGGTCTCACCTATC
GTAACCCTCCTCTATTCAGATTTAGGATCGACAACGTAAGTAAACTCAAACTGAC
AAAAAAAATTTATTTTTTTACTTTTTATTTTTCTTTTGTACACCCTCCAGGCTCCAA
TCTAATACTATAAATAAATTCCTGACACTTTCATAACATAGATATTAACATTTGTA
ACAAATTTATTTGAATACTATATTGCAGAAGGTGCTTGTGGTTATGGAGACTTATT
CAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTCAGCACAGCACTCTTTAACAA
TGGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAAGTGTGTGAATGCTCCTAAAGCA
TGCCATCCAGACCAAATCATAACTATAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATT
ACACAAAAACTACAGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTTGATCTGTC
ATTGCCAATGTTCTTAAAGATTGCCGAGTACAAAGCAGGGGTTGTACCAGTTGTT
TACAGAAGAGTCACTTGCCAGAAAAAAGGAGGGCTAAAGTTTGAGATCAAAGGG
AATTCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTTAATGTGGGAGGTGTTGGAGATGTTGT
CAATGTCAAAATCAAAGGATCTAAGACTGAATGGCTACCAATGTCGCGGAATTG
GGGACAAAATTGGCAGGCTTCTGTGCAGTTGGGAGGGCAAAGCTTGTCTTTCCAA
GTACAAACTAGCGATGGCAAATTGGTTCAATCTGATAATGTTGTTCCTGATAACT
GGCAATTTGGTCAGACATTTGAAGCCAAGAATAATTTTTAG






