
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_16103 

Gene Model: Ca_16103 

Description: CarEXPA-06 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPA-06 

MAKFNNIITIVTTLTLLLTTTEARIPGVYTGGAWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGY

GNLYSQGYGVNTAALSTALFNEGLSCGACFEIKCSDDPNWCHAGSPSILVTATNFCPP

NYAQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVSYRRVPCRKQGGIRFTIN

GFRYFNLVLITNVAGAGDIVKTSVKGSKSGWMSMSRNWGQNWQSNAILIGQSLSFR

VTASDRRTSTSWNIVPSNWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPA-06 

ATGGCTAAGTTCAATAACATCATAACCATTGTCACCACCTTAACCCTTCTTCTCAC

TACAACCGAAGCCAGAATCCCCGGTGTCTACACCGGAGGCGCATGGCAAACCGC

TCACGCCACCTTCTACGGCGGCAGCGACGCCTCCGGAACAATGGGAGGCGCGTGT

GGATACGGAAATTTGTATAGTCAAGGGTATGGAGTGAACACAGCGGCATTGAGC

ACAGCGTTGTTTAACGAAGGGTTAAGTTGTGGCGCGTGTTTTGAGATCAAGTGTT

CTGATGATCCTAATTGGTGCCACGCTGGCAGTCCTTCTATTTTGGTAACAGCTACA

AATTTTTGTCCACCAAATTATGCTCAACCAAGTGATAATGGTGGATGGTGTAATC

CTCCAAGACCACATTTTGATCTTGCTATGCCTATGTTTCTTAAAATTGCTCAGTAT

CGTGCTGGCATTGTTCCTGTTTCTTACCGCCGGGTACCTTGTAGAAAGCAAGGAG

GTATAAGATTCACAATAAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTTTAATCACCAAC

GTCGCGGGTGCAGGGGATATCGTGAAGACGAGCGTTAAAGGTTCAAAGAGTGGT

TGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAATTGGCAATCAAACGCTATTTTGA

TTGGTCAGTCACTTTCGTTTAGAGTGACAGCCAGTGATCGACGCACTTCCACTTCT

TGGAACATTGTTCCTTCTAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTACTGGCAAGAATTT

CCGGGTTTAG 

Nucleotide 

>CarEXPA-06 

ATGGCTAAGTTCAATAACATCATAACCATTGTCACCACCTTAACCCTTCTTCTCAC

TACAACCGAAGCCAGAATCCCCGGTGTCTACACCGGAGGCGCATGGCAAACCGC

TCACGCCACCTTCTACGGCGGCAGCGACGCCTCCGGAACAATGGGTCAGTACAAC

AATAATTAATAACCACCACCCCCGTCCACGTCACTAATTCTTTCACAATTCACAAC

AGTCACACATCTATCATGCACAATATGTCCGACCATATTTCGTTATTTTTAATGAT



AATGTTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTATAGGAGGCGCGTGTGGATACGGAAATTT

GTATAGTCAAGGGTATGGAGTGAACACAGCGGCATTGAGCACAGCGTTGTTTAAC

GAAGGGTTAAGTTGTGGCGCGTGTTTTGAGATCAAGTGTTCTGATGATCCTAATT

GGTGCCACGCTGGCAGTCCTTCTATTTTGGTAACAGCTACAAATTTTTGTCCACCA

AATTATGCTCAACCAAGTGATAATGGTGGATGGTGTAATCCTCCAAGACCACATT

TTGATCTTGCTATGCCTATGTTTCTTAAAATTGCTCAGTATCGTGCTGGCATTGTTC

CTGTTTCTTACCGCCGGTAACTTCTTTTTTTCCTTTTTCTTTATTTCTATCAAACTTA

GCTTTATTTTTTTTCGATAGCAAACAGAAAAATTATTAAAAGCACAATATGTGCC

AAACAAAATTACTTTTATAAAATAGTGCTTTTTCTTTTTTTACTCTATTTTTAAGAA

AAAAAATCAAGAACTTAAAAGCAATTTTATCTTTCTTTGCTATTTTTTCTTTTTAC

ATTTTTTTTTCACACACCTCTCGTACATCTAGTTATTTTTCCATATTTACTAAAGTA

TTCTTTTTCAAAAAAATTTAGCAAAATAAATAGTTAAAAAAAATAATATTTTTTTA

TAGGATAACAATGCAAAACTATTTTACAACTAATCTCAAAAAAATTGGCCAAACG

CGTTTAGCTTTTTACCTTCTCGAGGAGCAATACAGGATGAAAATACGGCGTCGTT

AAGGTGATAAACAATGTGCTAAGATTCTGTTACGGTGGGGACTAAAAGTGGTGAT

TCGTGATTCCAAAAAATCCAAAACCCATCAGAACCGTTGATTGGGTGAATATTTT

CGTATACCTGGACCGTTCATCTGAAACCGGTTCAGGACTTTTGACAAACCAGAAC

AACTTTTTAACGCGTAATAACTCGACTCACTCACGAAACGACCAAATCTAGAATC

TACTTTCATGTCACTCACACTTGTACTGTACTAGTACTACTTTGTTGTTTATAAAC

GCTAGTAGTTATTTTTAATATACCCTTGTTGTTGTGTTTAATTACGACGTATGCCA

GCGGTGATAATGATTGTATGGTTCGACGTGCAGGGTACCTTGTAGAAAGCAAGGA

GGTATAAGATTCACAATAAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTTTAATCACCAA

CGTCGCGGGTGCAGGGGATATCGTGAAGACGAGCGTTAAAGGTTCAAAGAGTGG

TTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAATTGGCAATCAAACGCTATTTTG

ATTGGTCAGTCACTTTCGTTTAGAGTGACAGCCAGTGATCGACGCACTTCCACTTC

TTGGAACATTGTTCCTTCTAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTACTGGCAAGAATT

TCCGGGTTTAG 




