IDENTIFICATION
Species: Daucus carota
Locus: DCAR_011088

Gene Model: DCAR_011088
Description: DcEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350

EXTERNAL RESOURCES
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Superfanilies PLN0O00OS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 7-241 7.32e-135
SEQUENCES

Peptide

>DcEXPA-09

MDTKITGIVVLGFLSIVSSVQGYNRGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYGQ
GYGTNTAALSTALFNNGLSCGACFQIVCVNDPKWCLRGAIIVTATNFCPPGGWCDPP
NHHFDLSQPVFLRIAQYRAGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVEGA
GDVHAVYIKGSRTRWQPMSRNWGQNWQSNNYLNGQTLSFKVVTSDGRSVVSYNV
APSGWSFGQTYTGRQFR*

CDS (coding sequence)
>DcEXPA-09

ATGGATACGAAGATCACTGGAATTGTAGTTTTGGGCTTCCTTTCAATTGTTTCTTC
GGTGCAGGGGTATAACAGAGGTTGGATAAATGCTCATGCTACTTTCTATGGAGGA
GGTGATGCCTCCGGGACTATGGGCGGGGCTTGTGGATATGGAAATTTGTATGGCC
AAGGATATGGGACGAACACAGCAGCACTAAGCACAGCTCTGTTTAACAATGGAT
TGAGCTGTGGAGCATGCTTTCAGATTGTCTGTGTTAACGATCCAAAGTGGTGTCTC
CGTGGTGCAATCATAGTCACCGCCACAAACTTCTGTCCTCCTGGTGGCTGGTGTG
ACCCTCCTAACCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTATTTCTCCGAATTGCTCAA
TACAGGGCAGGAATCGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGGTACCCTGCAGGAGAAGG
GGAGGCATTAGATTTACAATAAATGGGCACTCTTACTTCAACCTTGTACTAGTGA
CTAATGTCGAAGGAGCTGGAGACGTTCATGCAGTATACATAAAGGGATCAAGAA
CACGGTGGCAGCCAATGTCAAGGAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAACAACT
ACCTTAATGGACAGACTCTATCTTTTAAAGTTGTCACTAGTGATGGCCGCAGTGT
GGTGTCCTATAACGTCGCCCCTTCCGGCTGGTCCTTTGGCCAGACTTATACTGGTA
GACAGTTCCGGTAG

Nucleotide
>DcEXPA-09

ATGGATACGAAGATCACTGGAATTGTAGTTTTGGGCTTCCTTTCAATTGTTTCTTC
GGTGCAGGGGTATAACAGAGGTTGGATAAATGCTCATGCTACTTTCTATGGAGGA
GGTGATGCCTCCGGGACTATGGGTATGTTACACAACTTATTTGTAATTATTTTTAG
TACATAATTTCAAATTTTTGCAGTGTGCAACATTTGCCTCATAATGTACAAGCTAC
CACTGCACACGAGACGTTGTATGCTGTTAAAACTAATGCGAGTTTCTTTATGTAC
GTAACTAGGCGGGGCTTGTGGATATGGAAATTTGTATGGCCAAGGATATGGGAC



GAACACAGCAGCACTAAGCACAGCTCTGTTTAACAATGGATTGAGCTGTGGAGC
ATGCTTTCAGATTGTCTGTGTTAACGATCCAAAGTGGTGTCTCCGTGGTGCAATCA
TAGTCACCGCCACAAACTTCTGTCCTCCTGGTGGCTGGTGTGACCCTCCTAACCAC
CACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTATTTCTCCGAATTGCTCAATACAGGGCAGGAAT
CGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGTACCTTTTACCAAAATAAATTTATAAATAAATTT
TTCTAGAGTGCATCTGTCACTCATCAAGTAGACTGTTAAGGGATTTTATCTCTTTA
GTGACTGCTTATCGTTTCTTTTAAATTTTGAGATTTATTCTCTCACTAAGCATTAGG
TTCGAGACTAATGCTTTAACATCAGCAGAAAAGTCGTACTCAGTGCACAAGACTC
TCACGTAGATAGAATGTACAGTGTTTTTTACCTTTATTTCTATAAAGGGACTGTTT
GAACACATCACAGACACAAGGACTCAAGGAGTAGTTTTCACAATATACGAAAAT
TAATTTTCTTTGACTTGCAAGTTACTTATCACTCAATACAGTCTAATCATTTATGG
TGAATCCAGAATAACTTCAGTTAAAATTCTGCTGTGATGAAGATGAAAAAAGGTA
ATAATACCGACAATTTCAGGTAGTAATTAAATTTGTATGGATGTGTATTTCTGTAG
GGTACCCTGCAGGAGAAGGGGAGGCATTAGATTTACAATAAATGGGCACTCTTA
CTTCAACCTTGTACTAGTGACTAATGTCGAAGGAGCTGGAGACGTTCATGCAGTA
TACATAAAGGGATCAAGAACACGGTGGCAGCCAATGTCAAGGAATTGGGGCCAA
AACTGGCAGAGCAACAACTACCTTAATGGACAGACTCTATCTTTTAAAGTTGTCA
CTAGTGATGGCCGCAGTGTGGTGTCCTATAACGTCGCCCCTTCCGGCTGGTCCTTT
GGCCAGACTTATACTGGTAGACAGTTCCGGTAG






