
IDENTIFICATION 

Species: Carica papaya 

Locus: evm.model.supercontig_49.141 

Gene Model: evm.model.supercontig_49.141 

Description: CpEXPB-02 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cpapaya_ASGPBv0_4  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05151 

EXTERNAL RESOURCES 

http://asgpb.mhpcc.hawaii.edu/papaya/  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cpapaya_ASGPBv0_4
https://www.genome.jp/entry/T05151
http://asgpb.mhpcc.hawaii.edu/papaya/


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CpEXPB-02 

MLFNFSYCFCSKLHNFSFSQFDSNWSPAAATWYGSPNGAGSDGGACGFGNIVGQPPF

SSMVSAGGPSLFKGCHGCGACYQVKCTSDVNKACSGNPVIVVITDNCPGGPCASDSV

HFDLSGTAFGAMANSGGAEQLRSIGKLTIQYRKVNCNYHGKTMTFHVDSGSTSNYF

ATLIEYVDGDGELTKVELKQALNSDTWLTMQNLWGALWKLNSASTLRAPFSIRLTV

AGTGETVVANNVIPVNWKAGQTYQSLVNFKH* 

CDS (coding sequence) 

>CpEXPB-02 

ATGTTGTTTAACTTTTCTTACTGTTTTTGCTCTAAATTGCATAATTTTTCCTTCTCA

CAATTTGATTCTAATTGGTCACCTGCTGCTGCTACCTGGTATGGTAGCCCCAATGG

TGCTGGTAGTGATGGTGGAGCTTGTGGATTTGGGAATATTGTGGGTCAACCTCCG

TTCTCTTCAATGGTATCAGCAGGAGGTCCTTCCCTCTTCAAAGGATGCCATGGATG

TGGAGCATGTTACCAGGTCAAGTGCACATCTGATGTAAATAAAGCATGCTCTGGA

AATCCAGTTATTGTAGTCATTACAGATAATTGCCCAGGAGGTCCATGCGCATCAG

ACTCAGTTCATTTCGATCTAAGTGGTACTGCTTTTGGAGCCATGGCCAATTCTGGT

GGTGCTGAACAACTTCGCAGTATTGGAAAGTTAACAATCCAATATAGAAAAGTA

AACTGCAACTATCATGGAAAGACAATGACTTTCCATGTTGATTCAGGCTCCACCT

CCAATTATTTTGCCACCCTAATTGAATATGTAGATGGAGATGGAGAGCTTACTAA

AGTTGAATTAAAACAGGCTTTAAACTCAGACACTTGGCTTACCATGCAAAATTTA

TGGGGTGCCCTTTGGAAACTTAATTCCGCCTCTACTCTTCGTGCTCCTTTTTCTATC

CGGTTAACTGTAGCGGGAACTGGTGAAACTGTGGTTGCTAATAATGTAATTCCTG

TTAATTGGAAAGCAGGTCAAACATATCAGTCACTAGTCAATTTTAAACATTAA 

Nucleotide 

>CpEXPB-02 

ATGTTGTTTAACTTTTCTTACTGTTTTTGCTCTAAATTGCATAATTTTTCCTTCTCA

CAATTTGATTCTAATTGGTCACCTGCTGCTGCTACCTGGTATGGTAGCCCCAATGG

TGCTGGTAGTGATGGTAATCTCCTATTTACACACATACAACACCATTATATATACT



GCATTCGTCTAACATGTATATATGTATATCATATAGGTGGAGCTTGTGGATTTGGG

AATATTGTGGGTCAACCTCCGTTCTCTTCAATGGTATCAGCAGGAGGTCCTTCCCT

CTTCAAAGGATGCCATGGATGTGGAGCATGTTACCAGGTACCTTATATACCAACT

TACGATCTTCATTTCTAACATTTAGGATTTTGTTTTTAGTTTTACCTAAAAAAAGT

ATTCTCGACTCAATTTTTAATACACTTAAAATGATTTTTAAAGTAAATCCTTCCAC

GTAGCATTGTGAATTTATAATTTTATTTTTAAAACATTACTAACGAGAATTGAACT

AAAATCGAATTGATTAAAATAATGAGTGTATATCTATAAAATTATATTTTCTAAA

AAATTTTATTCTTTACCATATTTTGTAAAAAAAATTTTAAAAAGTTTAATCAATAA

TTGTTATTTCCTCATTATCAAAATGTGATTGTTTAATTAGCAACTGTGTGTCTAAA

AAATTTTCAGTGTTATAATATTTATGTAAATTAAATATAATTTTGATAGAAGTAAA

CTTTAAACTTAATATAATATATATATATATATATATATAATAGGAGAAATAAAAA

AATATATATATTATTTTATGAGTACAAATAATAGCTTGATGAAGTGACGAATAAA

TTTGAAAATATTGGTAGACTTTCCTTTGAAATATACATATATTTAACATTTGATTC

TTATTGTTGGCTGCTGGTAACTAAGGATTGGTGAATGTTTTTATTAAGGTCAAGTG

CACATCTGATGTAAATAAAGCATGCTCTGGAAATCCAGTTATTGTAGTCATTACA

GATAATTGCCCAGGAGGTCCATGCGCATCAGACTCAGTTCATTTCGATCTAAGTG

GTACTGCTTTTGGAGCCATGGCCAATTCTGGTGGTGCTGAACAACTTCGCAGTATT

GGAAAGTTAACAATCCAATATAGAAAGTAAACTAATAATTTCTCATTACTGTTTA

TTTTTCGTTTCTTTAATCAATACGTAATATTTTCCTTAAAATTTTAACAGAGTAAA

CTGCAACTATCATGGAAAGACAATGACTTTCCATGTTGATTCAGGCTCCACCTCC

AATTATTTTGCCACCCTAATTGAATATGTAGATGGAGATGGAGAGCTTACTAAAG

TTGAATTAAAACAGGCTTTAAACTCAGACACTTGGCTTACCATGCAAAATTTATG

GGGTGCCCTTTGGAAACTTAATTCCGCCTCTACTCTTCGTGCTCCTTTTTCTATCCG

GTTAACTGTAGCGGGAACTGGTGAAACTGTGGTTGCTAATAATGTAATTCCTGTT

AATTGGAAAGCAGGTCAAACATATCAGTCACTAGTCAATTTTAAACATTAA 


