
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011081164 

Gene Model: XP_011081164.2 

Description: SinEXPA-11 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-11 

MASLLDSWCLSLIMVLAAVGRAMAAGYSTPVFHTTAWKLAYATFYGDETASATMG

GACGYGNLFTNGYGTATAALSTVLFNNGYSCGQCFQLRCVNSRWCYKGSPXNNGG

WCNPPRSHFDMAKPAFMRIAQWKGGIVPVMYRRVTCVRKGGLRFTFQGNGYWLLV

YVMNVGGGGDIASMWVKGSKTGWISMSHNWGASYQAFATLGGQSLSFKITSYTSH

ETVIAYNVAPANWQVGMTYGSNVNFH 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-11 

AGAAGTAAGTACCAAAACCTAGGCCAAGAAGAAAAACATGGCTTCTTTGCTTGA

TTCGTGGTGTCTCAGCCTCATCATGGTGCTGGCGGCTGTCGGCAGGGCAATGGCC

GCTGGATATTCGACGCCTGTGTTTCACACTACTGCTTGGAAATTAGCGTATGCCAC

ATTTTATGGCGATGAGACGGCTTCTGCTACTATGGGTGGAGCTTGTGGATATGGA

AACTTGTTCACCAACGGCTATGGGACGGCCACGGCAGCGCTGAGCACAGTGCTGT

TCAACAACGGGTACAGTTGCGGGCAGTGCTTCCAGCTCCGGTGCGTGAATTCCCG

GTGGTGCTATAAGGGGTCGCCCNACAACAACGGCGGCTGGTGCAACCCGCCGCG

CTCCCACTTCGACATGGCCAAGCCCGCTTTCATGAGGATTGCGCAGTGGAAGGGC

GGCATCGTGCCCGTCATGTACCGCAGAGTAACGTGCGTGCGAAAGGGCGGGCTC

CGGTTCACCTTCCAGGGGAACGGGTACTGGCTGCTGGTGTACGTGATGAACGTGG

GAGGAGGCGGCGACATAGCCAGCATGTGGGTTAAGGGGAGCAAGACCGGGTGG

ATAAGCATGAGCCACAACTGGGGGGCTTCTTACCAGGCCTTTGCAACTCTCGGCG

GACAGTCCCTGTCTTTCAAGATAACCTCCTACACCTCCCATGAAACTGTCATTGCC

TACAATGTCGCCCCGGCTAATTGGCAGGTGGGCATGACTTATGGCTCCAATGTCA

ACTTCCATTGATCATCATATATCAATGTGGGCTAGTTATTATCTCCCTTCTCTTCAT

GCTTTTTGGGCATGTAGGCTAAGCCATAAGGGTTTTTCTTTTTTGTTTTTTTGATAT

TTTTTTTGG 

Nucleotide 

>SinEXPA-11 

TCTACATGTATATTTCTCGTGATCGATTATTTTGATTTATTTTCGTTGTATCCCCAA

GAATCTTAAATTGAAATTTAAAGATTAATGTTTCAATATTTTTATAATTATAAATT

GTGAGGATATACATCAGATTATATATTTTACAGTTTAATGGTATTTTAGTGACGTA



TGTGATATGATCCTTAGTGTACGTAGCATTTTTAATTTTTTCAGAATTTTGAAAAA

GCAAATTGAATATTCTCATAATCTAATTAATAACAAAGCAATTAAAAGTTTTATT

GAAAACACGAGGATTGTAATTAACTTCTTCGGAGGTAATAATTACTACAACTAGG

AGAAATATATAATTACCATTTAACTATATATAAAAAGAGCCTTATTTGGATTCTC

ATGATTCTCAAAATGACATGTAAAATTGTCACTTCTCTCCATCATTGAGACATTCC

ATATACATAAGATAAGACAAACCCCCCCCCCCCCCCCTCCCCAACCCCAAAACCC

CAAAAAAAATATCAAAAAAACAAAAAAGAAAAACCCTTATGGCTTAGCCTACAT

GCCCAAAAAGCATGAAGAGAAGGGAGATAATAACTAGCCCACATTGATATATGA

TGATCAATGGAAGTTGACATTGGAGCCATAAGTCATGCCCACCTGCCAATTAGCC

GGGGCGACATTGTAGGCAATGACAGTTTCATGGGAGGTGTAGGAGGTTATCTTGA

AAGACAGGGACTGTCCGCCGAGAGTTGCAAAGGCCTGGTAAGAAGCCCCCCAGT

TGTGGCTCATGCTTATCCACCCGGTCTTGCTCCCCTTAACCCACATGCTGGCTATG

TCGCCGCCTCCTCCCACGTTCATCACGTACACCAGCAGCCAGTACCCGTTCCCCTG

GAAGGTGAACCGGAGCCCGCCCTTTCGCACGCACGTTACTCTGCATTGTAATATT

CAAGAAAAATGTTGGTAATTTTTATGACGAATACATTTTCATGATATAAATAGTTT

GATCGTTTTCTGGTGTAAGTAAATAACGCATTCATACAGGGAGTGTTTGCGAGTT

TTAGAAAAATAAATAATGTAATTTTTGTATTTAAATGTATTTTTATCCTATAATTT

AAATTATTTGCAATTTTCGTCTTTTAATTTTGTAAGACAACATTTTTGGTCCTGCAT

CCTTTAAATTTCGTAATGTTTAGTCATTTTTTACATTAGCTTTACTCGTCAGAAAA

ATGGATGTGCATCTCACGTACATGACCTTTCAAAATCGGGGTTGTTGTTCCTATTG

ACTCATTTTTATCCTTTAAATTTTTAGTATAATATTTTTGTTTTGCATTTTTTTAATT

ATTTTTTGTTGGAATTCACCCTTCTCGCCAGTAGAAGTTTACTCCAACGAAGAAAA

GAACTAAAATTACAAAAAATAAAAAAAAATATATCAAAATATTATTCTAAAAAA

TTATTAGACGAAAACGTCAAATGACTTAAGTATTAAACTGAAAATGCATTTACTT

CTATATATTAATTGCACTAGAGATGTAGCAAAATTTGGAATAAAAAATTCAATTC

GAATTAAGGAAGTACCTGCGGTACATGACGGGCACGATGCCGCCCTTCCACTGCG

CAATCCTCATGAAAGCGGGCTTGGCCATGTCGAAGTGGGAGCGCGGCGGGTTGC

ACCAGCCGCCGTTGTTGTGGGCGACCCCTTATAGCACCACCGGGAATTCACGCAC

CGGAGCTGGAAGCACTGCCCGCAACTGTACCCGTTGTTGAACAGCACTGTGCTCA

GCGCTGCCGTGGCCGTCCCATAGCCGTTGGTGAACAAGTTTCCATATCCACAAGC

TCCACCTGCCATGTTCATCATGATTGGAAAACTCGAGTTAAGCTAAATTCAAATTT

ATTCAAAATAAATAAATAAATTTATTAGTTGAAATATTAATCATTTTGTCCAACA

ATACTTAAATCAAATAATTTTAGTTTTATTTTTAATTTTGCTCTTTGTTAAAGCCCA

TTTCGGCTATTGGAAGAAATTAAGAAGATCACAAGGATATATTGTTTTATGTTAT

ATCATATATTACACTATATAATATTTGTTCAAGAAAAAAAATATTACACTATATA

ACATAAAACCAATGTTATTTAATTAATTTATTTAAAGAATAATTTATATATACATT

TATTTTATTTTGATAAAATTTACCGTTGACAAAAAAAAATACTTTATATGTATGAC

GTTTGTATATACTATGCATAATAAATGTATTATCAATAAAATAATAAATAGAGAA

TTACATAAAAAATCGTTCAAGTCTAAAATAATAAACGCACCCATAGTAGCAGAA

GCCGTCTCATCGCCATAAAATGTGGCATACGCTAATTTCCAAGCAGTAGTGTGAA

ACACAGGCGTCGAATATCCAGCGGCCATTGCCCTGCCGACAGCCGCCAGCACCAT

GATGAGGCTGAGACACCACGAATCAAGCAAAGAAGCCATGTTTTTCTTCTTGGCC

TAGGTTTTGGTACTTACTTCTTAGCTCGTAATGTACGAAATTGCAATGCCAAATTG

ACTTGGAAATGCGATGTATATATACGTAGTTCTAAGGCTATAGGATGAGTACCGT

ACCTCTACGTGAGTTCACGACATGTCGCATTTTTCAAGTCAAACGCTTGATCAAAT

TTTATTAAAAGAGGTTGGTTTGGAGGGATAATTAGTTTATGTTGAGACTTGTTCCA

CGTAGTTCGACATAACATTTGTTTATATGTCCTAATTTGTATGAAAACGTGCGGGC



AGGTCTTGAACTTATGTTTTCGGCTACACTAAGTAGAATGTTCAATGGATGGAAT

TTATAATTAAAACATCAATTGATGCAGCCTAATAATTGAGGTCGAATTTGTCTATT

CATCACATGAGTTTGAAATTTTGTTGATGTGTTTAGGGGAATTAAACGTACTTCAT

GATATGTGTGTTGATTTTCTAACGTAGTTAGCTCTAGATTTTTTATAATAGTAGAT

CAGTTATAAGGATACTAGC 


