IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400045145

Gene Model: PGSC0003DMP400045145
Description: StEXPB-02

Family: Beta Expansin

3D structure:
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Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPE_N d2227 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 236-355 1.99e-61
[+ DPBB_EXPB_N €d22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 18-123 6.53-61
[+] PLN03023 super family cl33621 Expansin-iike B1; Provisional 43-213 6.36e-29
[+] PLN00193 super family c33423 expansin-A; Provisional 213-459 3.41e-17
Peptide

>StEXPB-02

MY QKFNQIPTGPQPELLGGACGYTNAVDQPPFSSLIAAAGPSLFKSGKGCGACYQVK
CTGNKACSGKPVRVVITDSCPGGPCLSESAHFDLSGTSFGAMAISGQADQLRNAGVL
QVQYKRVECNYPGVKLTFHVDSGSNSNYFAALVEYEDGDGDLNRVDLKQALDSES
WQPMQQSWGAVWKLDSGSSLVAPFSLKLTGESGQTVVANGVIPAALCLLQYCTCA
HVKSLNASIASFQPAVATFYGPPTGAGSDGGACGFTDAVSKPPFNSFISAGNGPLFKE
GFGCGSCYQVLCNLGPCSGRPVTVTITDECPGCSGAFHFDLSGTAMGALAKPGQANA
LRNIGNIPISYQRVPCDYNNWKIGFKVDLGSNPNFLSVNVEFQNGDGDLSLVEFLPAR
SNQAIRANHVFGATWSKNINPSAQPAPYSIRLTSGSNKKLTATNVIPVGWQPGRTYW
SNVNF*

CDS (coding sequence)
>StEXPB-02

ATGTATCAAAAATTCAATCAAATTCCGACTGGTCCCCAGCCGGAGCTACTTGGTG
GAGCTTGTGGGTATACTAATGCCGTGGACCAACCACCATTCTCCTCCCTAATAGC
CGCTGCTGGCCCTTCTCTATTCAAATCAGGCAAAGGCTGTGGTGCTTGTTATCAGG
TAAAGTGCACAGGAAATAAAGCATGTTCAGGAAAGCCAGTGAGAGTTGTAATAA
CAGATTCGTGTCCTGGAGGACCTTGTCTATCAGAATCAGCACATTTTGATTTAAGT
GGCACTTCTTTTGGAGCTATGGCTATTTCTGGACAAGCTGATCAATTACGTAACGC
TGGAGTTCTTCAAGTCCAATACAAACGAGTGGAGTGCAACTATCCCGGAGTAAAA
TTGACATTTCACGTAGACTCAGGTTCAAATTCCAACTATTTCGCAGCTCTAGTTGA
GTACGAAGACGGGGACGGAGACCTAAACAGAGTTGATTTGAAGCAAGCATTGGA
TTCAGAATCATGGCAACCCATGCAACAGTCATGGGGTGCTGTGTGGAAGCTCGAT
TCTGGCTCCTCCCTAGTAGCGCCTTTTTCGCTCAAACTTACCGGGGAATCCGGCCA
GACTGTGGTGGCTAACGGCGTTATTCCGGCAGCTCTATGTTTGCTTCAATATTGCA
CTTGTGCACATGTTAAATCACTCAATGCTTCTATAGCTAGTTTTCAACCAGCAGTA
GCAACATTTTATGGCCCTCCAACTGGAGCAGGATCTGATGGAGGAGCTTGTGGAT
TTACAGATGCTGTATCAAAACCCCCTTTTAATTCCTTTATATCTGCTGGAAATGGT
CCTCTTTTTAAGGAAGGCTTTGGCTGTGGATCTTGCTACCAGGTTTTATGTAATCT
AGGCCCTTGCTCAGGAAGACCAGTAACTGTAACCATTACAGATGAATGCCCTGGT



TGTTCAGGTGCTTTTCATTTTGATTTAAGTGGAACCGCAATGGGTGCTTTAGCCAA
ACCCGGTCAAGCTAACGCGTTACGTAATATAGGAAATATCCCAATTTCTTACCAA
AGGGTGCCATGTGATTACAATAACTGGAAAATCGGGTTCAAGGTGGACCTAGGTT
CAAACCCGAATTTCTTATCAGTAAATGTTGAGTTTCAAAATGGAGACGGTGATCT
TAGTTTAGTCGAATTCTTACCAGCAAGATCAAATCAAGCGATACGAGCGAATCAT
GTATTTGGTGCAACATGGAGTAAAAATATTAATCCTTCAGCACAGCCAGCTCCAT
ATTCAATTAGGCTTACAAGTGGGTCAAACAAGAAACTTACTGCTACTAATGTCAT
TCCTGTGGGATGGCAGCCTGGACGCACTTATTGGTCTAATGTCAATTTTTAG

Nucleotide
>StEXPB-02

ATGTATCAAAAATTCAATCAAATTCCGACTGGTCCCCAGCCGGAGCTACTTGGTA
TGGAAGCCCTAGTGGTGCAGGAAGTGATGGTACACACCAAAATTTACTTGTTAAT
TACTGTCTCCGTCTCAAATTATCTATCGTATTGTGTTTCACTAAATATTTAATCTAT
TAAGTTGTTTGTATGTAGTGCTCCAAAACAATTACTACTAAAAAAAAATAACTAG
TTTTATTTTAAACTTCTAAAAAATGATAAATAATTTATAATAACTATTTTTAAAAA
TTACTAGAGATGATTTGAAACGGAGCAACCGGAGGGAGTAGCCTCTAATGTACA
ACAAAGAAAAAGAAAAAAAGATATTGGTGCATTAAATGTCGCAGATCATTTTAG
ATATTAATTTTAATGATATATGTACTTTTCTTTTTAATTCTATGTATACTATATTTT
CTTACCGAGTTTAACTTATGTGAATTATTGGTGTATAATTATTTTACACCAACATA
AGGTAATCTACAATGACATGAAACTGTCTGTATGTAATAGTCAATAGGTTAAAAT
ATATTAACAACATAAAATTATTATTTTTATATAATTTAAATTCTATTTTGTTGTTCA
AAGGTGGAGCTTGTGGGTATACTAATGCCGTGGACCAACCACCATTCTCCTCCCT
AATAGCCGCTGCTGGCCCTTCTCTATTCAAATCAGGCAAAGGCTGTGGTGCTTGTT
ATCAGGTGCGATAATTTAATTTATATATATTGATAATCATTAACTGAAGAAAAAC
AAATTTAAAAAATAGATAATACTAAAATCGAAGAATAAGATAGTATGTGAGTAA
TAATATATAATAAATAATTGTTTTATTTAAAATCAGGTAAAGTGCACAGGAAATA
AAGCATGTTCAGGAAAGCCAGTGAGAGTTGTAATAACAGATTCGTGTCCTGGAG
GACCTTGTCTATCAGAATCAGCACATTTTGATTTAAGTGGCACTTCTTTTGGAGCT
ATGGCTATTTCTGGACAAGCTGATCAATTACGTAACGCTGGAGTTCTTCAAGTCC
AATACAAACGGTAATTAGATAATAATCGAGTGACATTATATTATACATCTTTATA
AAAATTAATCTTCATATATATATTTTTTAACATACTATGTCATGTAACAGAGTGGA
GTGCAACTATCCCGGAGTAAAATTGACATTTCACGTAGACTCAGGTTCAAATTCC
AACTATTTCGCAGCTCTAGTTGAGTACGAAGACGGGGACGGAGACCTAAACAGA
GTTGATTTGAAGCAAGCATTGGATTCAGAATCATGGCAACCCATGCAACAGTCAT
GGGGTGCTGTGTGGAAGCTCGATTCTGGCTCCTCCCTAGTAGCGCCTTTTTCGCTC
AAACTTACCGGGGAATCCGGCCAGACTGTGGTGGCTAACGGCGTTATTCCGGCAG
GTTGGCAACCTGGAAAAACTTATCGATCAGTTATTAATTTTAAAGTCTAAGTTAA
TAATGTTAGACTATATAGTATATGTTTAAAAATTACGTACAACTTCAATTTGGTTG
ACTTTGTTATGTTGTCAAAGTCAAAATAATTAAGGTGATCGAGTAGAAGAATAAA
GTAGAAAAATGTGGTTGTTGTGTATTTTTAATATATTAATACCACGCCATTTGTTG
TGATTTAGTACTACCTTATCTATGATTAGTACTAAATATCAATTATATGTTTATCC
TATTTTTAGTTTATGTATTAAACTAATTAATTTTATGAAGTTTGATATGGTGTTCG
AGAAATATTTATTTTTATGTTTGGCTATTTAAATCTGAAAAAAATCATAAGATGG
GGAAATTAGATGAGTATGAGAGGAAGTTATTTTTCTTTGCAAATACTCCAAGTAC
GTTTATGCAATCTTACATGATTTAATTATCACTTAATTTTATGATACTTGGTATGA




TATTCGAGAAATGTGTTCTCATGTTTGGTAACCGTGATATCCGAAATTCCATCGCA
GATACTCCCAAGTATGTTTATGCAATCATACATAATTTAACTATCACTTAATTAGA
CAAATTTTACCTTTAATATTGAAAATATTATCATAACTTATCTCATATTCTCGTAT
CATATGTTACACTAGTACATTAAAAATAATCTCCTTGTTTTTTTTCTTGCTTATCGA
AAATTAGCTACTATGGTGGAATTTAGGGTGAAAATATCAGACTAATGAACTAACA
ATAATTATCATTACGTAATTCACAAAATGACATGTCTAAACTTTGAATACCGATC
CAGATCCTAATAATGTCCATCAGGCCCATTAATAACACGATAGAATGGGTTTATC
ATCCAACTGCCCAAGTAGCTAATGGGCCTCTGATAAATCACTTCGAAAGATTTAT
ITTATTTTATTTTGAAGTATATAGCCGTTTTAAAGAATCAGAAAAATATAATTATA
ATCTCTAATTTTTATGGTATAAATATAATTTGTAGCAAACCAATTTTTTTTATTATT
ACTATTATTATTATTATAAATTTATGGGATATTATATTGAAAGCATTCTTTGTAGA
AAAGAAAGTTTATTAAATATATATTTATAGTATATGTATGGTGTAAGCTTTTGTAT
TTAAAGAATACATATATATATATATATATATAAATGATTGATTCTCTTATATTTTA
GAATCGGCTATTTGAGATTGAGTCAACATTTTGTATGTGATAATTGATAACGAGT
TTATGCTGCCATATATTTGTAATATAATTATTATGCTATAATTGATCGTTTAAGAA
GTTAATAGGTAAAGATATATCAAATAATAACGGCAGCGAATGAGATAACATTTG
ATCATGTGAAATAGTAAGAAATTCTCCCTTAATGAACCAACCTATTATTTTTGCAA
AGATCTTCTGCCTATTGTAATTGTAACTTGGTAGAAGAGCTCTTTAAGTACTGACT
AAATATCAATCAAGAGCTATAATTTTTTTGGTAATTAGTTATAGTACAATATAATA
TAATATTGTATTATAAAATGGAGGATCATTAAAATCTTTTGGATATCATTTTCCTT
AATTTTTTGGTAAGAGATATATTTTTATCCACTATAAAAAGAGCATCAATACCAT
AGTGTTTCTCCAAGCAAAAATTAGTACTAAAAAAGATTAAGGACAGTAAACTATA
ATTCTTTCTAGTAATTATTAATCAAGCATGGGTTATAATGTTATCATTTTCACTTTT
TTAGCTCTATGTTTGCTTCAATATTGCACTTGTGCACATGTTAAATCACTCAATGC
TTCTATAGCTAGTTTTCAACCAGCAGTAGCAACATTTTATGGCCCTCCAACTGGAG
CAGGATCTGGTAATTAATTAATAATGCTACTCTACTAGTAAAATGTTTTGCACTAA
TTGATCACATTGTTTTCTTTAATTAATTAGTTAATTAAATTGAATAATATTGGTTTC
TTTTAATTTAAATTTGTGATTACTTAATTTTGTATATTGACAAATACATACATTATT
TAATTATTGATTTTTTTAAATTTATTTTGTCATGTTATTAGATGGAGGAGCTTGTG
GATTTACAGATGCTGTATCAAAACCCCCTTTTAATTCCTTTATATCTGCTGGAAAT
GGTCCTCTTTTTAAGGAAGGCTTTGGCTGTGGATCTTGCTACCAGGTATAGTACAT
ATATACATATATTATGCTCTTTTGTTAATGAAAAGCATCCCTCATCGGATCGAAAC
GAGATTCCTAATAAGACTTGGGATAATTTTAAGGTATATGAGTAATGCCCAATAC
CTAAATTAACATGACCAGAAATCTCGTCCTGGTCCGATGTGGAATTCTTTCCATCA
ACCCATTATTATTTAGTTTCTTTTTAATATTAATGAAACTAGCATAAGTAACATGT
TACAGTTTACAAATCACACTCTCAGTATATATTTGTTCGATAAATTGCCCTAATAC
ATGGTGAAATTATAGGTTTTATGTAATCTAGGCCCTTGCTCAGGAAGACCAGTAA
CTGTAACCATTACAGATGAATGCCCTGGTTGTTCAGGTGCTTTTCATTTTGATTTA
AGTGGAACCGCAATGGGTGCTTTAGCCAAACCCGGTCAAGCTAACGCGTTACGTA
ATATAGGAAATATCCCAATTTCTTACCAAAGGTACGTACGTACTACTAACTAAAA
AACATTTATCAGTTACTATATATTTAATGTTCGATAACATATTACAGGGTGCCATG
TGATTACAATAACTGGAAAATCGGGTTCAAGGTGGACCTAGGTTCAAACCCGAAT
TTCTTATCAGTAAATGTTGAGTTTCAAAATGGAGACGGTGATCTTAGTTTAGTCGA
ATTCTTACCAGCAAGATCAAATCAAGCGATACGAGCGAATCATGTATTTGGTGCA
ACATGGAGTAAAAATATTAATCCTTCAGCACAGCCAGCTCCATATTCAATTAGGC
TTACAAGTGGGTCAAACAAGAAACTTACTGCTACTAATGTCATTCCTGTGGGATG
GCAGCCTGGACGCACTTATTGGTCTAATGTCAATTTTTAG






