IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH016417

Gene Model: AH016417-RA
Description: AhyEXPA-09

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLN00193

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 53-272 452e-122
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-09

MFPPLLNSYSQIQTTTFLPIPMAPIILPLYITLSSLFFHIHASVPGIYSNGVWQTAHATFY
GGSDASGTMGGACGYGNLYSEGYGVNTAALSTALFNNGQSCGSCYELKCANDPRW
CHPGNPSIFITATNFCPPNYALSSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVA
FRRVSCKKKGGIKFTINGFRYFNLVLITNVAGAGDIVSVSVKGSRTGWMSMTRNWG

QNWQSNVVLVGQSLSFRVTASDRRTSTSLNIAPSNWQFGQTFIGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-09

ATGTTTCCACCACTTCTTAATTCATACTCACAAATACAAACTACCACCTTCCTTCC
TATACCAATGGCTCCCATAATACTTCCTTTATACATCACCCTTTCCTCTCTTTTCTT
CCACATTCATGCTAGTGTCCCCGGAATATACTCTAATGGCGTTTGGCAAACCGCC
CATGCTACCTTTTATGGTGGTTCGGACGCCTCTGGAACCATGGGAGGAGCTTGTG
GATATGGGAACTTATATAGCGAAGGATATGGAGTAAATACAGCAGCATTAAGTA
CAGCTCTATTTAACAATGGACAAAGTTGTGGATCATGCTATGAGCTGAAATGTGC
AAATGATCCGAGATGGTGTCACCCGGGTAACCCATCTATATTCATCACAGCTACA
AATTTTTGCCCACCAAATTACGCATTGTCGAGTGATAATGGCGGTTGGTGTAATC
CTCCTCGCCCACATTTTGATCTTGCTATGCCCATGTTTCTTAAGATTGCTGAGTAC
CGTGCTGGCATTGTTCCTGTTGCTTTCCGCAGGGTGTCATGCAAAAAGAAGGGAG
GAATTAAATTCACAATCAATGGTTTTCGTTACTTCAACTTGGTATTAATAACCAAC
GTGGCAGGTGCGGGTGATATTGTGAGTGTAAGTGTGAAAGGTTCAAGAACAGGG
TGGATGAGCATGACCCGCAATTGGGGCCAAAATTGGCAATCAAATGTTGTTTTGG
TTGGTCAGTCACTCTCCTTTCGTGTCACAGCCAGTGATCGTAGAACTTCTACCTCT
TTGAATATCGCTCCTTCTAATTGGCAATTCGGTCAAACATTTATCGGCAAAAACTT
TAGGGTTTGA

Nucleotide
>AhyEXPA-09

CTCTTTTTGCCCCTTTATAAATACTCCCTTCTACACCTATGTTTCCACCACTTCTTA
ATTCATACTCACAAATACAAACTACCACCTTCCTTCCTATACCAATGGCTCCCATA



ATACTTCCTTTATACATCACCCTTTCCTCTCTTTTCTTCCACATTCATGCTAGTGTC
CCCGGAATATACTCTAATGGCGTTTGGCAAACCGCCCATGCTACCTTTTATGGTG
GTTCGGACGCCTCTGGAACCATGGGTACAAACTTTTTTCCTTTCACGTTCATAACA
TCATTTTACTAATACATTCGTCAAATATAAAAGTTTTCGAACGTTTCGTCTATATT
TAGCTTTGGTACCATATCTAAAAATCGTTTCAAACTCAAATCTTAAATTAATATTT
AAAAATTAAAACTCTAAAATATACTCCATATACAACCACATTCTCTTACAAACCT
TAGCATACAAAATACTAAAATGTTTTATCCCAAGGAAAATCCACAATACTAATAT
CTAGTGTGTTGAACGCTCCACTCTATATACATACTAAATCTAGATTCTCGGTGATC
GATTGATAGGTGTTTCGTAATACTGTTTCATATTATTCTTCCTGTTTACTTTTTCAC
ATTTTTTCTCTAAACACACATTATAGAAAATAATAAAAATATATAATAAAAAAGT
ATACATTAGGACAAATCTAACGAGGTCTCAGTTGAATATTTTTTATCATCTATATA
TGTCTTAAAAACCTTAATCAATAAATCAAAAAATAAAAATCTTAATCAAATATAT
CCCTCCAAACTAAAATATTCTAAACGGGAGGAATATTAAGAAACGGAGGAAACG
GGAGGAATATTAAGAAACGGAGGGAGTATATTAATATGTAGTTGGGTTTCTAACT
ACTAAATATACTACTCCCTCCGATTCAATACTAAAGTCCATTTGTTTTATGCACAC
TATCCAATTCACCTATTCAATCCTTAACATCTCTATTTATACATAATTAAAAATTA
AGGAAAATTGATACAAATAATCTTTACATTGAGACGAATTAAACAATATTTCATT
TGACTATATTTTAACTTATAGATTAACAATAAAACACAACTTAAGAGCAAGAGAT
AAACAGTGTCCATAAAACAAATAGAACATTAGCAGTGAATTAGAGGGAATATTA
AAGACCACGAACTGTTAACTCAAAAAATGTCATTTTTCAAATATTTTTGGATGGG
CAATCAATAGGAGTAAATTAATTTAACATAATTTTGTTTGTAATTGTAGGAGGAG
CTTGTGGATATGGGAACTTATATAGCGAAGGATATGGAGTAAATACAGCAGCATT
AAGTACAGCTCTATTTAACAATGGACAAAGTTGTGGATCATGCTATGAGCTGAAA
TGTGCAAATGATCCGAGATGGTGTCACCCGGGTAACCCATCTATATTCATCACAG
CTACAAATTTTTGCCCACCAAATTACGCATTGTCGAGTGATAATGGCGGTTGGTG
TAATCCTCCTCGCCCACATTTTGATCTTGCTATGCCCATGTTTCTTAAGATTGCTG
AGTACCGTGCTGGCATTGTTCCTGTTGCTTTCCGCAGGTAATAAATTCCCCTGTTT
TTTTGCTCTGTTTTACTCTGTTTATTTTATTTTTAAATTTTATTAAACACAAATTCTT
GTGAGAGACGATACCATCTCTAATTAAACTGACTTATAAAGAATAATATAGAGTA
AAAGTAGATATTAAGCTTTAATTAGGCTGGGCTTGAAAGATGTCTTTCAGAATTA
CGTATCTCAGAAAACTAATTGTTTACTAAATTATGTTTTTGTGTTGTTGCTTTGTGT
CTACTGTGATTTTGACTAATGTAAACTAATGTCGTCAATCTATTAAACAACTGATA
ATTGACGGTTGGGAAAGTTCCATACGTTATTAAAAAAACATTTTTACCTTGGTATT
TATTTTGACGTTTTACGTAAGCATATTTTTAAGATCTGATATTAACTTGACCTTAT
AATTAAATTCAATTTGATTTCGACTTAAAAATGAATCTACAATTATGTATACATTA
GTGTTTATACAACTTTAAAAACTTGAATTTTTACCGATTTAAAAAACCTAACTCGA
AATCAATTCAATGACCCGCGTAGGATAGGAGTATCAAATTACAAAATAAAATAT
GCCAAAATGGGGGTATTATGACTCTAAATAGTAACGACATAATTTATGAAATAAA
CCATAATAGAAGGTGGGAACCGGGAAATTAAGAGAAACATAAGGAGTAAGTATT
AGTTGATAGAGTATTTAACATATTCTAAAAGCTAAAATATTTTGTTCTTTTTGTTA
AATTGATTCATTACTTTAGTACTGAAACCCAATGTAACAACAAACAGGGCCATTG
ATTAGCAAGAACAAAGCGGGTTAGCCTAGAATCCCATATTTTTTAGGGTCCAAAA
ACCTTATTTTTATGTATATAAATGATAAGAATTTGAATTAAATTTATATATAACTA
ACCTTTATGCTAAGTAATGTGAGTTGTGAGTGCTTTTTATTTCGATAAAAGAATAT
AGATAAAATGAAAAAACAACAAGCTTATAATTGAAATAAAATATACTCCTAATT
GAGAAAAGAATGAGAGAAAATACTGATAAAAAATCTAGAGCATCCTATTGCGTG
GATAAAAAGTTGTTAATTTCTTCCATCTAACTTTATTTACTGACTTTTATATGGAC




TATTTGAATTTTGTTAGAAAATATTCTTAGAGTACTTCTAAAATTGGACGAAAATA
TAACTGAAAATAGAATATTTCAAATGAACTTTATTCTTTACCCTAGAATAAAGAA
ATTTTCATTCAAAGACTTTGCTTCGTTAATTGATGAGGAATTAAGGATAATATGA
AGATTCTAGTTGTCTAATGAACTAGCACTAAAAAATATTAATTATTATCTTCATTT
ATTCTTTACTGTCTACTTTATTTTTAAAAAATATTTTCAATGAAATTTTTAACCTCG
ATATTTTTCGATATGCATTGCAATATAAATTTATGTACTAAAAACTATGTATTAAG
ACAAATTAAATATCTCTCTAAATGAAAATTATAAAATAGACAAAAAAATAAACG
TCGCAAAGAAAAAAATTAGTCAAGTCCTATTTCAATATTCAATATTTATTTATACA
AAGCAAAATAAAATAATATTATTTAAATAATTTGTAGGGTGTCATGCAAAAAGAA
GGGAGGAATTAAATTCACAATCAATGGTTTTCGTTACTTCAACTTGGTATTAATA
ACCAACGTGGCAGGTGCGGGTGATATTGTGAGTGTAAGTGTGAAAGGTTCAAGA
ACAGGGTGGATGAGCATGACCCGCAATTGGGGCCAAAATTGGCAATCAAATGTT
GTTTTGGTTGGTCAGTCACTCTCCTTTCGTGTCACAGCCAGTGATCGTAGAACTTC
TACCTCTTTGAATATCGCTCCTTCTAATTGGCAATTCGGTCAAACATTTATCGGCA
AAAACTTTAGGGTTTGATACATCATACATGTCTAATTATACTTAGCACTAAAATA
CCATTGTACCCCTTTATTTCTCT



