IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca_27312

Gene Model: Ca_27312
Description: CarEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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GENE STRUCTURE
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Legend:
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Query seq.

Superfanilies PLNO0OS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0Q50 super family c131535 expansin A, Provisional 61-284 6.10e-36
SEQUENCES
Peptide
>CarEXPA-25

MANPLGALMTSSLLFLVVFALPNHVHAEINTSWKHAAPNNVGGADKTVPIHQHTPFT
PGQWKQAYATFYEGGSGTFGGACGYEDVVKDGYGLDTAALSTALFNQGQTCGACY
EIKCVDSPKGCKPGQPSLFVTATDHCPPNYNLPSDNGGWCNPPREHFDLAKPAYLKM
AEYTAGIVPVQYRRVPCKKQGGIRFTITGNPYFYLIKVWNVGGAGDVVGVQVKGED
KLQWTDLKRNWGQKWETNAMLLGETLTFRVKTSDGRSSTSLRVVPNKWQLGQTFE
GKNLA*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-25

ATGGCAAATCCTTTGGGAGCACTCATGACCTCATCATTGCTCTTTCTTGTTGTTTTT
GCACTTCCTAATCATGTCCATGCAGAAATTAACACCTCATGGAAACATGCAGCAC
CCAATAATGTTGGAGGTGCAGATAAAACTGTTCCAATACATCAACACACCCCGTT
TACACCTGGCCAATGGAAGCAAGCTTATGCCACTTTCTATGAAGGAGGCTCTGGG
ACATTTGGAGGAGCTTGTGGATATGAGGATGTGGTTAAAGATGGTTATGGCCTAG
ACACAGCAGCATTGAGCACAGCATTGTTCAACCAAGGTCAAACATGTGGTGCGTG
TTATGAGATCAAATGTGTGGATTCTCCTAAAGGGTGTAAGCCAGGACAACCCTCT
CTTTTTGTGACAGCAACAGATCATTGTCCTCCAAATTACAACCTACCAAGTGACA
ATGGAGGATGGTGTAATCCACCACGTGAGCATTTTGATTTAGCCAAACCTGCATA
TCTCAAAATGGCTGAATATACAGCTGGAATTGTGCCAGTCCAATATCGCAGGGTA
CCGTGCAAGAAACAAGGAGGTATTCGGTTCACAATCACAGGGAATCCTTACTTCT
ATCTAATAAAAGTGTGGAATGTTGGAGGAGCTGGTGATGTTGTAGGAGTGCAAGT
GAAGGGTGAAGACAAGTTGCAATGGACAGATTTGAAAAGAAATTGGGGTCAGAA
ATGGGAGACTAATGCAATGTTATTAGGAGAGACATTGACATTTAGGGTAAAGAC
AAGTGATGGAAGGTCCTCTACTTCATTGCGTGTTGTCCCCAACAAATGGCAACTT
GGGCAGACTTTTGAAGGCAAAAACTTGGCATAA

Nucleotide
>CarEXPA-25

ATGGCAAATCCTTTGGGAGCACTCATGACCTCATCATTGCTCTTTCTTGTTGTTTTT
GCACTTCCTAATCATGTCCATGCAGAAATTAACACCTCATGGAAACATGCAGCAC
CCAATAATGTTGGAGGTGCAGATAAAACTGTTCCAATACATCAACACACCCCGTT



TACACCTGGCCAATGGAAGCAAGCTTATGCCACTTTCTATGAAGGAGGCTCTGGG
ACATTTGGTATATATATAAACATTTACTAATGATGATCAATCAATTCAGATTATTT
GATTCATCCGTTATATTGAAAAATAAAATAAGATTAGTGACCAAAATCAATTACC
GAATAAAAATTTCTCGTGATAGAAAACTTAGTGACAAAATTAGAGACACATATTT
CATATTTTTGTTCATAAATTTTATTCGCTAATTTAAGTTTTTTTTAGTATGCATGTG
TAACTATGCATGCATGCCCTCCATTCCATTTAGTAAAATCTGAATTATTAGATGAA
TAACTAAATCTTATAATAGCTGAAGAATGTTGATATCTCAAATATTAAATTGATC
CAATAATTAGACTTTTGTCAGAAAATGGAATTTTGAGAATTTTTAAAATTATGCTT
TAACATTTTAATTTTTATATAAATTATTAGTATCTCTACACACGATTTTGATTTTTG
CAAAACCTAAATCTGTGTCAAAATGATTTCCTCAACACTTTTTATGTTCAAATTTG
AACTCGAAATTTTCGATTATAAAGTTGAAAGAGACTTGTATCACACTCCCTCTAA
TTTCAAAATATATTTGATTCAAAATTTGAACTTTACATTTTGACTTTTGTTTATATT
TAAAATTAGAGTAAGTATCGTATATCGAAGTGACCTTATATATTGATATTATATG
GTTTGATTAATTAATTTGTTTATGAAGAATATTAAATGAATTGTTAATAATGCAGG
AGGAGCTTGTGGATATGAGGATGTGGTTAAAGATGGTTATGGCCTAGACACAGC
AGCATTGAGCACAGCATTGTTCAACCAAGGTCAAACATGTGGTGCGTGTTATGAG
ATCAAATGTGTGGATTCTCCTAAAGGGTGTAAGCCAGGACAACCCTCTCTTTTTGT
GACAGCAACAGATCATTGTCCTCCAAATTACAACCTACCAAGTGACAATGGAGG
ATGGTGTAATCCACCACGTGAGCATTTTGATTTAGCCAAACCTGCATATCTCAAA
ATGGCTGAATATACAGCTGGAATTGTGCCAGTCCAATATCGCAGGTAACGCATTA
TATATATGTTCAATGTTCATATATATATATATATATCTTATTTTTCATATGATAGA
AGAACACAATTGAATAAAGATATTATTACATTATTTCATAATTTTCGATGAAAAT
GAAGTATAAAAATTCGGGTCCATCCATACACAATATTATAAAATAACACAAGTTT
CTCTTACACTCTTGTTTTGTATAATTTAACTGCTAATAAAATTATTAAATCAACAA
TAAAATAAAAATATAAAATATGTGAAATTCATAATGCTTAAGCGAATAATTTTAT
ATTTCTGTGTTTAAATTGTGTCTGTAATTTTACTTTTTTTAGTAACAATATCGTATT
ATATTGTTCCATTCTACTTTGTTTTCTCTCTTTCTTTAACTAAAACATTGGACCTTT
TTAAGAGACAAAAGATCAAAAACATAGAAAAATATTTGGATCATTACAACATTTT
TAGACACAAAGTTTGAGCGCACACACATAATCATACATAACATTTAATTATTTAA
AAATTAATTATTTAAATTTTTTCCATTTCTACTTTTTTTCCATTTTTGTGAGTGTGG
CTAAATTTGTGACAAAAACTTTGTGATCACACAAGAATTGCTCCGAAAACATATA
GTATGTATAGAAGTAAAATGGAATCAAAAGAACTTATATTTTCCTATGTACATAT
ATTCAGGGTACCGTGCAAGAAACAAGGAGGTATTCGGTTCACAATCACAGGGAA
TCCTTACTTCTATCTAATAAAAGTGTGGAATGTTGGAGGAGCTGGTGATGTTGTA
GGAGTGCAAGTGAAGGGTGAAGACAAGTTGCAATGGACAGATTTGAAAAGAAAT
TGGGGTCAGAAATGGGAGACTAATGCAATGTTATTAGGAGAGACATTGACATTTA
GGGTAAAGACAAGTGATGGAAGGTCCTCTACTTCATTGCGTGTTGTCCCCAACAA
ATGGCAACTTGGGCAGACTTTTGAAGGCAAAAACTTGGCATAA






