IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015965572

Gene Model XP_015965572.1
Description: ADEXPA-15
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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Superfanilies PLNOOOSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 535 expansin A; Provisional 1-249 8.40e-137
SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-15

MDLIGLVLVINLAMFSSSVYGYGGGGWINAHATFY GGSDASGTMGGACGYGNLYS
QGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVNDRRWCLPGSIMVTATNFCPPNNALPN
NAGGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYRAGIIPVSYRRVPCRRRGGIRFTVNGHSYFNL
VLVTNVGGAGDVHGVAIKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNNFLNGQSLSFKVTTSD
GRSVVSYNVAPAGWSFGQTYSGAQFH

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-15

AATTTGTGACTGTGGTCCCTGTAGCCACCCCCTTACAACCCAAAAAGGTCTATAA
ATTAAGTCGCACTTCCCTTCATTATGCTTCACTCAACTACTCATCAACAACACATT
TGCCTCTCATTTGTGTCTACTTTCCAATAACCAAAGTTGTCAACAAGAAAAGAAA
TGGATCTGATTGGTTTGGTCTTGGTCATCAACCTCGCAATGTTCTCCTCCTCCGTG
TACGGCTATGGCGGAGGAGGGTGGATTAACGCACATGCTACCTTCTATGGTGGGA
GTGATGCTTCAGGAACAATGGGTGGGGCGTGTGGGTATGGGAACCTGTATAGTCA
AGGGTATGGAACAAACACAGCAGCTTTGAGCACTGCACTGTTCAACAATGGTTTG
AGCTGTGGTTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAATGACCGTAGGTGGTGCCTAC
CTGGCTCAATAATGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCTTACCC
AATAACGCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCTTGCACCACTTTGATCTTGCTCAGC
CTGTTTTCTTGCGCATTGCGCAATACAGAGCTGGAATTATCCCTGTTTCTTACAGA
AGAGTACCCTGCAGGAGAAGGGGAGGAATAAGGTTCACAGTCAATGGCCACTCA
TACTTCAACCTAGTCTTGGTGACAAACGTTGGCGGCGCCGGCGACGTTCATGGCG
TGGCCATCAAGGGTTCAAGAACTGGGTGGATGCCAATGTCAAGAAACTGGGGAC
AGAATTGGCAGAGCAACAACTTCCTCAACGGCCAAAGTCTCTCCTTCAAAGTCAC
CACTAGTGATGGCCGTAGTGTGGTCTCTTACAATGTTGCCCCAGCTGGATGGTCA
TTTGGCCAAACCTATTCTGGAGCCCAATTCCATTAAGATCTCTTCGATTCGCGATA
TCTGTCACTTCGAAATTTTCGGTACGCCAAAAATATTTATATCTATGTACCAAAAA
AAAAAAAATCGAAGTGGTAGTTATTAAGAATTGATGGTGGTATGCTATAGTTTCT
TAAATTTAAATGTCCGTAGTAGTATATGACTTAATAGTATACTAGGATATTAGAT
AGTATGTTACTTGGTTATAGGGACAATTAATTAAGGGATAATTAAGCTATTTGCA
TTATTGGAGGGGGTTAGAAAATGGGAAGGGCTTATTTTAACTTAGCTCTTCATCA
[TTTCATTTGATTTGCGTTAAAGTAGGGAAATTCCTAATTAAGTGTTAGGAGCTTC




CTTGATGATTGGGGGTGTTTTATATTTTATAGTGCTGCTAAAAGGAAAGCTAGCA
GAATTAAAGTGGTTCATTGGTAAATTGGAAGAGGTGGACTATCTTAATTTCCACC
CGCCATTGGTATTGGATCAGTGTTTTTTGCCCCTTCCACTGGTGGGGTGTTTAGTT
ACTTATCAGAAGCATTGTTTGCTTACTATAATCCATTGTAATCAGCCC

Nucleotide
>AdJEXPA-15

ATTAATTATCCAATCAAATAAAAAATTCTAAAAAAAGAGAGTATCTAAAAAAAG
AACACAGAGAAAGAAGAACTCCGATGTAGAGAAGAAGTTAAAATTAAGAAAAA
TAAGAAGAGATAATAGTAGAATAATAAAAAATATCTAAGGATAGAAAGGGAAA
AAATTTTGATTAAAAAATTCGTGTCCATCTTTTTAAATCCCGTGTCTATCATTGTC
CTTCGTAAAAGAGTGGACACAAAAATATAAAATAGTGTCCTGGAGACAATGTGTT
CCGTGTCCATGTCTCTACCTCCAAACACGTTTTAAACTTTCGGTGTCCATGTCTCT
GTGTCCTGTCTCCGAAAACAAACGCTAGCTAACTGAACAAAAGAAAGTGGTAGA
TAGAATTTTTTTTATTCTAAAAGTGTGGAAAATAATAACCGACTTATACACCTATA
CCTATAGTATGCCCTTGCGGTTTTTGGTCCCAACAGTTATAAAAGCGTTAGTTAAA
GTTAGTGAATTTGTGACTGTGGTCCCTGTAGCCACCCCCTTACAACCCAAAAAGG
TCTATAAATTAAGTCGCACTTCCCTTCATTATGCTTCACTCAACTACTCATCAACA
ACACATTTGCCTCTCATTTGTGTCTACTTTCCAATAACCAAAGTAATTGCTTCTTC
CAAATATTGCTTCTTCATGTGGACTTCTAAAGTGCACATTTTTCCTAGCACAAATA
ATGTTGCCAAAAGTAAAATGACTAAATTCTTTTTGTTTTAATTTTCTTGCTCAGGT
TGTCAACAAGAAAAGAAATGGATCTGATTGGTTTGGTCTTGGTCATCAACCTCGC
AATGTTCTCCTCCTCCGTGTACGGCTATGGCGGAGGAGGGTGGATTAACGCACAT
GCTACCTTCTATGGTGGGAGTGATGCTTCAGGAACAATGGGTACGTTTGATGCAG
AACCAGCATAAACAACTTTACTCATAATTCATTAATAACGAGTTAAAAATGTGTT
TAAAGAAGCTTTCGTTAGTTTTCGACAACGTATATATATTCTATTATAATTAAGTA
CAGGAAAAAATAATAATTCTATCCAAATTTCCTATTTTCATAATACCATTCTTTTT
TTTTTTTTGATAAATTCATAAAAGATACCATTTAAAAAAAATCATGTGAAAATAA
ACATTATAAAAAATGAGAGTGACATTATCATTTTTCTAAGTACAGAATGAGTAGA
TAGAATGTAGTTATTTTATTACTAGTTTTGCATTAAATTGTGTGGAGTAGATAGTT
GAAGCTTCTTTCTCTAGAGCAAAACCCATTTGAGAAATGAATAATTTCTTTCAAAT
TACTATTTTTCAGGTGGGGCGTGTGGGTATGGGAACCTGTATAGTCAAGGGTATG
GAACAAACACAGCAGCTTTGAGCACTGCACTGTTCAACAATGGTTTGAGCTGTGG
TTCATGCTATGAGATAAGGTGTGTGAATGACCGTAGGTGGTGCCTACCTGGCTCA
ATAATGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCTTACCCAATAACG
CAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCTTGCACCACTTTGATCTTGCTCAGCCTGTTTTC
TTGCGCATTGCGCAATACAGAGCTGGAATTATCCCTGTTTCTTACAGAAGGTAAC
CTTTAATTTTCTTTTTGTTTTCTTCATGTCTTAATTTGAATATTAGGTTATGTTTAAT
TGGGGGATAAAAGTTTTCGTAAATAATTTTATTTATAAGTTTAGATATATTCATGG
TAACTTTTATTCTATTTTTATCTCTCACTATACATACTTTTAATATGGCTCTATTAT
ATGTTAAAATTTAAAACTCCTTCAAGAAAAAAAATCATATTTTTTCTGTAATTTTT
TTTAAAACAAATAACATGTTAAAAAAATAAAGAAAAAGAAAAGAAAAGCCAATG
ACAAATATCTTCCCATGTGTAATTTTCACCATCAATGTATTCTATGTTAGCATTAG
TTAAAAAAGGACCGGTTACCTCTCACTTATAACTAGTGAAAGTGATTTTTTTTATA
ATAATATGTTTTTTTTTCTATTTTCTTTTGTTTAAATGCTAAAAGAGGGAAATTACT
AATTGCTTGTCTATTTTGGCAAAGATAAATCTATAGCCAAATTTACTCTACGGTCA




AATATGATGCGAGCGAATTTTCTTCCGTGTTTAAAAATTGATTTTCTTTGATGTAT
CACTATGTCGTCTTTATAGTTTTTTTAAGTTGGAGTGGGGAAAAACTAGTAACATG
TGTGTCACAATTTTTTTCTTCCTTTTTTGGTTCGGACAGAGTACCCTGCAGGAGAA
GGGGAGGAATAAGGTTCACAGTCAATGGCCACTCATACTTCAACCTAGTCTTGGT
GACAAACGTTGGCGGCGCCGGCGACGTTCATGGCGTGGCCATCAAGGGTTCAAG
AACTGGGTGGATGCCAATGTCAAGAAACTGGGGACAGAATTGGCAGAGCAACAA
CTTCCTCAACGGCCAAAGTCTCTCCTTCAAAGTCACCACTAGTGATGGCCGTAGT
GTGGTCTCTTACAATGTTGCCCCAGCTGGATGGTCATTTGGCCAAACCTATTCTGG
AGCCCAATTCCATTAAGATCTCTTCGATTCGCGATATCTGTCACTTCGAAATTTTC
GGTACGCCAAAAATATTTATATCTATGTACCAAAAAAAAAAAAATCGAAGTGGT
AGTTATTAAGAATTGATGGTGGTATGCTATAGTTTCTTAAATTTAAATGTCCGTAG
TAGTATATGACTTAATAGTATACTAGGATATTAGATAGTATGTTACTTGGTTATAG
GGACAATTAATTAAGGGATAATTAAGCTATTTGCATTATTGGAGGGGGTTAGAAA
ATGGGAAGGGCTTATTTTAACTTAGCTCTTCATCATTTTCATTTGATTTGCGTTAA
AGTAGGGAAATTCCTAATTAAGTGTTAGGAGCTTCCTTGATGATTGGGGGTGTTT
TATATTTTATAGTGCTGCTAAAAGGAAAGCTAGCAGAATTAAAGTGGTTCATTGG
TAAATTGGAAGAGGTGGACTATCTTAATTTCCACCCGCCATTGGTATTGGATCAG
TGTTTTTTGCCCCTTCCACTGGTGGGGTGTTTAGTTACTTATCAGAAGCATTGTTT
GCTTACTATAATCCATTGTAATCAGCCCTTATTAGCTGAGTATGTCTTTTTGCTGT
ATTAGAGACTCAAAGTGTAAATGTTTCTATTTCTGCATGTAATGGAAAGTTGAAG
TAATTTACTAGTAACACCTCTTGTTTTGTTTTGTCTTATTTTAATTTTTGTTATTTTA
TTTAGAAAAGTAATAGAAAGTATATTTAACAAATATTTTATTGACAAAGTAATTT
TATTAAGTTATTTATCCAAACATTATAATAAGAGTAAACGGTTAAATTGGTTCTTA
GAAGGTCATGCGATTTTCAAATCGATTTCCAAAAGATTTTTTTAATTAAATCCATT
CTTAGAAGATTTGAAATTAGTCACGTTAGTTTTTCTATCACTTTTTTTACTAACATT
GTTAATGAAAATTGACTTGATTGTGAAGGTTCTCACCTGTATTGAAAATGGGGTT
TAAATCAATTCAACCACTTTTAGACTATTTAAAACTGACACGAACACGAAATACG
ACACGATATGGGACATGCTGACACA






