
IDENTIFICATION 

Species: Ricinus communis 

Locus: 30171.m000416 

Gene Model: 30171.m000416 

Description: RcEXPA-17 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01087  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1
https://www.genome.jp/entry/T01087


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>RcEXPA-17 

MSPLHRFHSLPLLFFFFFFSSPVTSHTPTTTPTTPPPSTSLPEWRSAHAMYYAASDPRDS

VGGACGYGDLKQAGYGLATVGLSEAMFERGQICGACFELRCVEDLRWCIPGTSVIVT

VTNFCAPNYGFPSDGGGHCNPPNLHFVLPIESYEKIAIWKAGNMPVQYRRIKCRKEG

GIRFTVSGSTIFISVLISNVAGAGDVVAVKIKGSRTGWLPMGRNWGQNWHINADLKN

QPLSFEVTSSDGLTVTSYNVAPKDWNFGQTFEGKQFMT 

CDS (coding sequence) 

>RcEXPA-17 

ATGTCACCTCTACACCGCTTTCACTCACTGCCACTTCTCTTCTTCTTTTTCTTCTTCT

CTTCACCAGTAACTTCCCACACCCCCACCACCACACCGACAACACCGCCGCCATC

CACATCCCTCCCGGAATGGCGATCTGCACACGCCATGTACTACGCAGCATCGGAC

CCACGAGACTCAGTAGGGGGCGCGTGCGGATACGGAGACCTAAAACAAGCAGGA

TATGGACTGGCAACAGTAGGACTCAGTGAAGCAATGTTCGAAAGAGGTCAGATC

TGTGGGGCATGTTTCGAGTTGCGGTGTGTTGAAGATTTACGGTGGTGCATACCTG

GGACGTCTGTTATTGTTACTGTTACTAACTTTTGTGCTCCTAATTATGGCTTTCCTT

CTGATGGTGGCGGCCATTGTAATCCTCCTAATCTTCATTTCGTCTTGCCTATTGAA

TCTTATGAAAAGATCGCTATTTGGAAAGCTGGTAATATGCCTGTTCAGTATCGCA

GGATCAAATGCAGAAAGGAAGGAGGAATCCGTTTCACTGTCTCCGGATCTACTAT

CTTCATTTCAGTGCTGATCAGCAATGTTGCAGGTGCTGGAGATGTAGTTGCAGTG

AAGATTAAGGGTTCAAGAACAGGTTGGCTTCCAATGGGTAGAAATTGGGGCCAG

AATTGGCATATTAATGCTGATTTAAAGAATCAACCACTCTCATTTGAGGTCACTA

GTAGTGATGGGCTCACAGTTACCTCTTACAATGTTGCTCCCAAGGATTGGAACTTT

GGGCAGACTTTTGAAGGAAAGCAATTTATGACTTAG 

Nucleotide 

>RcEXPA-17 

CTTCGTTTACCCGACAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAAGAGAAAACCAAAACGTCA

CCGCTCCAAATATCCTCTCTCTCTCTCTCTCGTAAAGCACATATTCTCTAGTATAC

AGAAATGTCACCTCTACACCGCTTTCACTCACTGCCACTTCTCTTCTTCTTTTTCTT

CTTCTCTTCACCAGTAACTTCCCACACCCCCACCACCACACCGACAACACCGCCG

CCATCCACATCCCTCCCGGAATGGCGATCTGCACACGCCATGTACTACGCAGCAT

CGGACCCACGAGACTCAGTAGGGGGCGCGTGCGGATACGGAGACCTAAAACAAG

CAGGATATGGACTGGCAACAGTAGGACTCAGTGAAGCAATGTTCGAAAGAGGTC



AGATCTGTGGGGCATGTTTCGAGTTGCGGTGTGTTGAAGATTTACGGTGGTGCAT

ACCTGGGACGTCTGTTATTGTTACTGTTACTAACTTTTGTGCTCCTAATTATGGCTT

TCCTTCTGATGGTGGCGGCCATTGTAATCCTCCTAATCTTCATTTCGTCTTGCCTAT

TGAATCTTATGAAAAGATCGCTATTTGGAAAGCTGGTAATATGCCTGTTCAGTAT

CGCAGGTATTTATCCCTTTTCTTAATTCTTACTTCTTTTTTTATGCCAAAATATTTG

CAAAACATTTAATTTTTTTTTACCTGTTACACTTGAGCACGAAGCCTATACGGAAG

TGACACACATTTATCAGTATTAAATGACTGATAAGTGCCTATTCGAGGCTCTGGT

GTAAATTTCTCTGCCAAGAGCCATTCTCTTGACTTTGTCTGTCTCTATCGACCGTG

GGATTGAATGAGGGAATTGGGTCCAACAGTGCACTCAGAATAGACGAGTCTTTCT

TAATTACTACCACAGATAATTTCATTCGGTTTTCAAATAAAGAGATGAAAGGGTA

ATTAAGAAATGGTTTTTTTTTTTTTTATTATTTGTTTGATGAAGGAAGAGTTAAAG

TAAGACAAGATAATAGAAAGTGGGAGACAACCCATAAGGCAGTCCCAGTCTCTG

CATCAAAAGAAGTAAAAGTTTTGAATTTCATTATATTCTATTACTATGCATGATAA

AGACAATTTGGTTTTGGTTAAGACACATCTCTTTATGAAGTCCAAAAGAATACAA

TTGTTGCCTGGCATTTGCTTTCTTCTATTGAAAAGTGTTTTGTGCTATTCTCTTTAT

TTGTTTTCCCTAGAAGAGACATCAGTAATGATCAAGATCATTCAATCATGTAATTT

ATGGGGAATTCTGTAGTAATTTTCTTTCTTACAGAATAAAATCTTCTTTGTTAATT

GCCACTGTTAATCGATGAAGTGCAATCCCATCATGTGGTGGTAGAAATAAAGTGA

AAGTTAAAGTGTGAAAAAGCACAATGATCATAGAGGGGACCATATTTAAAATAT

TTTGATTTTTATTCTAATATTGTGATTTGAATGGTGTTCATTATGAATTAAACCTTG

ATGTAGTACCTAGATGTGAAAGATTTTTTTTTCTGCTTGTGAAATGTATCAAGATT

TAGTTTATGCATGTTAAAATACCTATAGTTCTCAATTATTGATGTCTAATGAATCT

TAAGTGGTCCAACTCATATCACCATCCACATCATACTTATTAGTATGTCTTTGTCG

ATGAAAGTTAACTTAGGAGCAAAAAAGGAGCCTAGGATCTAATTTCTCAGTTTAG

CTAAGTCATGTGAGTAACAGCCAACTGGAGTTAGATGCAATTCATGCAGATTTCT

GACACCGAAATTTTTGATTTGCGAATGTCCTTTTCACTGTCCAGTTCCTGAATTTA

CACCCTCGTCACCTCAGAGGGCATATTAGTTTAACTTGTTCCGCACCAATGTCTCT

GTCAAGCATTATATGAGGAACTACTGGTCCTTAAATGACTGTTGTTCATAACAAA

ATGGTTATGTCATCCCTTAGTTTTGATTTGTAATTCCCATTTGAACAATTAGGAAA

ACTTATGGATTTCTACGAGTATGCATATGCAAGGGTATATCTACCTGTGAAGAGA

GTGTAGGGGAGAGGTCTTTTCTTAGTTATCCTTTTTCAGTCTATGTGCCTTATTGA

TTTTAATGCGGGTTCTATTAGCTTGTTATACATGAAGCATTGGAACTACTCTCATT

CTATTAAATGTGAATCTGTCTTAACAGGATCAAATGCAGAAAGGAAGGAGGAAT

CCGTTTCACTGTCTCCGGATCTACTATCTTCATTTCAGTGCTGATCAGCAATGTTG

CAGGTGCTGGAGATGTAGTTGCAGTGAAGATTAAGGGTTCAAGAACAGGTTGGC

TTCCAATGGGTAGAAATTGGGGCCAGAATTGGCATATTAATGCTGATTTAAAGAA

TCAACCACTCTCATTTGAGGTCACTAGTAGTGATGGGCTCACAGTTACCTCTTACA

ATGTTGCTCCCAAGGATTGGAACTTTGGGCAGACTTTTGAAGGAAAGCAATTTAT

GACTTAGTGTAGGGACATGGAGGCAAATCATATAGACAAAGACCATTCTTTCTTT

TTGCATCCACCTTATTTATTCTGCTTTCCAGTCAGGTGGAAGTAGTAGCGTATGGA

GTGAAGGGTTTCCTGGTTTGATGGAATGTGTATGTATTGATGGATTGGAGAGATA

AAAATATAAGATTGCAAAAAAGCCAGACAAAAGAAAAAGTTTGAAGAGACCACT

TTATTGTAAGAGAACACAATACAATGTTGTAAGAGAACCCTAATTGTCAAAT 

 


