IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.09G031100

Gene Model: Podel.09G031100.1.p
Description: PAEXPA-15

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDOOS0 super family 131535 expansin A; Provisional 33-260 8.07e-121
SEQUENCES

Peptide

>PdEXPA-15

MAMSSLLCFTTSLLIMMSLMWKGEARIPGVYSGGAWQTAHATFYGGADASGTMGG
ACGYGNLYSQGYGVSTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCADDPQWCHSGSPSILITATN
FCPPNYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYHAGIVPVAYRRVPCRKRGGIR
FTINGFRYFNLVLISNVAGAGDIVQVSVKGSKTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQ
SLSFRVRASDRRSSTSWNIVPAHWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>PdEXPA-15

ATGGCAATGAGTAGTTTGCTTTGCTTTACAACTAGTCTACTGATAATGATGTCATT
GATGTGGAAGGGTGAAGCTAGAATCCCCGGTGTTTACAGTGGGGGTGCTTGGCA
AACTGCTCATGCTACCTTCTATGGTGGTGCCGACGCCTCTGGCACCATGGGAGGA
GCTTGTGGATATGGAAATCTATACAGCCAAGGGTATGGAGTGAGCACTGCAGCTC
TAAGCACTGCGCTGTTCAACAACGGGTTAAGTTGCGGTGCTTGCTTTGAAATAAA
GTGCGCAGATGACCCACAATGGTGCCACTCAGGCAGTCCATCTATTTTAATTACC
GCAACCAACTTTTGCCCACCAAATTATGCACTTCCTAGTGACAATGGAGGCTGGT
GCAACCCTCCTCGCCCCCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCTTAAGATCGCA
GAGTATCATGCCGGTATCGTCCCTGTTGCCTACCGCCGGGTGCCGTGCCGGAAGA
GAGGAGGCATAAGGTTCACAATAAACGGGTTCCGTTACTTCAACTTGGTATTGAT
CAGCAACGTGGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCAGGTGAGCGTGAAAGGTTCGAA
GACTGGTTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAGAACTGGCAGTCAAACGC
CGTTCTGGTTGGTCAGTCACTCTCTTTCAGGGTCAGGGCCAGTGACAGACGCTCTT
CCACTTCATGGAACATTGTCCCTGCCCACTGGCAGTTTGGTCAGACTTTCACCGGC
AAGAATTTCAGGGTCTAA

Nucleotide
>PdEXPA-15

TTGTTGGAAAATTCCAAGTGGTGCCCTTATAGCCTGCCTTGCCTCCTCTTTAAGTA
GTGAAGCTCCCATGCCCTGAGCCCTTCACACCATCCCATTATCCCTCTCCCTCTGT
CTCCGCTTTTTCTCTCTCTTTCTGACTAAAGTAGAAGGGTGTTTCTGTAGTAGTGA
AGAGGGAAAATGGCAATGAGTAGTTTGCTTTGCTTTACAACTAGTCTACTGATAA
TGATGTCATTGATGTGGAAGGGTGAAGCTAGAATCCCCGGTGTTTACAGTGGGGG




TGCTTGGCAAACTGCTCATGCTACCTTCTATGGTGGTGCCGACGCCTCTGGCACCA
TGGGTATGTATCATCTATCTTACTACCCACATTAATTAAACCTGATCAATTGAGCT
AGGTCTTAATCTCGATTAATTAGCTTTTAACAGTTTGTTTGGGACTTGAAATCTCA
TAATGTGGGATGCATCGGTCTGAAAATGAAGCTGCTACGTGCACGTACAATTTTA
GCTACCAGTAGATGCTAATAAGAGTAATTAATCTGTATTTGTGCGCAGGAGGAGC
TTGTGGATATGGAAATCTATACAGCCAAGGGTATGGAGTGAGCACTGCAGCTCTA
AGCACTGCGCTGTTCAACAACGGGTTAAGTTGCGGTGCTTGCTTTGAAATAAAGT
GCGCAGATGACCCACAATGGTGCCACTCAGGCAGTCCATCTATTTTAATTACCGC
AACCAACTTTTGCCCACCAAATTATGCACTTCCTAGTGACAATGGAGGCTGGTGC
AACCCTCCTCGCCCCCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCTTAAGATCGCAGA
GTATCATGCCGGTATCGTCCCTGTTGCCTACCGCCGGTCAGTGACTTTTTAAACTC
TGTTTTTCTCTGTTCTTGCCCTGTTTACATATGGCTCTAGATTCGAACTCTTTCAGT
TAACACTCGGGAAACAACACTACCACTTTTTTTCTAACTTTACACTACATAGAGTT
TTGGTTTTTTATTTCGATAAACATCCGAATTTGGATACATTGGACTCTGTAAATAT
ACACACTAATTTTACCACTCATTTTAGTCGTCATCCCCTTTGCAACATCATTTCTTC
TCCATGGATACACAGTACTCATTCTAGCAAGAAAAACTTCCATGCCAAGATGTAA
TCTGGCCCAATAAACCCTAATGGTTCTACAGCAATAAAAATTTATTCGAACGGAA
CCCAACCTTTTTTGGTGGGACGTTATCGCTTTTTCCAACAAAGTTCCTATCTTTAA
AGTCTTTATTGTGATCGAAACAGGATAGGCTCAGGCTGGTGGTATAATCACACAA
ATCCTGTTGGGTTTGTTAGACCTCAACAACTTGTGCTGTGTCTTTTTGCTTATTTTA
GCCATGGGACAGTTTATGGTCACTTTCTGCGGTTTGTCTTGACTCTCTCACTGCCC
ATCTTTAATGCTAAAAGTACCAATCCACCCTTGCCCATCACAGTTTGTGTTTACTT
GCTAAAATCACGCCCCGGGATATATGCTTAGGCTTGAACTTTTTTATAATTTAATG
TTTTTATTTATTGGAATTACGAAAATGTCCCGACGGTGCTGATGTCGTGCAATGCA
GGGTGCCGTGCCGGAAGAGAGGAGGCATAAGGTTCACAATAAACGGGTTCCGTT
ACTTCAACTTGGTATTGATCAGCAACGTGGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCAGGT
GAGCGTGAAAGGTTCGAAGACTGGTTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCA
GAACTGGCAGTCAAACGCCGTTCTGGTTGGTCAGTCACTCTCTTTCAGGGTCAGG
GCCAGTGACAGACGCTCTTCCACTTCATGGAACATTGTCCCTGCCCACTGGCAGT
TTGGTCAGACTTTCACCGGCAAGAATTTCAGGGTCTAATTCTTTCTTACTTTTTATT
TAACTACCACCGTCTATCTCCACTGTCAGGAACCTAAAAATTCAAGTTTCCCGCC
ATAATTTCTTATTTCCGTTTTTACCCTTCTCGGCTCTTTTTTTTCCCGGTGGGTTGTT
GTTGGGGATGTGAAAGTAAAAGGTGAGGCTATAATTAGTAGGGACTTGAAAAAT
GGAAGGTGAAAATTGGGGGACTGTTTGTTTTTCTTTTTTTTTTTTACTCTCTGAATG
GCGTGTTTCTCGACTTTCAAGATGTGGTGAGGCGGAGGCGGAGGCGGCTGCGCAA
ACGATGGTTAGCCCGCTGGTACTAATACTATATATATACGTATAGTGATGTATGA
TGATGGTATACGTTTTGAGAAGTGTATTGTAGTAATTTATAGTAGTTGATCAATTG
CAAGGATATTTGGTTTGTTTTTCCATGTCAACCGTTCCTCTGTTCCTTGGTTTTTTT
[TTTTTTTTTTTTCTCTTG






