
IDENTIFICATION 

Species: Manihot esculenta  

Locus: Manes.10G063600 

Gene Model: Manes.10G063600.1 

Description: MsEXPA-29 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05761  

EXTERNAL RESOURCES 

https://cassavagenome.org/  

https://cassavabase.org/  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MsEXPA-29 

MRVVQILRLPCSWLSFQKKEMSPAPPLNLIHSLLLLLFFFSFSLLATSHTSSSSSSPSLHS

TSLSDWQPAHATYYAASDPRDTVGGACGYGDLGKAGYGKATVGLSEALFERGQICG

ACFELRCVEDLRWCIPGTSVIVTVTNFCAPNYGFTSDGGGHCNPPNKHFVLPIESYEKI

AIWKAGNMPIQYRRIKCRKDGGIRFTISGSSIFISVMISNVAGAGDITAMKIKGSRTGW

LQMGRNWGQNWHINADLKNQPLSFEVTNSDGITITSYNVAPKGWSFGQSFEGKQFE

T* 

CDS (coding sequence) 

>MsEXPA-29 

ATGAGGGTAGTTCAAATTTTGCGGTTGCCATGTTCATGGTTATCATTTCAGAAGA

AAGAAATGTCACCAGCACCTCCTCTTAACCTCATTCACTCTCTCTTGCTTCTTTTAT

TCTTCTTCTCATTTTCATTATTAGCCACTTCCCACACCTCCTCCTCCTCCTCCTCTC

CTTCACTCCACTCGACCTCCCTCTCTGATTGGCAACCTGCACATGCCACATACTAT

GCTGCTTCTGACCCCCGTGACACTGTTGGTGGAGCCTGTGGTTATGGAGATTTAG

GGAAAGCAGGGTATGGCAAGGCCACGGTGGGGCTTAGTGAGGCTTTGTTTGAGC

GGGGCCAGATCTGTGGTGCATGCTTTGAGTTGCGATGTGTGGAGGACTTGCGGTG

GTGCATCCCTGGCACTTCTGTCATTGTGACGGTTACTAATTTCTGTGCTCCCAATT

ATGGATTCACTTCTGATGGTGGAGGCCACTGTAACCCGCCAAACAAACATTTTGT

GCTTCCCATTGAGTCCTATGAGAAGATTGCCATATGGAAGGCTGGTAACATGCCT

ATACAGTACCGGAGAATCAAATGCAGAAAGGATGGAGGAATTCGCTTTACTATCT

CGGGATCCAGCATCTTCATTTCGGTGATGATCAGCAATGTTGCAGGTGCAGGTGA

TATAACCGCAATGAAGATTAAAGGTTCAAGAACAGGTTGGCTTCAAATGGGTAG

AAACTGGGGACAGAACTGGCATATAAATGCTGATTTAAAGAATCAACCTCTTTCA

TTTGAGGTGACTAATAGTGATGGAATCACAATTACCTCTTACAATGTGGCTCCCA

AGGGTTGGAGCTTTGGGCAGAGTTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTAG 

Nucleotide 

>MsEXPA-29 

TTTTGAAAAACTGTACTTCACTGCTTTTCTGATGCTCTTCTTCTTCATTTTTCTATT

CTTAAATACTCGTCCTGTTATATGCAGCCATCGTCTTCACGGATTCTGAAGTTCAA

ATTGCAAGATCCCATCATTATCAGTTTTGATCTCTTAGAAATCATTACTTTATTTTT

TAAACCGTCTTTTTCCCAAATTATTAAGGTTGAGATTTTTTTTTTTCCTGATGCTGT

TCTGAGCCTGGATATTTCATGCTTGAGAGTAGCATCTCCTCATTTCAGTTCAAATA



TCTGCATTTTTGGGTCTGTACACAGTACATCAGCTTAATTGAAATCTACTAGCTTT

AAACTTGGGTGTTGTTTTCAAGCTAATTGTCAAATACTTATGGATTTGGGACTGTT

AAATAACATCTTTTGCTGTTAAAATGCCAGTTGTTTGTGTGCTATGTTTAATGCTG

TTGCAATTTCCTGACACTTGCTCTATTAGTGTTGGCTAATTTCTTTATAGCTTTGGA

CTTTGGTTACTGCTGCTTTGAAAGAACCTGGAAATTTCGTTTACTGTCTCTAAATC

TATTGCTCCAGGAAACAAAAAAGGAAAAAAAAGGGTGTTTGAACTACTGTACTA

AGATTAGCCTACTGTCCATGAAGTCTTATGCTTATTTCAGATAAGCAGTACATTCT

TTATCCTCCTTTTTTGTTATTCTTTTGGGATTGGTTAAAGTTTTCTGTCTTCTTCTTA

TTATTGGTTATTATTACTATTTTTATTATTGAGATTCCACGGATCTTAAGCTTGATA

TATCTTTTTTATTCTTTTAGAAAAAAAAATATACGTGACATTCCACTGATTTTAAG

CACCCTGAATTTTCAGAATTCTGTAATTTTAAGTTTTGGTGATCTAAAGAAATTTT

TGGATTTTTGAAATTTCTCTGGAATTTTCTAGAAATTGCTAATGCTAATTTCCATA

TTTTACAATTATTTATGGCTCATGAAAAAATTAGGAAAGTTGGTGTTTTCCATATT

TGTGAGAGAACTTGCTCTAAGTTTGATTTGATGCTTCATCTTACAGGATCGGTTGT

TGCTGTTGAATTTATTGCAGTAGAGTCAAATTCTTTGTCGCATATTCTTCTTAGTTT

GCATTTATTTATGTGTTTCCTATAATTTCTTGGCTGTTTGTAGTTATATTTCTGGGT

TGTGATTCTATAAATTTCTTGTAATTTGTTACTTGAGAAGGTTTCTACTTTCTATAT

CATGAGTTTGAATATGTCTTTTTGCTTTATTTCTGAATTTCTATAGTTTTGAAATTT

TAAACTTTCTAAATTTCCTATTAGTTTATATACTTTGTTATATCATGAGTTTGAATA

TCCTCTGTATGTGAAAATGAGTAATGTTTCCTGCATATAATTACAGTTGCAAATGA

AAATATTTTGCATTTTCACATGAGGTTCTCTCTATTATTAATCATATTATTAGAAG

TTCTCTTCTACAAATGAATTATTACTGTAAAATGAAATAATAATAATAATAGTAC

AGTTGGGGGAGAAGAACTGTATTTGTGTGTATGCCCTTTTATTTTTCTTTGAATTA

TGGTGGAGGATTCCTTGCTCTTGTTGCTGTATATTTTCTTTTTTTAATCTTAGGTTC

CTTTCTTGATTGATAATTGGTTAATTTTAATTTGTGTTTAGGTTGTCAACCTCGATA

ACGTTGAAGGAGTGAAGTTGTGGAGGTGTGCTTCTGGAGTTTTTGGATTTTCTTAA

CAGTTTTTTCTTAAAAAAATTTCTGGCTATAATAATATTCTGAATATTTAGCAAAA

ATTTAAAAAATATTTAGGAGGATTGAGGTATTATGCAGATGATAGTAGAGATATG

AGGGTAGTTCAAATTTTGCGGTTGCCATGTTCATGGTTATCATTTCAGAAGAAAG

AAATGTCACCAGCACCTCCTCTTAACCTCATTCACTCTCTCTTGCTTCTTTTATTCT

TCTTCTCATTTTCATTATTAGCCACTTCCCACACCTCCTCCTCCTCCTCCTCTCCTT

CACTCCACTCGACCTCCCTCTCTGATTGGCAACCTGCACATGCCACATACTATGCT

GCTTCTGACCCCCGTGACACTGTTGGTGGAGCCTGTGGTTATGGAGATTTAGGGA

AAGCAGGGTATGGCAAGGCCACGGTGGGGCTTAGTGAGGCTTTGTTTGAGCGGG

GCCAGATCTGTGGTGCATGCTTTGAGTTGCGATGTGTGGAGGACTTGCGGTGGTG

CATCCCTGGCACTTCTGTCATTGTGACGGTTACTAATTTCTGTGCTCCCAATTATG

GATTCACTTCTGATGGTGGAGGCCACTGTAACCCGCCAAACAAACATTTTGTGCT

TCCCATTGAGTCCTATGAGAAGATTGCCATATGGAAGGCTGGTAACATGCCTATA

CAGTACCGGAGGTACATATGCACCTCCTTTAATTTCATTTTCTCTTTGATGTTCATT

TTCTTTGATGTTCTTTTCCTTTCGTGTGAGAATGTATGCATGAATGTATATATTGTC

TCGTGCTTTGCTTCATATATTTTCATGGTAGCATATGCAAGTTTCCCTGCAAACTT

ATGCCATTCACACACCTGCTTGTTGTTCCCCAGAACTAATTGTTAGGCTTTGAAGT

CCATAATTTGTCTTCCCTAAATTGGACTTTTATGGACACATGGTGCACATGTGCGG

ATCAGATGGATGGATCTCATTTTGCATAATGTTCATTTTATAGTAGTGATGGTGCA

TGTAGACTGAGTATTAGAAATACACTCCTACTTATGCTTATGGTAAAATATGTAA

ACTCATTAAACAGAGTTATGTGAGTGATTGTGCATTAAAACTTGGCACAAGGGCA

AAATTTTCCTTAAGGGTAATATGCTTTTTACCTTTTTGCTTTTGGTTTATGATCTGA

TGAAAAAGAAAAGTAAATATTTATCAAACTAAATAAATAGTGGGAGATGGCCCA

CCAATCATTTATTAAAAGAAGTAAAAGTCTTCCTTTATTTGATGAAAAGGAAAAG

TAAATATATAGCATAAAATAAATAGATAGTGGGAGACAGCCGATCAATCATTTAT



TAAAAGGAGTAAAAGACTTTCATCATAATGCATTATGCATGATACAAATATTTTG

CTACTTTTATTTCTTGGGGAGAAAAAAAAAAGAGAAGTTTGCTTTTAAATGTCTCT

ATGTAATGGCTGAAGTTATTTAGCTTTCAATTAAGCTAAAGTGTCTTTATACTATT

TTCATTTCTAGGAGAGGGTTATGCTTCCTTTTAGTTGAAAGATTTTAATTTAAATT

GTAATATTTTCATCCCAGAGTCAAGCACGAGTAAGTGTGTCTACATGTACAGAAG

TTGCATAAACCTTCCCACACAATTTCTTCACATTAAAAGGTTTTTATTTCTTCATTT

TTATTTTTAAATCAACTCATGTTTGTTCAGGAAAAAGAAGAAAAGGAATAGAACT

GATGACCAATAGAGGAAAAAGCCAAAGCACATAGGAATAGGAACACCTTATTAT

GTCACACTCCATAAGCCTATGCGACTTTTGAAGGCATGGGAGTGTCAATAGGGGA

GGTTTTCTATGATTTGGAGCCTTGTTTCATAATACACCATATCTGTTAGACTCCCT

GCAATTCTCAACAATTTAGCATCATTTTGTTTTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAGAA

CTAGACAAAAGAACAGAATTTGGTATGAACAATAATTGAGTCCTTCGCTTTTCCA

GATTTAGGGGGTTACATGAATTTGAAGGCCATGGTTAACGCTGAAGCATGAATAC

CTGAGTCCTGATACTCCTGCTTTCTTTTGCCTCCGCCTTCACCTTTGACCGTAGTGA

TTGTTATATGATTCTTGCCAATTCTAGTCCTTGCTATTTCAGATCTCCTTGCTTAGG

AAATGAGCAAAGCAGTTTACAAACAATCTACTCTTGCATAAAAACAGCTTTAGTT

TCTTTGCATTATTTGTGTACAACTCATTAAAATTCTACTTTAGGACATGCTCATGT

CCTTTGCTGAGTTTGACCTATAATTTATATTTTGGCAACTTGTTGATGAATGGAGT

TCCCTAGGCGACATTTTCTGCTTAAAGCAGTCTGGAGACACTTCAATTGATCTAA

ATTTGTGGATTAGGAGCTTTACTTGAGAATTCCTATGGGTGTGCATGTGCGAGCA

CATGTGTGAGAGAATTTGGTTCTTACTGATGTGAATGCAAGGTCTAGTTTGCCTTG

GAAGCCTTGATCTGCTAAAGTGATTCGCTTTCGCTTAAATGTGAGTTTGTTGGACA

GAATCAAATGCAGAAAGGATGGAGGAATTCGCTTTACTATCTCGGGATCCAGCAT

CTTCATTTCGGTGATGATCAGCAATGTTGCAGGTGCAGGTGATATAACCGCAATG

AAGATTAAAGGTTCAAGAACAGGTTGGCTTCAAATGGGTAGAAACTGGGGACAG

AACTGGCATATAAATGCTGATTTAAAGAATCAACCTCTTTCATTTGAGGTGACTA

ATAGTGATGGAATCACAATTACCTCTTACAATGTGGCTCCCAAGGGTTGGAGCTT

TGGGCAGAGTTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGACTTAGTGTTAGCACCATCAACCC

AAATCATATATATAGATGAAGCCATTCTTTTCTTTTTTCTGTCATCTTTTTGAAAGC

ACTGTGATTGTTGTAATGTAAAACTAAACTTGAGCTACATGATTTTGATA 

 




