
IDENTIFICATION 

Species: Phaseolus vulgaris 

Locus: Phvul.011G063800 

Gene Model: Phvul.011G063800.1.p 

Description: PvEXPA-25 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1  
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/organism/636  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PvEXPA-25 

MAVPNIFLCIAFVISLTWMVEARIPGIYSGGAWESAHATFYGGSDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCANDRQWCHSGSPSIFITATNFCPPN

YALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKHGGIRFTVNG

FRYFNLVLVSNVAGAGDIVRIYVKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSFR

VTSSDSRTSTSWNIAPPHWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>PvEXPA-25 

ATGGCAGTGCCAAACATTTTTCTCTGCATTGCCTTCGTTATCTCCTTAACATGGAT

GGTTGAAGCACGAATTCCAGGGATTTACTCTGGCGGTGCATGGGAAAGTGCTCAC

GCTACCTTCTACGGAGGATCCGATGCTTCCGGCACCATGGGGGGAGCGTGTGGGT

ATGGGAACCTCTACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACACGGCGGCATTGAGCACAG

CGCTTTTCAACAATGGCCTTAGCTGCGGCGCGTGCTTTGAGATCAAGTGCGCAAA

CGACAGACAGTGGTGTCACTCCGGAAGCCCTTCCATCTTCATCACCGCAACAAAC

TTTTGCCCTCCCAACTACGCTCTTCCAAACGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCC

TCGTCCTCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCTTAAAATTGCCGAATACCGCG

CCGGAATTGTCCCTGTTGCCTTTCGCCGGGTGCCATGCAGAAAGCACGGAGGGAT

AAGGTTCACCGTCAACGGATTCCGTTACTTCAACCTGGTGCTCGTTAGCAACGTG

GCGGGTGCGGGGGATATCGTGCGCATCTACGTGAAGGGGTCTCGAACCGGGTGG

ATGCCAATGAGCCGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAGTCAAACGCGGTTTTGGTG

GGTCAGGCGCTGTCGTTTCGCGTGACGAGCAGCGACAGCCGCACCTCCACCTCGT

GGAACATCGCTCCACCGCATTGGCAGTTCGGTCAAACTTTCACCGGCAAAAATTT

CCGAGTCTGA 

Nucleotide 

>PvEXPA-25 

AATTAATTTAATAATGATAGAAAAAGTTAACAAAATTCCAAAAACTGCCCCTGCA

CTGGAACATGTTCCATGTCACTACCCAGTGCCGCTCTGCTCCTTAAGTACTCCCCT

CTCTCCCGGACCAATCGCCTCTCATAACTATTTTCAACTTACAGGGAAAAAAAAG

AAGAAAAATGGCAGTGCCAAACATTTTTCTCTGCATTGCCTTCGTTATCTCCTTAA

CATGGATGGTTGAAGCACGAATTCCAGGGATTTACTCTGGCGGTGCATGGGAAAG



TGCTCACGCTACCTTCTACGGAGGATCCGATGCTTCCGGCACCATGGGTTAGTAA

CTAACTCGACACAAACCTAGTACTTTGAAAATGTAACAACATAGCTTAATGTTCC

TAACCAACAGCATTTTCTTTTCCACGTTGTACTTTGTTTAGGGGGAGCGTGTGGGT

ATGGGAACCTCTACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACACGGCGGCATTGAGCACAG

CGCTTTTCAACAATGGCCTTAGCTGCGGCGCGTGCTTTGAGATCAAGTGCGCAAA

CGACAGACAGTGGTGTCACTCCGGAAGCCCTTCCATCTTCATCACCGCAACAAAC

TTTTGCCCTCCCAACTACGCTCTTCCAAACGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCC

TCGTCCTCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCTTAAAATTGCCGAATACCGCG

CCGGAATTGTCCCTGTTGCCTTTCGCCGGTTCGTCACCTACCCTTCACTTTTCCTTT

TCATATATCCATCCTTAAAGTAAAAAGATTATATTTTTAGCTTTGTTTCTTTTGTTT

TTTATAATTTTTTCTCATTTGTGATTTATGGGTTTTTGTTTTTGTTTCCCTTTGGAGG

TTTAAAGTACGGTTATTGACTTATTGTTTAAGCAGCAGTCACAAAAACTGGTAAT

GAGTCTCTAGAATGGTCACGGTGAAAGGAAAAGAAAGTAAGGTAGCTGTTAACT

TCCCTAGGTAGTTACTGGTTAGTCCATTTCCCAAATGGTTCATAACTGAAGTCAAT

GATGTGAGCGTGATTTGTTTGTGACATTGTGCTTTTCACAGTTTTCGGCATGGCCT

GTGTCTGATTCAGTAGAGAAGAGGTGGGGTAGGTTCTTCGTTGGTCTTTCTGCCTC

TAATTTTGGGATTTCTGTCACTCAACCACTTAACCATTTTAGTCTGTTCCTTAATTT

CATTGCTGTTTTTTCTATTTATTGTTACTTTCAAGTCACTTTCGGTGCTGTTACTGC

GAGGCGTAAGAAAAAAAGTAGCACCTTAATTATGTGGATCCCTATTTGATTATAT

CTACTTAACCTTGCTTTATAAAGTATTATACTGAAGTAGAAATTTTATTAAGAGTG

TTAGTTAGATAATAATGAGTGGATTGGTTGGTATTTACGCAGGGTGCCATGCAGA

AAGCACGGAGGGATAAGGTTCACCGTCAACGGATTCCGTTACTTCAACCTGGTGC

TCGTTAGCAACGTGGCGGGTGCGGGGGATATCGTGCGCATCTACGTGAAGGGGTC

TCGAACCGGGTGGATGCCAATGAGCCGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAGTCAAA

CGCGGTTTTGGTGGGTCAGGCGCTGTCGTTTCGCGTGACGAGCAGCGACAGCCGC

ACCTCCACCTCGTGGAACATCGCTCCACCGCATTGGCAGTTCGGTCAAACTTTCA

CCGGCAAAAATTTCCGAGTCTGAAACCCTAGAATCAACATCAATGACATAATTAA

ATATATATTTTTTATCATAATCTTTTTAACTGGATTGATGGTGACAACGTTGGTGA

GTGAAATAGTGAGTGACAAGTTTTTAATTGTGGGTAGATGTTTGTTTTTAGTTCGT

ATTGGGGTGCGTGATGTTGTGTCTTGAATTTGTATGGTAGACCAAATGGTGTAAC

ATGAGAGAGAGTGTAGGGAATATTGCTGAAGTGGCTTTAATCAAAATGGTAGCC

CGCAGCTAATTTGTTATATATTCTTATTTCAATC 




