IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011077214

Gene Model: XP_011077214.1
Description: SinEXPA-08
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135
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Peptide

>SinEXPA-08

MATMGFSCIAALLLLLLSYVECRIPGVYTGGAWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFEIKCRDEPQWCHPGSPSIFITATNFCPP
NYALPNDNGGWCNPPRTHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCHKKGGIRFTIN
GFRYFNLVLISNVAGAGDIMKVWVKGSRTGWMAMSRNWGQNWQSNAVLVGQSLS
FRVKASDHRSSTAWNIVPSNWQFGQTFTGKNFRT

CDS (coding sequence)
>SinEXPA-08

CCTCTCCCCAATAAGTAGCACTTCACCTTCTGCCTCTGCCTCCGCTCTCAAACACT
GATCATCACTCACAAGCCCCCCACCCCCTTCGGCAATATGGCTACAATGGGTTTT
AGTTGCATTGCCGCTTTGCTCTTGCTGCTGCTGAGTTATGTCGAATGTAGAATTCC
TGGTGTCTACACCGGTGGAGCTTGGCAGACCGCCCACGCCACCTTCTACGGTGGA
AGTGATGCCTCCGGCACCATGGGGGGTGCTTGTGGGTACGGCAACTTGTACAGCC
AAGGATACGGCGTGAACACGGCGGCATTGAGCACGGCGCTTTTCAACAATGGGT
TCAGCTGCGGTGCGTGCTTCGAGATTAAATGCAGAGATGAGCCGCAGTGGTGCCA
CCCTGGCAGCCCCTCCATCTTCATCACTGCCACCAACTTCTGCCCGCCAAACTATG
CGCTGCCCAATGACAACGGTGGCTGGTGCAATCCGCCCCGCACGCACTTTGACCT
TGCTATGCCCATGTTCCTCAAGATCGCCGAGTACCGTGCTGGCATTGTGCCCGTCT
CATATCGACGGGTGCCGTGCCACAAGAAGGGCGGGATCAGATTCACAATCAACG
GCTTCCGTTACTTCAACTTGGTATTGATTAGCAACGTGGCGGGTGCAGGGGACAT
AATGAAGGTGTGGGTGAAGGGGTCGAGGACGGGTTGGATGGCAATGAGCCGCAA
CTGGGGCCAGAACTGGCAATCCAACGCCGTTCTGGTGGGGCAGTCGCTCTCTTTC
CGCGTTAAGGCCAGCGACCATCGCAGCTCCACTGCATGGAACATTGTCCCTTCTA
ACTGGCAGTTCGGACAGACCTTCACGGGCAAAAATTTCAGAACCTAACCTCAAAG
GAAGAAAAACCAAGAAAACAATATTTTAAAATTTTGTGTTTGTTTTTTTTTTTTAA
ATTTAACGAGAAAAAGAAGAAGATAATTGAAATGAGGAGTGTGTGTGTGTGTGT
GTGTGTGTTTGTCTCAACTTTAAGGAGAGTTGATTCAGTGTTGCCAAATGGAAGA
CTTAAAGCAAATTTGGAAGCTTGAAGTGGCTGCAAAATGGTGTGGCCCTCGGCTA
TCTTTCTTCCTTTATTTTCATTTATTTATATAAAGAAAAATGAAATATCTACTTTAG
GGTCCTTTTTGCTTGAGGCCAAAACAAAATGTTCGGATGATTTTGTGCATTTAATG
AGTTGCAATTTTGATTTT




Nucleotide
>SinEXPA-08

AATCCAAAATCTTTTGTTAAACGCTCACTATAATGTTACGTAAACTATCATCTTAT
CCAAAAAATGAAGTTGTTCGAAAGAAGAGCCATTTAGAAATATCGACATATTTAA
AAAATAAAAATAAAAATAAAAATTATTTAATATTAATATTTAACACATAGTGATA
TTGGTGTAGGATTAATTATGTTTTAGGTTTGTGAGAAAATATTAAGGAAAATGTG
TGAAATGATATGGCTTTGGATTCCAATTCCATGGGTGAGGGCACAACTTGCAATT
CAAGCAAAGCGGCAAAACCCCTTTCATATTACATGTGGGCCCCCTTTACCTACAA
TTTTTGCCCTTTCCTCCAATCCCAATGCTCTTCTTCATCAACATCCCAGGGGCAAA
TCCGTCCAAACAACACAGTACAGTCCCCGCCAATATTTGCCTTAGTTCAGGAGGC
ATTAATCGTGGGGGATGTCTCATGATTTCCGCTTCTCCTCTGCTTCTCTCTCCTCTC
TCCTCTCCCCAATAAGTAGCACTTCACCTTCTGCCTCTGCCTCCGCTCTCAAACAC
TGATCATCACTCACAAGCCCCCCACCCCCTTCGGCAATATGGCTACAATGGGTTTT
AGTTGCATTGCCGCTTTGCTCTTGCTGCTGCTGAGTTATGTCGAATGTAGAATTCC
TGGTGTCTACACCGGTGGAGCTTGGCAGACCGCCCACGCCACCTTCTACGGTGGA
AGTGATGCCTCCGGCACCATGGGTATGCACTATACCATACTCATTCAAATTTACT
ACACAACGTTTTGCTTTTTTCTACTTTTATTATAATAGATTTGAATATGCTGTGTTA
TGGGCAGGGGGTGCTTGTGGGTACGGCAACTTGTACAGCCAAGGATACGGCGTG
AACACGGCGGCATTGAGCACGGCGCTTTTCAACAATGGGTTCAGCTGCGGTGCGT
GCTTCGAGATTAAATGCAGAGATGAGCCGCAGTGGTGCCACCCTGGCAGCCCCTC
CATCTTCATCACTGCCACCAACTTCTGCCCGCCAAACTATGCGCTGCCCAATGAC
AACGGTGGCTGGTGCAATCCGCCCCGCACGCACTTTGACCTTGCTATGCCCATGT
TCCTCAAGATCGCCGAGTACCGTGCTGGCATTGTGCCCGTCTCATATCGACGGTC
AGTTCCCCTGCTAGTGTATAGTATAAAGACAGTGATTAATTACATTTATATTCAAG
TATGATAATATTTGTAATACGATGTTTGTCTATAGTTTTTCTTGTTCAAATGCTTGA
GCAAAAATGGAAAAATCAGTAGTTTATAGTTAGGCCTATGGGGGTGTGTGAAAC
AGATTGAATAGGAGAGACTTTTTGGTACATTTTTTGATTTTTCACACTAGAAATAT
TGTTGTTGAATGCAGGGTGCCGTGCCACAAGAAGGGCGGGATCAGATTCACAATC
AACGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTATTGATTAGCAACGTGGCGGGTGCAGGGG
ACATAATGAAGGTGTGGGTGAAGGGGTCGAGGACGGGTTGGATGGCAATGAGCC
GCAACTGGGGCCAGAACTGGCAATCCAACGCCGTTCTGGTGGGGCAGTCGCTCTC
TTTCCGCGTTAAGGCCAGCGACCATCGCAGCTCCACTGCATGGAACATTGTCCCT
TCTAACTGGCAGTTCGGACAGACCTTCACGGGCAAAAATTTCAGAACCTAACCTC
AAAGGAAGAAAAACCAAGAAAACAATATTTTAAAATTTTGTGTTTGTTTTTTTTTT
TTAAATTTAACGAGAAAAAGAAGAAGATAATTGAAATGAGGAGTGTGTGTGTGT
GTGTGTGTGTGTTTGTCTCAACTTTAAGGAGAGTTGATTCAGTGTTGCCAAATGGA
AGACTTAAAGCAAATTTGGAAGCTTGAAGTGGCTGCAAAATGGTGTGGCCCTCGG
CTATCTTTCTTCCTTTATTTTCATTTATTTATATAAAGAAAAATGAAATATCTACTT
TAGGGTCCTTTTTGCTTGAGGCCAAAACAAAATGTTCGGATGATTTTGTGCATTTA
ATGAGTTGCAATTTTGATTTTTGAGTGCTTTTTCGGTAATTTCTATATGGATTGAT
ATTAATGATTGTGGTATCTCAATTTTGAACAACTTTGGAAATCATAAATTCGTGGA
TTTAGAGGGTTAAGTAATATGAAAATACTGTAATTATTAAGAGTCACAATACTTG
TCGTGGTTCTAAAATTATGTTGTCTTTCTATGTGGATATTTCGGTAGCTTATTATA
ATTTCATAGTATCACACCTCATTTGGTCGTTACATAAAAACATATAATTTCATAGT
ATCACACCTCATTTCGCCCTTAAAAATTTAATCAAAGTACTAGCATGTGGAAATA
GAGTCGATGGTTACACATAGTTGAATTTTTTATTATTATTTAATGGAACAAAAGA




GAAAGAAAATAAACTAAATAATTGATCAATTCTTATAAAATGAGTCTTTTTTTATT
TTTTTTGTGTGCCAATAAAAAGTCATTGATAGATTTAATTAATTGAAAGAAATGG
TAATTTGGAAAAATAAATTTT



