IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016167376

Gene Model: XP_016167376.1
Description: AipEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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DOMAIN ARCHITECTURE

Specific hits PLND0193
Superfanilies PLN00193 superfamily

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDO193 PLN0019 expansin-A; Provisional 1-255 213e-168
SEQUENCES

Peptide

>AIpEXPA-22

MAKSMLVFATFLSFCFTTNTCAFSPSAWTSGHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYS
AGYGTRTAALSTALFNDGASCGECYKIICDFRADPRWCVKGTSVTITATNFCPPNFAL
PNNNGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVLFQRVPCKKKHGGVRFTVNGR
DYFELVLISNVAGAGSIKAASIKGSKTGWMTMSRNWGANWQSNAY LNGQSLSFRVT
TTDGETRLFQDVVPPNWSFGQSFSSSVQF

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-22

CAGCGCTCACATGGGCCTTCGTTGCCTTACCGAGTCTACTTTTGTTCCCTTATAAG
AAAGATTACCTCTGTGCTTGGAAAGGACTAACGAATGTAAAGAGAAATTGAGTA
ACCGCATTCACATTTCTTTTTTCTTGCTCTAGCTCAACTACATCTCACTGTGTCTTG
AGCATTCAGTAGAGCAAGACAATGGCTAAATCCATGCTTGTTTTTGCTACCTTCCT
CTCATTTTGTTTTACTACTAATACTTGCGCCTTCTCACCTTCTGCATGGACCAGCG
GCCATGCAACTTTTTATGGAGGCAGCGATGCCTCAGGCACAATGGGAGGTGCTTG
TGGATATGGGAACCTGTATTCAGCAGGGTATGGTACTAGAACTGCAGCATTAAGT
ACTGCTCTGTTCAATGATGGAGCTTCGTGTGGTGAGTGCTACAAAATTATATGTG
ATTTTCGAGCAGATCCTAGATGGTGTGTCAAAGGAACATCCGTCACCATAACAGC
TACCAATTTCTGCCCTCCTAACTTTGCACTTCCCAACAACAATGGAGGCTGGTGTA
ACCCACCGCTCAAGCATTTTGACATGGCTCAACCTGCATGGGAAAAAATTGGCAT
TTATAGAGGAGGGATAGTTCCCGTTCTGTTCCAAAGGGTTCCATGCAAGAAGAAG
CATGGAGGGGTAAGATTCACTGTGAATGGAAGAGACTACTTTGAGCTTGTGTTGA
TAAGCAATGTGGCAGGAGCTGGATCCATCAAAGCTGCGTCGATTAAAGGATCAA
AAACTGGATGGATGACTATGTCAAGAAATTGGGGAGCTAATTGGCAATCCAACG
CGTATTTGAATGGCCAATCTTTGTCCTTCAGGGTCACAACCACTGACGGCGAAAC
CAGACTCTTCCAAGATGTGGTTCCACCAAACTGGTCATTTGGACAGAGTTTCTCTA
GCAGTGTCCAGTTCTGAAACGCTTTGTTTCATGATTTTGGAATTTCTCATGAATGG
CAGAGGCGTGGTTTTAATTTTATAGGAGCAGCCCGCCAAACCCATGAACTGTTCT
TGAAGGTCTTAATGAAGAGGCTTATATATGAAGTCATACGATTTACGCGCTTTGT
TATCAATAAGAAAGAGTGATATGTCAGCTTAGGAGCAAAGAACAAATATGCATT
TTACATAGTTTATATCATACTCTAGATTGTTGTCCTATTGATATGCATAATGTTATT




AGATTCTTAGTGTTTGTATCTGTATTGTGGGGGAATTAGGTGAAATTCTATGCTTG
TGTTAATTTGAGTTTGAGTTAACTTCTTGTGTTTTGCCTGTTAAA

Nucleotide
>AipEXPA-22

TTTCATAACTTTATAATATTCATTTGAATTAAATGAGACAAACGGGCGTCCAACA
ATCAATTATGAATTACGCGACTCCGTACTCCCAAAATTCTAGGTGGCCTACTGGA
TATTCTTGCTATAGCTAACTAAAAATGACACCCCCAATAGGAAGCATTTTTCAAT
GTGACCGTGGGTGAATTGGCTCCAATGCATAGACTGTTGCGTCTCTCTTGTGTCCA
GAAATAGCTACAGGCCAATTAATAAAAAATAAGGCGATGGAGCAAAATTGGGAA
AGATAGACAGAGAGAAGACACGACCAAATGGGGTTGTGGGTTTCTGATAAGTTC
ACGCCTCCTGTGGGGCGAGGCATGTGGGCTTGAAGGGTAAGTGTAAGAGAACAG
AACGTGGGAATTATTGAATGCATGACGCTCAGAACTCTTCAGATTTGGACAGATC
AATCTAGTACAAACAATTAACAAATAATAATTTTAATCATTTATTTGATTGCTCTC
TTGTTGCAGCGCTCACATGGGCCTTCGTTGCCTTACCGAGTCTACTTTTGTTCCCTT
ATAAGAAAGATTACCTCTGTGCTTGGAAAGGACTAACGAATGTAAAGAGAAATT
GAGTAACCGCATTCACATTTCTTTTTTCTTGCTCTAGCTCAACTACATCTCACTGT
GTCTTGAGCATTCAGTAGAGCAAGACAATGGCTAAATCCATGCTTGTTTTTGCTA
CCTTCCTCTCATTTTGTTTTACTACTAATACTTGCGCCTTCTCACCTTCTGCATGGA
CCAGCGGCCATGCAACTTTTTATGGAGGCAGCGATGCCTCAGGCACAATGGGTAA
GCCACACTGCTTAAGGATGAAAAATTAAGAGTAAATGATTACAAATGTTAGTATA
AAACACATTAAATATATTGTGTGTTTTATGTGAGTGCAGGAGGTGCTTGTGGATA
TGGGAACCTGTATTCAGCAGGGTATGGTACTAGAACTGCAGCATTAAGTACTGCT
CTGTTCAATGATGGAGCTTCGTGTGGTGAGTGCTACAAAATTATATGTGATTTTCG
AGCAGATCCTAGATGGTGTGTCAAAGGAACATCCGTCACCATAACAGCTACCAAT
TTCTGCCCTCCTAACTTTGCACTTCCCAACAACAATGGAGGCTGGTGTAACCCACC
GCTCAAGCATTTTGACATGGCTCAACCTGCATGGGAAAAAATTGGCATTTATAGA
GGAGGGATAGTTCCCGTTCTGTTCCAAAGGTCTGAACATGTTCTGTCTTTGACTCT
TTTCTATATCTTCTTAGGTTATCTTTGTTATGCCACTTTTTATTTTTAATATGGAGG
AAGGTACGGGGTGTAATAGCATTATGGAGAATAAGGGTGTTTTTCCTGCATGTGG
TGTCAGGAGGCTGAAATCGGACCGAAGAATTTAGAGCAAGAAACTCGGACGGTC
CGATTAGAGGAGATCTACAATAAACTCGGACGGTCCGATTAGAGGAGATCTACA
AAAAAATAATTTTTTAATAAAACTCGGACGGTCCGTTTTGATTTAGACGGTCCGA
TTTCTCCTTGTCTCACACCTGTGTCTAACACCTGTATACACCATAACCAAGCACAA
CTCACACACTCCTCCAATATAAAAAAAAATTAGCCTTGTTAAGCATCTTAAGATA
AAGCAACCATTGACATTAAAATCAAAAAATGAGTTAAACTAAATATGTGTATATA
AATACATGATGGTTGATTTGGTGACTGATTTTTAATATACACATGGCATTTTTAAA
GATCAAGATATAACTTAAAAAACAGGATAGAAAATAAATTTTTATTTTTATTTTTI
TTATGGGAAAATCAGATATGTCAATACCAAATCACATGAGCGCTTTCATTATTGT
TTTGCAGGGTTCCATGCAAGAAGAAGCATGGAGGGGTAAGATTCACTGTGAATG
GAAGAGACTACTTTGAGCTTGTGTTGATAAGCAATGTGGCAGGAGCTGGATCCAT
CAAAGCTGCGTCGATTAAAGGATCAAAAACTGGATGGATGACTATGTCAAGAAA
TTGGGGAGCTAATTGGCAATCCAACGCGTATTTGAATGGCCAATCTTTGTCCTTCA
GGGTCACAACCACTGACGGCGAAACCAGACTCTTCCAAGATGTGGTTCCACCAAA
CTGGTCATTTGGACAGAGTTTCTCTAGCAGTGTCCAGTTCTGAAACGCTTTGTTTC
ATGATTTTGGAATTTCTCATGAATGGCAGAGGCGTGGTTTTAATTTTATAGGAGC




AGCCCGCCAAACCCATGAACTGTTCTTGAAGGTCTTAATGAAGAGGCTTATATAT
GAAGTCATACGATTTACGCGCTTTGTTATCAATAAGAAAGAGTGATATGTCAGCT
TAGGAGCAAAGAACAAATATGCATTTTACATAGTTTATATCATACTCTAGATTGT
TGTCCTATTGATATGCATAATGTTATTAGATTCTTAGTGTTTGTATCTGTATTGTGG
GGGAATTAGGTGAAATTCTATGCTTGTGTTAATTTGAGTTTGAGTTAACTTCTTGT
GTTTTGCCTGTTAAATACGCTATACATTATGCTCTTTTAGCTGAGGTTCATAATGG
TTCAAGAGAAAGATTTTAGTCTGATTAAAGCACACGAGTTAATAAAGAAAATGG
AGAATTAGCGCATTAGCTTTTTATGTCACACTTATATTGCTGCACATGTTTAAGTG
CTGAGAGGAAAGACATGAAATCAAAAGCACAAAACGGAAATAATACTATTGTCA
TGTTCACTCTTTCATTCACGAACAATATTGCTAAGTGTTTACTTTGTATGATAAAT
TTATAAGTATCGATACGTTTAATATATAAACAAATAATAACAAGCTTTGTGAAAT
TTATTTTTCACATTAGCATCTAAGTTTTTTTTAAAAAAATATATATTATATCACTAC
TTTTACTAAAATATCCTTTTAATTAAATAAAAATAAAAAATATTTTTTATTTAATT
TTATAAAAGTCTTAAACATCCTTACTTTATTCGATTAGACAAAAATACCCTTTTAA
ATCAATCAAATTTTA






