
IDENTIFICATION 

Species: Solanum tuberosum 

Locus: PGSC0003DMP400037598 

Gene Model: PGSC0003DMP400037598 

Description: StEXPB-06 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4_03  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981  
EXTERNAL RESOURCES 

http://spuddb.uga.edu/ 
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>StEXPB-06 

MDSRICRVSYVVSVILAFFAVIASATTLRRAANPHWHSASATWYGSPNGDGSDGGAC

GYGTMVDVKPFRARVGAVSSALFKKGEGCGACYKVRCLDKTICSKRAVTIIVTDESP

ALTKGLVHFDLSGSAFGRMALSGRNINLRNRGKISIIYRKTPCKYPGQNIAFHVNVGS

TAYWLSLLVEFEDGDGDIGSMQIREARSNQWLTMTHLWGANWCIIGGPLQGPFSIKL

TTLTKRRTLSARDVIPSKWTPKATYTSRLNFLK* 

CDS (coding sequence) 

>StEXPB-06 

ATGGATTCTAGAATTTGCCGTGTTAGTTATGTTGTATCGGTGATTTTAGCTTTTTTC

GCGGTCATTGCATCGGCTACCACTCTCCGACGTGCAGCGAACCCACATTGGCACT

CTGCTTCGGCTACTTGGTATGGTAGTCCCAATGGAGATGGTAGTGATGGTGGAGC

ATGTGGTTATGGGACGATGGTGGATGTGAAGCCGTTCAGGGCTCGAGTTGGGGCT

GTGAGTTCGGCCTTATTCAAAAAGGGCGAAGGTTGTGGAGCTTGCTATAAAGTAA

GATGCTTGGATAAAACCATTTGCTCAAAACGGGCCGTAACAATTATTGTTACTGA

TGAATCACCGGCCCTAACTAAAGGTCTAGTCCACTTCGACCTTAGTGGGTCCGCG

TTCGGACGTATGGCTCTTTCGGGTCGTAACATTAACTTGCGCAATCGTGGTAAAA

TCTCCATTATTTACCGCAAGACTCCTTGCAAATATCCTGGACAAAACATTGCATTT

CATGTAAATGTTGGCTCAACAGCTTATTGGCTTTCTCTTTTGGTGGAATTTGAGGA

TGGAGATGGTGATATTGGATCCATGCAAATAAGAGAGGCAAGGTCTAATCAATG

GTTAACGATGACGCACCTATGGGGTGCAAATTGGTGCATTATTGGTGGACCATTA

CAAGGACCATTTTCAATTAAGCTAACCACACTAACCAAAAGGCGAACCCTCTCAG

CTAGAGATGTTATTCCAAGTAAATGGACTCCTAAGGCCACTTATACGTCTCGACT

CAACTTCTTAAAGTAA 

Nucleotide 

>StEXPB-06 

ATGGATTCTAGAATTTGCCGTGTTAGTTATGTTGTATCGGTGATTTTAGCTTTTTTC

GCGGTCATTGCATCGGCTACCACTCTCCGACGTGCAGCGAACCCACATTGGCACT

CTGCTTCGGCTACTTGGTATGGTAGTCCCAATGGAGATGGTAGTGATGGTACGTT



TCAAGTTTTATACTGAATGTTGTTTAAATTCGTCAGAAATGTTGACAGATGTTAAA

TTCTCTAAAAGTAAGATACTAATAATTTTTGAGGGGTTCATATTTATATTCTGAAC

CAAAATGTTTTTACTAAAAGATTATACTGTATATATGAGATTTATTTTTTTATATTT

TAAATCTACTTAATAAAAATTCTAGTTTCGCCCCTATTTATATTTACTTCTAATTG

GTTCAATATATATAGAAGGAGACACAAGTGGAAAGTTATAGTAAAACAAGTTAA

TTATTACTGAGGAATTTTATGATATTAAATGCATTATAACGTGCTTTCCAGGTCAT

GCATTTTATGGATAGAGAAACAGGCCAATGGAATATAATTAAATATTTTTTTTAT

AATAGCGGAGTTAAGATTTTACGACTAGAAAATTTTGAAATATCTTAATTTCATG

GTGAATGATGGAATTTTGCTGTAGGTGGAGCATGTGGTTATGGGACGATGGTGGA

TGTGAAGCCGTTCAGGGCTCGAGTTGGGGCTGTGAGTTCGGCCTTATTCAAAAAG

GGCGAAGGTTGTGGAGCTTGCTATAAAGTAAGATGCTTGGATAAAACCATTTGCT

CAAAACGGGCCGTAACAATTATTGTTACTGATGAATCACCGGCCCTAACTAAAGG

TCTAGTCCACTTCGACCTTAGTGGGTCCGCGTTCGGACGTATGGCTCTTTCGGGTC

GTAACATTAACTTGCGCAATCGTGGTAAAATCTCCATTATTTACCGCAAGTAAGT

CGTTTTATTTTATGTGTCTTAATTTTATTTAATTACTTGGTAATAATACTAACAGAC

TGCAGGTTCAGTTTTGTCAATTTATAGTTAGTGGTTTAATTAATTAATTTAATAAA

AGTATACCATACAATCTTACTTTAAAATTTTTGAGAAAGTAGTGACAAACTGACA

ATGACACCAGTGAGTCACTATATTTTTTCATTTTTAATATACTACTACATTTTTTTT

CATTGAGCTATCGATAAAATCATTTGCAAATAATTTAAGTATGACAACGAGATAT

TGTAAGTGGTAGAGTGACTTCATGGCTGCTCTGAGCAAGTGAGATTTAACCTTTT

AACTATGGGATGAAGTATTGTTAGTGACAGAGTAATTTTACTGTCACGATCGATT

GAAATTTTGATATTTTGTTGCCTCGATTAATAAAATACTAAAATTTTGAATTTGTG

GGTGTAGGACTCCTTGCAAATATCCTGGACAAAACATTGCATTTCATGTAAATGT

TGGCTCAACAGCTTATTGGCTTTCTCTTTTGGTGGAATTTGAGGATGGAGATGGTG

ATATTGGATCCATGCAAATAAGAGAGGTACATATCTTCGTTATATATACTGATGT

TATATATACTGACAATATAAAATATGTTTGAAAATAAATTAGATTTAACTTGTGA

TATATAGCGGTTAACTATATTACAAAGTTTTACTTATAAATAATCTGATTGTGTAA

GTATTTTCTATGTCATTTTAGTGTGAAACTTCGACTTGTTTTACAAATTAAACTTTT

ACTTTTAAATTATCAGATAGACTAAAAGATAGTACTATTAATTAGTGACATGCTC

TCTATACACCACATGATTGTCTATAGAATATAATAATATCTTCTTTTTATTATGCA

TTTTTTTCTAAAAGCACTTTCTTCACATGCTCTTCTCTTCTTTTTTTCCTTCCAATAA

TCTACAAAATTGACTTTAGCCTTTCCAACCAATCATTTAGTGCAAAATGACTTATT

TCCTCTTTTCTTAAAAAGAAAAAAATAATTATTATCCAGGATAATGGTTTATCTTG

CACTAGAGAGACAATAAAGGTGCATAGTTTTATTGCTTTTTTTTATGTAAGTTTTG

TTGCTCGACAGTATGACATATGTACTAGTATATCAAGGGACATGCCATAAAGCAA

AATAACATGATATAATGTTAATATTATCTGTCAATTGAAATTTTGACATATTTATT

TTTCAGGCAAGGTCTAATCAATGGTTAACGATGACGCACCTATGGGGTGCAAATT

GGTGCATTATTGGTGGACCATTACAAGGACCATTTTCAATTAAGCTAACCACACT

AACCAAAAGGCGAACCCTCTCAGCTAGAGATGTTATTCCAAGTAAATGGACTCCT

AAGGCCACTTATACGTCTCGACTCAACTTCTTAAAGTAA 




