IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011076519

Gene Model: XP_011076519.1
Description: SinEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135

GENE STRUCTURE
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Query seq,
Specific hits
- |
Superfanilies PLN00133
DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits .
Name Accession Description Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N €d22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 46-169 1.94e-73
[+] PLN00193 super family ci33423 expansin-A; Provisional 1-275 7.05e-26
Peptide

>SinEXPB-02

MATNAGHLPKSQCLLFTSSLVLFCLFNSCLAFRHKHLNLSTRALHWSSAGATWYGSP
DGAGSDGGACGYGNLVSQAPFSSLVTGIGPSLYKSGKECGACY QIKCTKHPSCSRRP
VRVVITDFCPGGMCLSDSAHFDLSGTAFGAMAIPGQEDRLRDAGVLQIRFARVACDY
SGKNIAFHVDLGSNPNYFAAVIEFEEGDGDLNRVDLQQASGEPDEWWEMNQSWGA
VWQLNPGSELHPPFSIRLTSQYSGQTLVAKHVIPKGWQPGRTYRSVVNYL

CDS (coding sequence)
>SinEXPB-02

AGAAGCAACTCAAGCTAGGTACCAAGTTTGAAATGGCAACAAATGCAGGTCATT
TGCCCAAATCACAATGCCTATTGTTCACTTCTTCACTTGTTCTCTTCTGTTTGTTCA
ACTCATGTCTAGCCTTCAGACACAAACACCTGAACCTGTCCACCAGAGCTCTCCA
TTGGTCGTCGGCCGGTGCAACGTGGTACGGCAGCCCTGACGGCGCCGGGAGTGAT
GGAGGAGCATGCGGTTATGGAAACCTCGTGTCACAAGCTCCGTTCTCTTCGTTGG
TGACCGGAATAGGCCCGTCTCTCTATAAATCAGGCAAGGAATGTGGTGCTTGCTA
TCAGATAAAATGTACGAAACATCCGTCGTGTTCCCGAAGACCAGTACGGGTGGTG
ATAACGGACTTCTGCCCTGGAGGGATGTGCCTCTCAGATTCAGCACACTTCGACC
TAAGTGGAACAGCGTTCGGCGCCATGGCCATTCCTGGCCAAGAGGATAGACTCCG
TGATGCTGGAGTCTTACAAATTCGATTTGCACGTGTTGCATGTGACTATTCAGGA
AAAAATATCGCATTCCATGTCGATCTAGGGTCAAACCCTAACTATTTCGCAGCGG
TGATCGAGTTTGAAGAAGGGGATGGGGACCTCAACCGGGTTGATCTACAACAAG
CATCGGGTGAACCAGACGAGTGGTGGGAAATGAACCAGTCCTGGGGAGCGGTCT
GGCAGCTGAACCCCGGTTCAGAGCTGCACCCTCCATTCTCGATCCGATTGACATC
TCAGTATTCGGGCCAAACTCTAGTGGCCAAACATGTGATTCCAAAAGGTTGGCAG
CCAGGTCGAACCTATAGATCCGTGGTTAATTACCTTTGAACCCGACCCAACTAGA
TAA

Nucleotide

>SIinEXPB-02



CATATTATATTAAGTATTTTCTTTGAAATGATCGATATATATATATATATAGATAT
TGCATGTAACAATTATTTAATTTTTTGACAGTAATGTTCGTCAATTTAGATTGAGT
TGGATATATCCTTATTACAAGAATGTGCGACTCATTTCACTTCAACTCACACATAA
GTGTATTTTTTGAGAACTCAAACATATGGTTCTACAAAAATTACATAGATAACAA
GAAAGAAACATTTAATTAATTAATACCAATCCAAATGCTTCTTCGATATCAATAT
TTATCATATCACAAATCTTTGGAGATCACCAAGAGCCCAAACATATTGAGGCTAC
ACATACATTTTCCTTTCCAAAAACACACATACACCCCCCCCCCCCAAGTAAAGGG
CATCCCTCATGCAATCTTGAAATTAAATTGCATTGGAAGCTACACACTATAAATA
TATTTCAACAACTAAAATAGTTAACCACAAGCAAAATCCCAAGATTTTTGACCCT
AGTTATCTAGTTGGGTCGGGTTCAAAGGTAATTAACCACGGATCTATAGGTTCGA
CCTGGCTGCCAACCTTTTGGAATCACATGTTTGGCCACTAGAGTTTGGCCCGAAT
ACTGAGATGTCAATCGGATCGAGAATGGAGGGTGCAGCTCTGAACCGGGGTTCA
GCTGCCAGACCGCTCCCCAGGACTGGTTCATTTCCCACCACTCGTCTGGTTCACCC
GATGCTTGTTGTAGATCAACCCGGTTGAGGTCCCCATCCCCTTCTTCAAACTCGAT
CACCGCTGCGAAATAGTTAGGGTTTGACCCTAGATCGACATGGAATGCGATATTT
TTTCCTGAATAGTCACATGCAACACTAACACAAAAATATATATGATGTGAGATCA
AAATTTAATAATTGTTCTAAATTCAATAAATGAATAAGTCACTTCGAGTTTTTATT
ATATTAATGGTATTGTATTTCATATTACACTCAGCACATACATATGTTAAATATAT
AAATCTACCTCATATGTGTAGCTAACAAATATTTTATTTATGTAAGATTTATATAT
GAAGTGAGAAATGAGATGTAACACCAATTTATTACCGACGACTCAAAATGTAGA
GAAGTGAAGCCCTACGAATTAAACTAATATTTGCAGTTAGAGATGATTTTAATTA
AAATTTTAAAATTTTTAACAAAATTTATCAATGTATATAATTTTTCTTTCCACCGC
AAAGATTAGGATGAGTCATAACAAATGATTTTAGTTAATTAGCATAAAAAGGATT
TAGGGGGTTGGATTATATACGGAAAAAATGCAAGCAATCTATTGTAATATTAATA
GTGAGCAAATTACTCCTCTGTAAAAGAAAATAAAAAAAAAAAAAGAAGTGACAA
CACTTTACCTCCATGTGTTTTTAAACATATAACAAGTTACCTCCTGTGTTTTTCAA
AATAAAGCAATTTATCTAGTTGTCCAGGTAGGTAAATTGTTTCATTTTAAAAAAC
ACAGGGGCTAAATTACAATTATCTTTTCTTTTACGATAAAAATAAATTGCATTAA
GTGTAAAAATGTACAAGCTATACAATTATGTGGTCGAGTATGTGTGCCATGGATA
CAATTATCTTTTCATAAGAGGTAATTTGCTCATTTGTAATATTACAGGAAGGTAAA
TTATTAAACCCTTATATCTACTAGTACACGCGTGTGGTTACTCGAATGAATGTGTA
CAATTAAATAAAAAATTTAAAAATTATTTTTTAAAAAATATATTATAGTTGAAGA
AATTAAGAACATTAGAAAAATAAGAAAGTTATAAGAAGTTGAAGTTAGTAGAAG
TTGAGAAGAGTGGACAATTTTATGTTTAAGAAAATGAGAAAATTATACAGACCAT
AATTTTGAGACACCATAAACGCCATCTTCAATAATAACAACTAGTGTCTGTGGCA
CACTTAATCCAGCCAGCATAAGTAAATCAAAATTTTAAAAATTAATTTTTATTTTI
AAAAAATTTTATTCTCATTTTAATTAAAAAAATTAAGAATAAAAAATTAAGATTG
TTGTAAAAAAAAGTCGGCGGAGGTTGAGAAGAGTGTGCAATTTGACGGTTATGA
AAAAGGGAGAAAATTATTAAAAAAAGAAAAAGAAAATAGTAATGAAATAATAT
AAAAAACAAAAATTTAAATAAAAATGTGAGACACGAAAAATGGACGCTTTCTTA
ATAATAAACTGACCGTGCAAATCGAATTTGTAAGACTCCAGCATCACGGAGTCTA
TCCTCTTGGCCAGGAATGGCCATGGCGCCGAACGCTGTTCCACTTAGGTCGAAGT
GTGCTGAATCTGAGAGGCACATCCCTCCAGGGCAGAAGTCCGTTATCACCACCCG
TACTGGTCTTCGGGAACACGACGGATGTTTCGTACATTTTATCTGTTATATATATT
TGTATTTATTAGATTAATAAATTTATGTGAACATGAAATAATTAATTAGTATATAA
TCACTAACATAATTAGCGTTTTCAAACTCGCACTTATCAGATAGACTGATGTACA
GTTCAAGAAAGATGACTGTTGTTTTACGTCAATCAGTACCTGATAGCAAGCACCA




CATTCCTTGCCTGATTTATAGAGAGACGGGCCTATTCCGGTCACCAACGAAGAGA
ACGGAGCTTGTGACACGAGGTTTCCATAACCGCATGCTCCTCCTGCAATCTTAGT
GTCAGTTAATTCATCTATCAAGTGTAAAAATGGACAGTATTTCTTCATCATAGTTC
AAGCAAACCGCGTACCATCACTCCCGGCGCCGTCAGGGCTGCCGTACCACGTTGC
ACCGGCCGACGACCAATGGAGAGCTCTGGTGGACAGGTTCAGGTGTTTGTGTCTG
AAGGCTAGACATGAGTTGAACAAACAGAAGAGAACAAGTGAAGAAGTGAACAA
TAGGCATTGTGATTTGGGCAAATGACCTGCATTTGTTGCCATTTCAAACTTGGTAC
CTAGCTTGAGTTGCTTCTTGGAACTACTAATAAGTCACCAGTATTTATAGCTGAAA
TTCTTGAGCTGTTGCTATCCAACTCTTGCAGGCTTGTTAGCTAATTAATTTGAATT
CAACAGCAGTTCAAATTCACTATTTCAAATTATTAAACATAAGCTAATGTGATTA
ATTTTTTAGGATATAATGAAATTTCGGTCCGCTTACTGTAGGATGATATCAACATC
AACGAGGCCTTACTTGATCGGTAAGGTAAGGTCTCACGATCGAAAGGTTGTGAGT
TTAATTTATATGAATATGTCTACTTTTCTAATAGTTTGTTGTTTCTTTTACCTCATT
TGAATACGTTCGCTAATTTGAATTACTGAAACATTGAAACAATCGTTGAATTTAG
TTATATTGAATAATATAATCAACTGTGTACTATAAAAAAAAAAAAAAACTATATA
TAGGTTCGTGGCACTTCAATTCTCTATTTGAAAATTGCAATTGAAAACTATTATTT
GAAAAAAAAAAAATACA



