
IDENTIFICATION 

Species: Ricinus communis 

Locus: 28349.m000062 

Gene Model: 28349.m000062 

Description: RcEXLA-01 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01087  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1
https://www.genome.jp/entry/T01087


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>RcEXLA-01 

MAVFLFFLFFLISSATACDRCPHQSKAAYFSKASQLSSGACGYGSSAIGFNSGHLAAG

VPTLFKGGAGCGACFQIRCRNKTMCSSKGTTVILTDLNHNNQTDFVLSSRAFMAMA

NKGMGQDILRLGIVDIEYKRVPCVYKNQNLAVRVEESSQKPNYLAIKVLYQGGQTEI

VAMDVAQVGSSNWSYMSRNYGAVWDTSRVPGGALQFRFVVTAGYDGKWIWAKS

VLPADWKPGVVYDSGVQISDIAQEGCSPCDDEIWK 

CDS (coding sequence) 

>RcEXLA-01 

ATGGCTGTATTCCTTTTCTTTCTCTTCTTTCTAATCTCATCTGCAACTGCTTGTGAT

CGTTGTCCGCATCAAAGCAAGGCTGCATATTTCTCTAAAGCCTCTCAACTTTCTTC

TGGGGCTTGTGGGTATGGTTCTTCAGCAATTGGTTTCAATTCCGGACACCTTGCAG

CTGGTGTTCCTACTCTTTTCAAAGGAGGAGCTGGTTGTGGTGCCTGTTTTCAGATA

AGATGCAGAAACAAGACCATGTGTAGTAGCAAAGGCACTACAGTGATTTTGACT

GATCTCAATCACAATAACCAGACAGATTTTGTTCTTAGTAGCAGAGCTTTCATGG

CCATGGCCAACAAGGGCATGGGCCAAGACATTTTGAGACTTGGGATTGTCGATAT

TGAATATAAAAGGGTACCATGTGTGTACAAAAACCAGAATTTGGCAGTGAGAGT

TGAAGAATCAAGCCAGAAACCAAATTACTTAGCCATCAAAGTGTTATATCAAGGT

GGGCAGACAGAAATAGTAGCAATGGATGTAGCACAGGTTGGGTCATCAAATTGG

AGTTACATGAGCCGAAACTACGGGGCGGTATGGGACACAAGCAGGGTTCCAGGA

GGGGCACTGCAGTTCCGGTTTGTGGTGACTGCAGGGTACGATGGGAAATGGATTT

GGGCAAAGAGTGTTCTTCCAGCGGACTGGAAGCCAGGAGTTGTGTATGACTCAG

GGGTCCAAATCAGTGACATTGCCCAGGAAGGCTGCTCTCCATGCGATGACGAGAT

TTGGAAATGA 

Nucleotide 

>RcEXLA-01 

CCTCTCTGTACCACATTTGCTTTCATCAAAATGGCTGTATTCCTTTTCTTTCTCTTC

TTTCTAATCTCATCTGCAACTGCTTGTGATCGTTGTCCGCATCAAAGCAAGGCTGC

ATATTTCTCTAAAGCCTCTCAACTTTCTTGTATGACTTCTTTTTCTTTCCTTTCTTAT

GTTCGTTTTGCTGACCTGGTTAATATATTGCATGGTTTGCTTTGGAAAAATGGAAA

AAGGCAAATCCCCAGAAAAAAATTTTATGAGATTTTTGGTGGGTAACTTTTGTTTT

GTTAATTCGATGCAGCTGGGGCTTGTGGGTATGGTTCTTCAGCAATTGGTTTCAAT

TCCGGACACCTTGCAGCTGGTGTTCCTACTCTTTTCAAAGGAGGAGCTGGTTGTG



GTGCCTGTTTTCAGGTCTTTAATTCTTGTTCTGAATTAGTGTTATCCCCTGTTTTTA

TTAATCTCCTTTGGAGATTTTTATTGACAATTTGTTTTGGTTACTTTTGGTCATTTG

GCAGATAAGATGCAGAAACAAGACCATGTGTAGTAGCAAAGGCACTACAGTGAT

TTTGACTGATCTCAATCACAATAACCAGACAGATTTTGTTCTTAGTAGCAGAGCTT

TCATGGCCATGGCCAACAAGGGCATGGGCCAAGACATTTTGAGACTTGGGATTGT

CGATATTGAATATAAAAGGTAAGCAAGCATCTTATCTCATAGTCTTTGATTGCTAT

GTTTACTATTCTATTTATTATAATTTGCTTCTCTATATTGGAACACAAAGAAAACT

TTGGATTGCATCAATTTCTATGGTCAAAATATATGTACACTTGACTTAATTAATTA

ATAATTAATGAGGAAAAGCAATCTGATCACACTTTAATATTCATTCTGTTTCAACC

ACATAAACAAAGAAAAAAATCATTGTGATGTGGGCCAACACTGTGTATAAAGAA

AAAAGAAAAAAAAAAAAGAAGTCACCACATTAAATGCTATAACGGTCAAGTCTG

TAATTTATTGTCCATAAAATCAAATAAATTATATGATTGATTGTTCAGGATATGAA

AACCCTATAAAATAATTATGAAACCTAAAAAAAAATGCGTAATAATATCACTAGT

ACATTTCATATTTCATATTCTTCTTTGGATGCTTTTGACAGGGTACCATGTGTGTA

CAAAAACCAGAATTTGGCAGTGAGAGTTGAAGAATCAAGCCAGAAACCAAATTA

CTTAGCCATCAAAGTGTTATATCAAGGTGGGCAGACAGAAATAGTAGCAATGGA

TGTAGCACAGGTAGGTCAATAAAACCTCAAAATACCCATCAGTATCTGTATGCTA

ATTTCCTGTTCTAAAAAATTATGTGGTAAATTGGTGAAGGTTGGGTCATCAAATT

GGAGTTACATGAGCCGAAACTACGGGGCGGTATGGGACACAAGCAGGGTTCCAG

GAGGGGCACTGCAGTTCCGGTTTGTGGTGACTGCAGGGTACGATGGGAAATGGA

TTTGGGCAAAGAGTGTTCTTCCAGCGGACTGGAAGCCAGGAGTTGTGTATGACTC

AGGGGTCCAAATCAGTGACATTGCCCAGGAAGGCTGCTCTCCATGCGATGACGA

GATTTGGAAATGAGGCTTAATAAATAACACATACACACACACACTGAGACACGC

TAATGATTTTTTTCTTTTCTTTTTTTGCTTTTGGCCTTTTTTGAGTAATTCACAAGTC

AGAATACATGATGATGATATATGTAGAATAGAGAGACTTTGATCAATAACTTACA

AACGTTATGTAGATTTGAATGTGAAATAGAAAAGTCCTCTATTTTTATTGTGTTGT

ATCTTTTCAACAATATCTGACATATATTCCTTTCCTATCAAAGTAAATAAAACTGT

TACTCT 


