IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016187785

Gene Model: XP_016187785.1
Description: AipEXPA-05
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Peptide

>AIpEXPA-05

MVDFVLVGFLSLLLGCCCPVYGVGEGGWSNAHATFYGGGDAADTMGGACGYGNL
NSEGYGRNTAAVSSALFNGGLSCGACFQIKCVNDKSWCLPRSVVVTATNFCPPNHAL
PSTAGGWCNPPLHHFDLAQPVFQQIANVRAGIVPVAYTRVPCQKRGGMRFTINGHA
YFNLVLIGNVGGAGDVHAVSIKGSKTNWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQTLSFKVT
TSDGRTLISNNVAPPSWSFGQTFTGLQFP

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-05

AAATGTAAGCTGTGTTTTTAAATTCCATCCTCATAACTCATCACTCTATATAGCTT
GCTAGCTAGCTGGTAATTAATTAATAAGAATGGTTGATTTTGTGTTGGTGGGATTT
CTGTCCCTGCTGCTGGGATGTTGTTGTCCTGTTTATGGTGTTGGCGAAGGAGGTTG
GAGCAATGCCCATGCAACCTTCTACGGCGGGGGTGATGCTGCTGACACAATGGGT
GGAGCGTGTGGATATGGGAACCTGAACAGCGAAGGGTACGGGAGAAACACAGC
AGCTGTGAGCAGTGCCCTCTTCAACGGAGGCCTGAGCTGCGGAGCATGCTTCCAG
ATCAAGTGCGTCAATGACAAGAGCTGGTGTCTGCCGAGGTCGGTGGTGGTCACGG
CCACCAATTTCTGCCCTCCAAACCACGCCCTCCCTAGCACCGCCGGCGGATGGTG
CAACCCTCCCCTCCACCACTTCGATCTGGCTCAGCCTGTCTTCCAACAGATTGCCA
ATGTCAGAGCTGGCATAGTCCCTGTTGCCTACACAAGGGTACCATGCCAAAAGAG
AGGAGGCATGAGGTTCACCATCAACGGCCATGCATACTTCAACTTAGTACTAATC
GGAAACGTTGGAGGTGCAGGCGATGTGCATGCCGTTTCAATCAAAGGCTCCAAA
ACCAATTGGCAATCCATGTCAAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCAGAGCAACTCA
TACCTCAACGGCCAAACCCTCTCCTTCAAGGTTACCACCAGTGATGGCCGCACCT
TGATCTCTAACAATGTTGCCCCTCCTTCCTGGTCCTTTGGCCAGACCTTCACGGGC
CTACAATTCCCTTAATACAACTCACTCATTCATCCATTAATTAATTTCTCATAAAT
GAAAGCAGTTGCAATTTCACTTCTCAAGTTATTAGTAATAGGATGCGATCTTGCA
TGTATGTTATGAGTGATTATTGAGTCTTAAGGGTATATGTACGCCCAAATGAAAA
AGGGGCTTATTTTTTAAAATAGTCCCATTCATTTCAATTGTGGTAGAGTTTTTAGA
CGGTAGTGGTGGATCTTTAGGTTCACCACCCGGAATTTTAGTTTCCTGTCATATGA
AATAAGTGATCGTACTATTTCGCGTCAAATAAGAGCCAGGAGTGATATGTACTTA
TAAGTTTATCTAGTTTTGTGTGTTGTGATTGTGAGAATAAATGTAAGTCATTAATC
ATAAATGAAATAAAAGTAGGCTCTTCTTTCTTTCTTGTGA



Nucleotide
>AIpEXPA-05

CTTTTCTTTACGCGGTTTACTCTTTTTCTATGTCAGTCCTGTTTAGCTGGCGCCATT
CTTAAATTGACGTGTTTTTCTATTTCGCATGCGCTGCAAGTGAGATGACCATGCGT
ATTTTCATCCCAATTTCATTCTCCTGTAGTTTGGGAATTAATCATTTTTTTATTTAT
TTAAATAAAAAAACCCCATCTTTCATATAAATTTTTTTCTATATTAAAAAAATTAG
TAAAGTAAAAAACCATAGTTTAATCATTATATTATTCAGAGGCAATGAATAGCTC
TTTGAAGTTTGAACTTGATTGATGCAAAACAAAGGAGTAAATAACCATTTTGATA
TTTAGATGATTTATAATGGTTAACCCATCATCCTTGATATTTAGGTTATTTTATCA
AACAGAATTAATATGTAAAATTTATTTTATCAAAAATAAAAATTATGATTTATTTT
GTTAAAATAAAAATTTTTCAAATACCAAAATGACTAACTATCAGGCAGCTTGTCA
CAAGAAAGAAAGAAGAGCCTACTTTTATTTCATTTATGATTAATGACTTACATTT
ATTCTCACAATCACAACACACAAAACTAGATAAACTTATAAGTACATATCACTCC
TGGCTCTTATTTGACGCGAAATAGTACGATCACTTATTTCATATGACAGGAAACT
AAAATTCCGGGTGGTGAACCTAAAGATCCACCACTACCGTCTAAAAACTCTACCA
CAATTGAAATGAATGGGACTATTTTAAAAAATAAGCCCCTTTTTCATTTGGGCGT
ACATATACCCTTAAGACTCAATAATCACTCATAACATACATGCAAGATCGCATCC
TATTACTAATAACTTGAGAAGTGAAATTGCAACTGCTTTCATTTATGAGAAATTA
ATTAATGGATGAATGAGTGAGTTGTATTAAGGGAATTGTAGGCCCGTGAAGGTCT
GGCCAAAGGACCAGGAAGGAGGGGCAACATTGTTAGAGATCAAGGTGCGGCCAT
CACTGGTGGTAACCTTGAAGGAGAGGGTTTGGCCGTTGAGGTATGAGTTGCTCTG
CCAGTTCTGACCCCAGTTCCTTGACATGGATTGCCAATTGGTTTTGGAGCCTTTGA
TTGAAACGGCATGCACATCGCCTGCACCTCCAACGTTTCCGATTAGTACTAAGTT
GAAGTATGCATGGCCGTTGATGGTGAACCTCATGCCTCCTCTCTTTTGGCATGGTA
CCCTATAATGGTAATTGCACCATGATGATGAGTGGTGTCGAATGAAACAACAAGA
ACTGAAAGTATGCATGTAGTAACTAGTAAGTACCTTGTGTAGGCAACAGGGACTA
TGCCAGCTCTGACATTGGCAATCTGTTGGAAGACAGGCTGAGCCAGATCGAAGTG
GTGGAGGGGAGGGTTGCACCATCCGCCGGCGGTGCTAGGGAGGGCGTGGTTTGG
AGGGCAGAAATTGGTGGCCGTGACCACCACCGACCTCGGCAGACACCAGCTCTT
GTCATTGACGCACTTGATCTGGAAGCATGCTCCGCAGCTCAGGCCTCCGTTGAAG
AGGGCACTGCTCACAGCTGCTGTGTTTCTCCCGTACCCTTCGCTGTTCAGGTTCCC
ATATCCACACGCTCCACCTACACATACATCATGATTCATGCATGCCTCAAAATAA
AAAATATACAATGGAATATGCAGTTACCCATTGTGTCAGCAGCATCACCCCCGCC
GTAGAAGGTTGCATGGGCATTGCTCCAACCTCCTTCGCCAACACCATAAACAGGA
CAACAACATCCCAGCAGCAGGGACAGAAATCCCACCAACACAAAATCAACCATT
CTTATTAATTAATTACCAGCTAGCTAGCAAGCTATATAGAGTGATGAGTTATGAG
GATGGAATTTAAAAACACAGCTTACATTTGATGCCCAATAAATACATGTTAGGAC
TCGCCTGCTTAGCTTACCCGTCAGCGTCACACTTGTCACCTCTGGGGACTGGGGA
CCCACAACCGCCAACTTCACCGATTCCATTTTTTCTTCTATATCTATATTCCTCAA
ACTCAAACCATGCCATGTGCTTTAACTTTTCACTTCTTTTAATTTCCTCAAGCCTCG
AATAAAAATATATAATCAGTTATTAATTGGTTTCTTATTATAAAAATAAAAATAA
TCTTCGTTATTTGATATCTTGAAAAGTTGAATGTATTGTGCAACATGTGGTTCATG
CAATTCGTAGTCAAGTCGCAAAAGACGGTCCCCCCAGCAGCCTTATAGCTTGTTC
TGCATGCAGGTGGATGAAAACCAATTTCGTCAACTTCTAAGCTGTAAACTTGTAA
TATTAACAGAAAGATGATATTATAGCCAAGATGAAAAAGAAGTTCTCGAAAAAA
GGAGAGCTCAAATCTATTAACAAGCAGTTAT






