
IDENTIFICATION 

Species: Arachis ipaensis 

Locus: XP_016193366 

Gene Model: XP_016193366.1 

Description: AipEXPA-08 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AipEXPA-08 

MKMAPLIMISSCFVWNLFMVLIGVSVSVPVEAKSWLKAHATFYGANQSPISLGGACG

YDNTFHAGFGVNTAAVSTMLFRGGEACGACYQVICDYRVDPKWCLRRRSVTVTAT

NFCPPNNQGGWCDPPHHHFDMSAPSFFRIARQGSEGIVPVLYTRVPCKRRGGVRFTL

RGQSNFNMVMISNVGGSGDVKAVSIKGSRGRSSWLPMHRNWGANWQSSVDLRNQR

LSFKLTLADGNTLQFLNVVPSSWRFGQTFSSRNQFS 

CDS (coding sequence) 

>AipEXPA-08 

AGGATTATATACATACACCATACTTAGTATCTTCTGTTTTGAGGTGGTAAAAAAA

AAAAGCGATTCAGCAAGAAAAGCAGTTTGTCTAGTGAGAATGAAAATGGCGCCT

CTTATTATGATTTCATCATGTTTCGTTTGGAATCTCTTTATGGTTCTTATCGGAGTA

AGTGTTAGTGTCCCTGTTGAAGCTAAATCTTGGCTTAAAGCTCATGCAACCTTCTA

CGGGGCCAATCAAAGTCCCATCAGCCTCGGGGGAGCTTGTGGTTATGACAACACC

TTTCATGCTGGGTTTGGTGTGAACACTGCGGCAGTGAGCACCATGCTCTTCAGAG

GTGGTGAGGCTTGTGGAGCATGCTACCAAGTGATTTGCGACTACCGGGTCGACCC

AAAATGGTGCCTCCGGCGACGAAGTGTGACCGTAACTGCCACCAATTTTTGCCCT

CCGAACAACCAGGGAGGGTGGTGTGATCCACCTCACCATCACTTTGATATGTCCG

CTCCGTCTTTCTTTCGCATTGCAAGACAAGGCAGTGAAGGCATTGTTCCCGTTCTC

TATACAAGGGTGCCATGCAAAAGAAGAGGTGGAGTGAGATTCACGTTGAGGGGG

CAATCCAATTTCAACATGGTGATGATATCCAACGTGGGAGGCAGCGGGGACGTG

AAGGCCGTCTCGATCAAAGGATCGAGAGGCCGCTCGTCTTGGCTGCCTATGCACC

GCAACTGGGGAGCCAACTGGCAAAGCAGTGTGGATCTCCGGAACCAGAGGCTCT

CATTCAAGCTAACATTGGCAGATGGGAATACACTGCAGTTTCTCAATGTTGTTCCT

TCTAGTTGGAGGTTTGGACAGACGTTTTCATCAAGAAACCAGTTCTCCTGAATCTT

ATCATTAGCTGGAAAGAGAGAGCCATCGAATTCACATGTCCACAACCATGCCGTT

TTTAAAAGGCTGGAGTGGA 

Nucleotide 

>AipEXPA-08 

GGACCCTCGTTAAACTGTTAAACCATTAAACCTGTCACCTGACCGGTTCAATAAC

CGGTCCGGTTCTCGCAACATTGATCATAATTGATACATTCTTTAGAATCTACCGAA



GAGCTTATAATGGATTATCCATTAGAATGTTGGATGCATCAACAAATTCTAAATG

CCTACTTTTTTATTGGACTATTCACTCTTTGTTGCTTCTAGTGTAACAGTTCTTGTC

TCTCTAAACTAATATTTCGTTATTCCATATATGTAAATGAAATAATAAAAGTTTAA

CATACACATCATATCACATTAGGAGCATTACAAAATATAAAATTGGAACATATAG

ATGGTTTTCTCCATTATTGAATAAATAATCCGAAATAATACATACATTTTTGCAAG

CAAATTTTGAAAGAATAAGTAAAGAACGCAAATTATATTATAAATTATAAATATN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTTA

AGGTCCACTCCAGCCTTTTAAAAACGGCATGGTTGTGGACATGTGAATTCGATGG

CTCTCTCTTTCCAGCTAATGATAAGATTCAGGAGAACTGGTTTCTTGATGAAAAC

GTCTGTCCAAACCTCCAACTAGAAGGAACAACATTGAGAAACTGCAGTGTATTCC

CATCTGCCAATGTTAGCTTGAATGAGAGCCTCTGGTTCCGGAGATCCACACTGCT

TTGCCAGTTGGCTCCCCAGTTGCGGTGCATAGGCAGCCAAGACGAGCGGCCTCTC

GATCCTTTGATCGAGACGGCCTTCACGTCCCCGCTGCCTCCCACGTTGGATATCAT

CACCATGTTGAAATTGGATTGCCCCCTCAACGTGAATCTCACTCCACCTCTTCTTT

TGCATGGCACCCTATTTTCATGTGATGTACGGACATGCATGAAATAGAGATTAAC

TATATAGTTCGTAGACATTAGGGCACTAATTAAGATCGTATTAGCTTAGTATTGCT

CTAGATATATTGTTATCAATGAAAAAGTCCCTTTTCGAAAGTAAAATAAAATATA

GTAAACGGAATTTATGAAATTTATTTAGAGATTATTATATTAAAAAAATTAAATT

AATAGATAAATATGATAAAAAAAAATAATACATTATAATGGGAACAATTAAAAT

AATATGATAAAATAACAATTAATGTTTCAAGTAAATTTACAAATGTCATTATTAA

GCCCTGCCTCGTCGACCCTTTATCATTTTCTTTATTATTTTAATTTAATTATTGTTA

CCTTGTATAGAGAACGGGAACAATGCCTTCACTGCCTTGTCTTGCAATGCGAAAG

AAAGACGGAGCGGACATATCAAAGTGATGGTGAGGTGGATCACACCACCCTCCC

TGGTTGTTCGGAGGGCAAAAATTGGTGGCAGTTACGGTCACACTTCGTCGCCGGA

GGCACCATTTTGGGTCGACCCGGTAGTCGCAAATCACTTGGTAGCATGCTCCACA

AGCCTCACCACCTCTGAAGAGCATGGTGCTCACTGCCGCAGTGTTCACACCAAAC

CCAGCATGAAAGGTGTTGTCATAACCACAAGCTCCCCCTTCAAATGCAATAAATA

AGCTTCAATGCTAATTGAATTCAATAAAATATCATTAACAACAATATTGCTTCTCA

TGGTCAAATATAATAATAAAGAAGGAATAAAAGGCAGATATCTTTTGTTTTGGCC

TTCAGTTTTGAAGTATCTTTAATATTTACATCCCTTGTTAACTGTCAACAATATTTT

TCACTATACACTGAGCATACATCTTTTCTTTTTTGTTTTCTCCTCTTCATCTTTGGG

TTATATTCTAGTGTAATTGGATTGATTTTTTCGGTTTAATTATATATGAAAACAAC

AAAAAGTTCGGTATGATAGATAAGTACTTGTTTTCTAATAATTAACTTTGTTACTT

AATTAATTAAAAATCACCTACAACTTAAATTGAATAAGCATAAAATAATTAGATC

TCACTTTTTTTTAATACAAAAGAGTATTTATTCTAAAAAAATTAAATTGTTAAATA

AAAATATATAAATACACATATAAATAGATATATATCATATACACCACTCACGCAA

TATAAGGTCATTTTTTGTTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNACGGTTATATTTA

ATATATATTTTTTATTTTCCAAAGTCATAATTACCGTAAAAGAAAAAAAGGTAAG

GAAAGGCCTTGATATCTTATTTTGCTCACTTATCAGACTGCAAGAATAGGTTAGA

TCAACTCACAAGAATATCGTCTATACAAGGATCTTTCTATATTTGATGAGCGCTAT

GCCCGAAATATTTATCATGTATGTATATATAACGAGAAATATTATATAGTTATAA

GAATTTATTATTTTCGATCGTTACCTTTAGTTATCAATTTAATAATTTAATAATGTA

TTTTAATTTTCATTTTTAAATATTAATAATTAACTAACTGCTAACAAAAAAATACA

TTTTAATGATCCTCTAGTATTTCATATATATAATTTGTGACACTATGTAGCGTGTG

TTAAAAAGTAACATACCGAGGCTGATGGGACTTTGATTGGCCCCGTAGAAGGTTG

CATGAGCTTTAAGCCAAGATTTAGCTTCAACAGGGACACTAACACTTACTCCGAT

AAGAACCATAAAGAGATTCCAAACGAAACATGATGAAATCATAATAAGAGGCGC



CATTTTCATTCTCACTAGACAAACTGCTTTTCTTGCTGAATCGCTTTTTTTTTTTAC

CACCTCAAAACAGAAGATACTAAGTATGGTGTATGTATATAATCCTTGGAGAAAG

TGCCCCCGGTTTTATAAGATTTGAAAACGCGGTTGTCGGTGATTATATATAAAATT

AATTGGATCTGATATTTAACTAAACTTTGATGGAATATCGAGGAATTATGATGAA

GGAATTGAAAACGCGTTTTTCCTTTGTACATTCTGTGAAGTACGGAAGACATGTA

CGGCTGGCTGGACTGCTGAATTTCCGGACAAGATGATATGCAAGCACATGCAATG

GCTTGCTGCCACCGCAAAGTTTTCAATACCCTCCTCTTCTAATTAAAATCAACGAA

CTCTGCCCTTGCTCTATGACAAATTTATAGAAGTGTTTGCTTCGGTACGATAATAA

ATTCATACGTATCAATACGATAAAAATGTGGACAAATTAAAACACGACGTGTGG

ATTATATTTTCCACGTCATTAATCAATTTTTTCTTTTTTAAATTTAAATCATTTTAA

TACTTTTTTCTTTTTACCAAAGATAGGAGATTCGAACCCGCAACCTC 




