IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62007160

Gene Model: AUR62007160
Description: CQEXLB-06
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05764
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq, GGCGYGEYGRT INNGDYAWYTSS KL YKGGASCOAC YKYKCKEAYCNEDGYYWHYTDYGYSDGETDF I LSSNAFNKMAMPNYEKELRDDGRYP IEYORVACOF PGKSLTLKE OALEWKRCRRYYGAVID T ANPPRGPL TWRFFLOGSATKRARWVL YPKVIP IYWOAGYAYDTSIOLNY
Superfanilies PLN#3023

SEQUENCES
Peptide
>CqEXLB-06

GGCGYGEYGRIINNGDVAVVTSSKLYKGGASCGACYKVKCKEAVCNEDGVVVMVT
DYGVSDGETDFILSSNAFNKMAMPNYEKELRDDGRVPIEYQRVACQFPGKSLTLKEQ
ALEWKRCRRVYGAVWDIANPPRGPLTVRFFLDGSATKRARWVLVPKVIPIYWQAGV
AYDTSIQLN*

CDS (coding sequence)
>CqEXLB-06

GGAGGGTGTGGATATGGTGAATATGGAAGAATTATCAACAATGGAGATGTAGCT
GTGGTTACTTCTTCTAAACTCTACAAGGGTGGAGCTAGTTGTGGTGCTTGCTACAA
GGTGAAGTGCAAGGAGGCAGTATGCAATGAAGACGGAGTGGTGGTGATGGTGAC
AGACTACGGTGTATCAGATGGCGAAACCGACTTCATATTAAGCAGTAATGCATTC
AACAAAATGGCAATGCCTAATTATGAGAAGGAGTTAAGGGATGATGGTAGAGTT
CCCATTGAATACCAAAGAGTTGCTTGCCAATTTCCTGGCAAATCTCTAACACTTA
AGGAACAAGCCCTAGAATGGAAGAGATGCCGGAGAGTGTACGGAGCTGTTTGGG
ACATAGCAAATCCACCAAGAGGTCCTCTAACAGTGAGGTTCTTCTTAGATGGAAG
TGCAACTAAGAGAGCAAGATGGGTTTTGGTGCCTAAAGTCATTCCTATCTATTGG
CAAGCTGGTGTTGCTTATGATACTTCTATTCAACTTAATTAA

Nucleotide
>CQEXLB-06

GGAGGGTGTGGATATGGTGAATATGGAAGAATTATCAACAATGGAGATGTAGCT
GTGGTTACTTCTTCTAAACTCTACAAGGGTGGAGCTAGTTGTGGTGCTTGCTACAA
GGTAATCTTAATTACTATTTTTTTTTTTTTTAAAAGAAACATTAACTATATTATTTC
AAAGAAATAGTTTCTTATGGCTTGGATTATCAAATAAGTACCTCATGGCTTTTATC
TAGCTATTTATTTTGAATAATTTTTTGAGTGAAATTACCTGATGACGTGAGATCGT
TTTTATATTAAGCTAGTCCATCTTTGGAAAATAGTTGACTTAATAGGATTGCGCCC
TTGGTCCAAAAATATTTGTCACGTTATTCAAATCCATCAATATGAGTATGACTAGC
TATGATAATATATGACTTTTCAGATCAGATTATACATAATTTAATTTCAAGGCATA
TAACCTATGGAGTATTATTGTTATTTTGTTACTCTTTAGAGGTAAACTTTTTCCAC
ACACCTTAGAATAGTACTCGTATGACTATTAATTCTTGGCAAAAGAACAGCTTGT
TTCAATATTCAAGAGCATATTTAGTTTTTACATTTCACAATTTAGGCATATTAATT




AATTAAAAAATTAGCTATATTAAATTACATTAAGGGCACATTTCACACTTCCCTTT
AAATAAGATTGATTAATTTTTAAGGGTGATCATCATAAAATGCATTATAATTGGT
TTTGGATGAAAATGTACATATATAGGTGAAGTGCAAGGAGGCAGTATGCAATGA
AGACGGAGTGGTGGTGATGGTGACAGACTACGGTGTATCAGATGGCGAAACCGA
CTTCATATTAAGCAGTAATGCATTCAACAAAATGGCAATGCCTAATTATGAGAAG
GAGTTAAGGGATGATGGTAGAGTTCCCATTGAATACCAAAGAGTTGCTTGCCAAT
TTCCTGGCAAATCTCTAACACTTAAGGTTGCGGAACATAGCCGTTTTCCTTCTTAT
TTGTCATTTCTGTTCTTGTACCAAGCTGGAGATGCTGATATCACCGCTGTTGAAAT
GTTTGAGGTATATATACAATGACCTTTTATTTATATTTATTTTTTTAATGTAAAGA
AATATATGGAGTATATTGTTTTGTAATTTTTACCTTTAACTTCATGTCTTCATGGTT
CAAGGTTAATCTTTAAATTAAACCCTAGAAATAATTATAATATCCAATAGGAAAA
CAATTAAATTGATGAATTTGATTATTGATTGGAGTGGAGAAGTAAACAAATAGAA
ACTATTTAAAAACCTTTCTCTCCAAAATTTAAAGTAACTCAATATTAAAATTAAAC
CATAATTTATTAGAGGATTAATATTTAGAATGGTATATGTAGTTCACATGAATAT
GTATTAATTTAATAATTAAGTCACCCGTGGTATTTAAACAAATATGTACAATCCA
CCACCATTCAATTATATAATAAATCACTAGCAATTACTCTACATACTGTTTTGTTG
CAACGAAAAATATAGATGTGACCGGTTGCATATAGGCTTTCGCGTAAATATTTTG
ACACTTATTATCTTTAGAAATCAATTGTAAAAGCTCTTTCTACATGTATATTTGGT
GATGTTGTGCTTAAAAATATGTACAGGAACAAGCCCTAGAATGGAAGAGATGCC
GGAGAGTGTACGGAGCTGTTTGGGACATAGCAAATCCACCAAGAGGTCCTCTAA
CAGTGAGGTTCTTCTTAGATGGAAGTGCAACTAAGAGAGCAAGATGGGTTTTGGT
GCCTAAAGTCATTCCTATCTATTGGCAAGCTGGTGTTGCTTATGATACTTCTATTC
AACTTAATTAA




