IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016180319

Gene Model: XP_016180319.1
Description: AipEXPA-27
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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SEQUENCES

Peptide

>AIpEXPA-27

MALLGFLLLVFISMLSYVSAYGYGGWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYEIRCANDPHWCSPASIVVTATNFCPPGGWCDPP
NHHFDLSQPVFQQIAQYKAGIVPVIYRRVRCKRRGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGA
GDVHGVAIKGSRTRWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFLVTTSNGHSVVSYNVA
PPSWSFGQTYTGRQFP

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-27

AGATAAAATAAAGCAGAGATTCTAGTAAAATTTGAGTCCCAAGAACACTATAGT
AATCCTTCTGAGTTTCTCACATAGTAATTTTGAAGATGTTGCAATTTGCATGCATG
GTCCCAAAATGTGTCAGGTCTTGATGTTGACTGACCTCTCTCTATTTATTCACTCT
ACAACTCGCCCCTCAATTTCCTCAAACCCAACTTCTTCTTTCAACAATCTAACTTA
ACTCCCTGCTTCTTAAGGAAATTCATGGCTCTTCTTGGGTTCCTTCTTCTGGTGTTT
ATCTCCATGCTCTCATATGTTAGTGCCTATGGATATGGTGGTTGGATCAATGCACA
TGCCACATTCTATGGTGGTAGTGATGCTTCTGGAACAATGGGTGGAGCTTGTGGA
TATGGAAACCTGTACAGCCAAGGGTATGGGACAAACACAGCAGCACTAAGCACA
GCATTGTTCAACAATGGATTAAGCTGTGGAGCATGTTATGAAATAAGGTGTGCAA
ATGACCCACACTGGTGTTCCCCTGCCTCAATTGTAGTAACCGCCACTAACTTCTGC
CCCCCTGGTGGTTGGTGTGACCCTCCAAATCACCATTTTGATCTCTCTCAGCCTGT
TTTTCAGCAAATTGCTCAGTATAAAGCTGGCATTGTTCCTGTCATTTACAGAAGGG
TGAGGTGCAAGAGAAGAGGGGGAATAAGGTTCACCATAAATGGCCACTCATACT
TCAATTTAGTCCTAGTAACAAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTGCATGGTGTGGC
CATCAAAGGTTCAAGAACTAGATGGCAAGCAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAA
TTGGCAAAGCAACTCTTACTTGAATGGACAAAGCCTTTCATTTTTAGTTACCACAA
GTAATGGCCACAGTGTGGTATCTTACAATGTTGCCCCTCCAAGTTGGTCCTTTGGA
CAGACCTACACTGGAAGACAATTCCCTTAAATTTACTAACCTAACCTTTTGGTTAT
TGGACCATCCTCCTTCATAAAAGTTTTAGTAGCAATATATGATGAGATTGATATAT
CATCTATAAAGTACTAAGCTATAGTTGAAATAGAATAGTCTTAGATCGGTCAACA
TTTATTAATTGGGCCAAAGTGAAGAAGGTTAATAATTAAGTACCCTTCTTCTTAGT
ATATTTTGTTTGTATTTTCAAGGTTTTATAATTTTGTAGATGGAACTTATGGTAATT
AGCAGCAGAAATCTATCAAAAGAAGTAGATAAAATCTAAATAGGCAAAATAAAA




GAGAAAAAAAAAAGAGTTTTATATTTGAAACTAGGTTATTAGCTAGGTGTGAGGT
TTTATATGCCATATTGCAATGTGAAGATGCCAATTGATGAAGATCCTTTTGCAAAT
TGGATTCCTACAATTATTATTGGGAAATATCAAGGATATGAATATTATTATTGTTA

Nucleotide
>AIpEXPA-27

TCTTCAATTGACATCCTCACATTGCAAAACTTCACAGCTAGCTAAATAACCTATTC
TCAAATAGAAAACTTTTATTTCTCTTTTATTTTGCCTCTAGATTTTGTATACTTTTG
GTAGATTTCATCTGCTAATTAGCATAAGTAACATCTGCAAAATTAAAATAAAAAA
CTTGGAAATACAAATAAAATATACTAAGAAGGGTACTTAATAATTAACCTTCTTC
ACTTTGGCCAAATTAATAAATATTGACCCATCTATGTGTTTGTTTTTGAGATTAAA
AATAACGGTAAAATTTTGAGATACAAAATAATTACTAAAACTCAATTTATTTATT
CATCCTTATCTTCCTTATAATAGGTATTAGATTACTATTCTTATTATTTTCTTTCTTT
TTTTTTAATTCTAATTTTCAAACTATATGTAACAATGAAAATATATACTTACATTT
TGCATTAAATAAATAAATAATAAAATCTAATCAAAGTACAAAAAGAACATACTA
ACAATAATAATATTCATATCCTTGATATTTCCCAATAATAATTGTAGGAATCCAAT
TTGCAAAAGGATCTTCATCAATTGGCATCTTCACATTGCAATATGGCATATAAAA
CCTCACACCTAGCTAATAACCTAGTTTCAAATATAAAACTCTTTTTTTTTTCTCTTT
TATTTTGCCTATTTAGATTTTATCTACTTCTTTTGATAGATTTCTGCTGCTAATTAC
CATAAGTTCCATCTACAAAATTATAAAACCTTGAAAATACAAACAAAATATACTA
AGAAGAAGGGTACTTAATTATTAACCTTCTTCACTTTGGCCCAATTAATAAATGTT
GACCGATCTAAGACTATTCTATTTCAACTATAGCTTAGTACTTTATAGATGATATA
TCAATCTCATCATATATTGCTACTAAAACTTTTATGAAGGAGGATGGTCCAATAA
CCAAAAGGTTAGGTTAGTAAATTTAAGGGAATTGTCTTCCAGTGTAGGTCTGTCC
AAAGGACCAACTTGGAGGGGCAACATTGTAAGATACCACACTGTGGCCATTACTT
GTGGTAACTAAAAATGAAAGGCTTTGTCCATTCAAGTAAGAGTTGCTTTGCCAAT
TTTGCCCCCAGTTTCTTGACATTGCTTGCCATCTAGTTCTTGAACCTTTGATGGCC
ACACCATGCACATCACCAGCACCTCCAACATTTGTTACTAGGACTAAATTGAAGT
ATGAGTGGCCATTTATGGTGAACCTTATTCCCCCTCTTCTCTTGCACCTCACCCTA
CAAACAAAATCCATCAAAAAGGAAGAAAAACATTTTGTTGGGTCTATAAAATTA
ATATTTCAGAAGACTAAAAATTAATATTGAGTACGGATGACATTTTGCACATCAT
ATGACCAAAAATTTATAATCATTTAAAGGAAAAACTCAAAATATTTCAGAAGTCA
TAAAAAAATTATCTACAACCATATTTAATAGGGTAAAGTTCTAAAGTATGTTTTTT
TCTTAATATATGCAATTTTTTTTCAAAAATATCCCATAATGTTTAATATCATTTAAT
TTTATTCTTATTATTTTTAATTTATTCAATTTTATCTTTAATATTTTTAGATNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNATACCAAATGTAAAAAACATACTTTACCCTATGTAATA
TTATATTTACAAGAGTATTTGGTGTGCATTATATATATATTATCATCATATTTCAT
AAAAGTTTAAATGTATGAAGAGTAATTATAATACACCTATAGTGGACTTGAATCA
TAACACATAATTCACATACTCAAATCTAAATTCATAATTAGTTAACATCATAATCC
CATAAAGCAAGTTAATTAAAGTGAATATTAGAATAACCTTCTGTAAATGACAGGA
ACAATGCCAGCTTTATACTGAGCAATTTGCTGAAAAACAGGCTGAGAGAGATCA
AAATGGTGATTTGGAGGGTCACACCAACCACCAGGGGGGCAGAAGTTAGTGGCG




GTTACTACAATTGAGGCAGGGGAACACCAGTGTGGGTCATTTGCACACCTTATTT
CATAACATGCTCCACAGCTTAATCCATTGTTGAACAATGCTGTGCTTAGTGCTGCT
GTGTTTGTCCCATACCCTTGGCTGTACAGGTTTCCATATCCACAAGCTCCACCTTC
ATTTTCACATCATATCATACAAATTAGAGCATCTTAATTGGTATTCTGTATTCTTTT
GGTTACGGGCTAATTTTAGTGTACACGCATTATGATTGTTTCTTTTAGAGTATTTG
AATATATTTGACATCTAATTACGACATTAGTAAAAAAACCACCTTTCACATTAAT
AGCGTAAATGATCATCCAAAAGAGCGGATGTGATTGTACGACTGTATAAAACGCT
TTACACTGTTTGTGCATTAAAATTAAACTCATGTTTAAAGTATTTTAAGTTTGTAA
CCTTGAATCTTATTAATAAATACTTAGTGCATTGGTTGCTTAATTAAGTTTACTAT
AATTAATATAAAAGGAGTATAAGTGAAAAAATTTTAAATTAAACTAATCAAATA
ATTTATGTTAACAAAATTAATTTTGGATTAAAAAAAGTGACCAATGTTATTTAAC
AGAGAGATTATGTATGTAGCATAAATATGAATATGAGATAAAAAGAAATAGAAG
GAATATTATGCAACTAATTGCAGAAACTGAAACACAAAGCTATGCATACCCATTG
TTCCAGAAGCATCACTACCACCATAGAATGTGGCATGTGCATTGATCCAACCACC
ATATCCATAGGCACTAACATATGAGAGCATGGAGATAAACACCAGAAGAAGGAA
CCCAAGAAGAGCCATGAATTTCCCTGCACAAATTAAATGAGATGATAGAAAAAA
AATTAGAATATTCACAAATTCAGCAATTAAAAGAAAGAATAATAAGGGAAGGTA
GTTAATTACTTAAGAAGCAGGGAGTTAAGTTAGATTGTTGAAAGAAGAAGTTGG
GTTTGAGGAAATTGAGGGGCGAGTTGTAGAGTGAATAAATAGAGAGAGGTCAGT
CAACATCAAGACCTGACACATTTTGGGACCATGCATGCAAATTGCAACATCTTCA
AAATTACTATGTGAGAAACTCAGAAGGATTACTATAGTGTTCTTGGGACTCAAAT
TTTACTAGAATCTCTGCTTTATTTTATCTTATGTAAACACAGTAGCGGATCTATAA
AATTTTGATTGTGGGAGCAAAATATATATATAACATAATAATAATTTAGGTTTAG
CTAACATGTATCCTAAGAGCACATAACAAGCTTATTATTAGTGAAAGATTTTAAA
ITTTTTCATTTAATAAATACATTAAAAATTTAAACTTTTTGAATTTTCAATAAAAA
TATTCTCAATTTGTAATCTTAATATGTGTTTTTAAGACACNAAAATTGAGTAATTT
TTTTAATAATATAATCAAAATGTTTCTCTTTCTATATATATCACTAAATAATTATTT
AAAAATTCACTTCTCATACAATCAAAAGTCAACTCTCAGTGATATTCATAGTTAA
AAAAATTCTTTCAATTAATGTAGTTGTTACAGGAAAAACAAAACTAATTTTAAAA
AAAGATAAATAATATCTTTTGAGTTTATTTCTAAGAAAGAACATCAATCTCATTTA
AATTAAAAATTGATCATTCTAATAAACA






