
IDENTIFICATION 

Species: Daucus carota 

Locus: DCAR_010061 

Gene Model: DCAR_010061 

Description: DcEXPA-08 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>DcEXPA-08 

MAASATTLLVATLLLTLSLQSSSHSLYSFSPSPPQHSEWRPARATYYAAADPRDIVGG

ACGYGDLEKSGYGKATAGLSSALFEKGQICGACFEVRCVEDLKYCIPGTSIIVTATNF

CAPNYGFEAETGGKCNLPNAHFVLPIEAFDKIAIWKASNMPIQYRRIKCRKEGGIRYTI

DGAAIFLSVLISNVAGAGDIVAVKIKGSRTGWLPMNRNWGQNWHINADLKNQPLSF

ELTSSDGVTLISYYVAPQNWDFGQSFEGKQYET* 

CDS (coding sequence) 

>DcEXPA-08 

ATGGCAGCATCAGCAACCACACTGCTTGTGGCCACTCTTCTTCTCACTCTCTCTCT

ACAATCATCCTCCCACTCTCTCTACTCTTTCTCCCCCTCCCCTCCCCAACACTCCGA

GTGGCGACCGGCCAGAGCCACCTACTACGCCGCCGCCGACCCCCGTGACATTGTC

GGCGGCGCGTGTGGCTACGGGGACCTGGAGAAATCCGGGTATGGCAAGGCCACG

GCGGGTCTGAGCTCTGCTTTGTTCGAGAAAGGGCAGATCTGTGGGGCTTGTTTTG

AAGTGAGGTGTGTTGAGGATCTAAAGTATTGTATTCCGGGGACTTCGATTATAGT

TACGGCCACTAATTTTTGTGCTCCTAATTATGGGTTTGAAGCTGAGACTGGTGGCA

AGTGTAATCTCCCCAATGCTCATTTCGTCTTGCCTATTGAAGCTTTCGACAAGATT

GCTATTTGGAAAGCCTCTAACATGCCTATTCAGTATCGCAGGATCAAGTGCAGAA

AGGAAGGAGGGATACGGTATACTATCGATGGTGCTGCTATTTTTCTTTCAGTGTT

GATAAGTAATGTTGCTGGTGCTGGAGATATTGTGGCAGTGAAGATCAAGGGTTCA

AGAACAGGATGGCTGCCAATGAATAGAAATTGGGGGCAGAACTGGCATATAAAT

GCCGATCTGAAGAACCAACCGCTTTCTTTTGAGCTTACTAGCAGTGATGGGGTTA

CATTGATATCATACTATGTTGCTCCACAAAATTGGGATTTTGGACAGAGTTTTGAA

GGCAAGCAGTATGAAACCTAA 

Nucleotide 

>DcEXPA-08 

ATGGCAGCATCAGCAACCACACTGCTTGTGGCCACTCTTCTTCTCACTCTCTCTCT

ACAATCATCCTCCCACTCTCTCTACTCTTTCTCCCCCTCCCCTCCCCAACACTCCGA

GTGGCGACCGGCCAGAGCCACCTACTACGCCGCCGCCGACCCCCGTGACATTGTC

GGCGGCGCGTGTGGCTACGGGGACCTGGAGAAATCCGGGTATGGCAAGGCCACG

GCGGGTCTGAGCTCTGCTTTGTTCGAGAAAGGGCAGATCTGTGGGGCTTGTTTTG



AAGTGAGGTGTGTTGAGGATCTAAAGTATTGTATTCCGGGGACTTCGATTATAGT

TACGGCCACTAATTTTTGTGCTCCTAATTATGGGTTTGAAGCTGAGACTGGTGGCA

AGTGTAATCTCCCCAATGCTCATTTCGTCTTGCCTATTGAAGCTTTCGACAAGATT

GCTATTTGGAAAGCCTCTAACATGCCTATTCAGTATCGCAGGTACTTTTTTTTCTC

AATAATAATTATGAGAATAATAATAATACTGGGTGCCCGAGTATCATACTTGTAA

ACTACTGCTAAAGTCTTTATCTTCTGGGTCATCCAAGTAGATACATACATAAATGT

TGTGAATTTAATGTGTAGATCCGCTGGTGATGATTACGTGACTGCGGGGCTTGAA

CTCAAAATTTTGATATTTATTGTTATTTAAAACCAGGGATACAATTCATCTACGTG

TATGTAGACCATGACAAGAAAACAACAACAATGAGGCCTGGCACTTATCAAAAA

AATTAAAAACCAGGGCCGGTTCTCTAAATTTCTGCAGTGATAAAGTGATTCTGTT

TCAGGAAAACCTCAACATCTAACAGCAATCGCCTCATCCTATGTATAATGCTGCT

GACCTTGTATTTGCCAATTTCTGAGAGCATCTCCTAGTTGGCTCCTCATATAACCT

AACAAGTTAATACATTGTTAAGAATGTCAACGCCATTAATGCTACTCATTCTCTA

ATAGAGAATCTCTATATAGTTTATCCGTATTTGAACTTAAAGAGAAGGAAAAGTA

GCGGATTAATCGGAGGGAAAGACTTAGACATGTGGAGGCTTTTAAATTAGAGGA

AAAATAAAAGTCTATTAAGTTTGTAAAGAGGCTCTAAAGTTGCTTTCACTAGGAT

GGAATGGAATGAAAAATTTGAAGAAATAAGAAATTATGAGACAATAGTGATTAG

TGACTAAATATGAGTAAGTCGTAAATTTTTTATGATGAAGATTGCAAGAAAACAT

GATGAAGAAGTGGAATGAGCATTCCTGCCAAAACATGTGGGTTATGTTTCTAGTT

TAAATAGTTTGGATTGGAATGATTGAAGGAATGAAAATTTTATACATATTAAATC

ACCTCAAATTTATAGGACAAATTTCATTCCATTCTCCCCTCATTCCATTCCATCCA

AGTGAACACAACATAATGTTGTGTTTGGTTGGTGTGATAAATATGGAATGAATGA

AATGAAATTTGAATTATGTTATGATCAAATGTTTATGAATTTCATTACTACAGATC

AAACTCCCAATTTGGGAATAAATGTTCCATTCCTTTCTATACTCATTTTCCTATAA

AATATCATCATAACAATTTTGCATTCACTTAATTTTTTTCAAAAATTTTCCTCATAC

CTCTACTATTTTCATTCAAATTTATTCATTTCATTCTCCCCAACCAAACACATCATA

AGAGTCTCTTCGATCTCTATTTGAAACACAATTATGTATTTTTCTACTTTAGAGCC

CATATAGAGAGCCTCATGGAGATGCTCTTAACAAGTGAACTGACACATTGCCACA

AAGAAATGGTCCTTAACCGCTGTTTTAAAAGTTGGATATTCTGTAGTAACATCTTT

CATTGAGTAAGTGCTTAAAATTTTTTAGGTAGACAAAGATGGCTGCAGGGATCGA

GTCCATTTATATTAGTTGCAAGCTCTGTAGTAGCACAAGCATGTTCTACGGATGG

ACCTCGACCCTTGATCTCGACTCAATCTGTATAATTTTGAGTTTGTACTACTTGCA

GGCCTGATGATTTTTTTTTTCATGTGCCTTTTACCTTCTGTTTTAATACCACTTTTG

ACACAACCAATTGACCATGACATTTGCACCAAGTCTGTGCAACCAACTTCAGGGG

TGGGCAAGTCTATACATGTTATCTTACTTCTATTTCCTCTCTAGCAACCTGTTGTG

CTTTCTGCTAATATCACCAAATTTATTGATCGAGTGGTATTAATAGGCCGTTTGGA

GTAGATAGATGAACTCGGCTTTCTGTGATAGTGAGCAAAATTAGGTGCAATACTC

ATTTGCTGGTATTGTGTAACCTAAATAGAGGGATTTATCAGCTGTTATGCTATTAA

ACCCTTCTGTTTTCTTATATGCTAGCCTATATCAGATGCACAAGCCATTTTTGATA

TTTGGTCAAATTTTTAATTTTCATTTATAAAATAAATTTACAAATAAACACTAAAT

ATAAGAAGGCCCAAGAAATATGTTTAAATGTCTTTTAGATAGAATATTGTAGACC

ATTAAAATATGTTTTATATTACAGAGGCCCAACGGTTGGCCCAAATAGCAACAGA

CAACCGACCAACCACAACTTTAAATGTTTCGTCTTAATAGTATAGCTGGATCAAA

TAAAAACCCTTTTAATTCACAAACTTACAAACTTTTTTGTACATGTTATATTTTAG

TCATATTAGGCGTCTAGGTCAAAAAAAAATCATATAAAATGTCACCCTTTTATTA

AAAATAGGCAAGTAATTTTTTTTGTAGAACTTGCCTTCAACCTGCATATAACTCAA

GTTCAATATCATCTGTTCAACAACAACTATCATTGCATTGAAAACATAGCAATTG



GGGAAACTAAAGTTTAAAAAGTTCGCAAGTTTGTAGCGGAACCCTCCCCTATATA

TATAGAATTTAAGCATTATGAATTGGCTTTTACTGCGCTTTTACTGCACTTATACT

TAAATAGTTCCGAATAATGAAGTTCATAATTTTCTCATATTCACAGGATCAAGTG

CAGAAAGGAAGGAGGGATACGGTATACTATCGATGGTGCTGCTATTTTTCTTTCA

GTGTTGATAAGTAATGTTGCTGGTGCTGGAGATATTGTGGCAGTGAAGATCAAGG

GTTCAAGAACAGGATGGCTGCCAATGAATAGAAATTGGGGGCAGAACTGGCATA

TAAATGCCGATCTGAAGAACCAACCGCTTTCTTTTGAGCTTACTAGCAGTGATGG

GGTTACATTGATATCATACTATGTTGCTCCACAAAATTGGGATTTTGGACAGAGTT

TTGAAGGCAAGCAGTATGAAACCTAA 




