IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400015511

Gene Model: PGSC0003DMP400015511
Description: StEXPA-19

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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DOMAIN ARCHITECTURE

ung

Superfanilie: PLNOOOSO

Llst of domain hits

Name = Accession Description Interval E.value
[+] PLN00050 super family 1 expansin A; Provisional 6-258 261e-121

SEQUENCES
Peptide
>StEXPA-19

MAATMMLYITTTILLCFLTAVNARIPGVYTGGPWQSAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNNAALSTVLFNNGLSCGACFELKCDNDGKWCLPGNPSIFVTATNF
CPPNFALPNDDGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIGLYRAGIVPVTYRRVPCRKQGGIRF
TINGFRYFNLLLVTNVAGAGDIQKVLIKGTNTQWIAMSRNWGQNWQTNSPLVGQAL
SIRVKASDHRSVTNVNVAPSNWQFGQTFEGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-19

ATGGCTGCCACTATGATGCTCTACATTACTACTACTATTCTTCTCTGTTTTCTCACT
GCCGTCAATGCCAGAATCCCCGGCGTTTACACCGGAGGACCATGGCAAAGCGCC
CACGCTACGTTCTACGGTGGGTCTGACGCATCTGGAACTATGGGTGGAGCTTGTG
GATATGGCAATCTATACAGCCAAGGTTACGGAGTGAATAATGCAGCGCTAAGCA
CAGTGCTATTCAACAATGGACTAAGCTGCGGAGCCTGCTTTGAATTAAAGTGTGA
TAACGATGGCAAATGGTGTCTTCCTGGTAATCCATCCATTTTCGTGACGGCGACA
AATTTTTGCCCGCCGAACTTCGCTTTACCAAACGATGACGGCGGGTGGTGCAACC
CTCCTCGTCCTCATTTCGATCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATCGGACTGTAC
CGTGCCGGAATTGTCCCTGTTACTTACCGCCGAGTACCATGCAGAAAACAAGGAG
GGATTCGATTCACAATAAACGGTTTCCGTTACTTCAATTTGTTACTGGTAACAAAC
GTTGCGGGTGCAGGGGACATACAGAAGGTGTTAATTAAAGGAACAAACACACAA
TGGATAGCAATGAGTCGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTAATTCACCTCTAG
TGGGTCAAGCCCTTTCTATTCGGGTTAAAGCTAGTGATCATCGTAGTGTCACTAAT
GTCAACGTGGCACCATCTAATTGGCAGTTTGGACAAACTTTTGAAGGCAAGAATT
TCCGGGTTTAG

Nucleotide
>StEXPA-19

ATGGCTGCCACTATGATGCTCTACATTACTACTACTATTCTTCTCTGTTTTCTCACT
GCCGTCAATGCCAGAATCCCCGGCGTTTACACCGGAGGACCATGGCAAAGCGCC
CACGCTACGTTCTACGGTGGGTCTGACGCATCTGGAACTATGGGTAACTACTACT
CTTTCTCAATTGCGGAGCTTGAATCCAGTAGCTTTTACTCAAATAACATATTTCAT
GTTGAGAAGTTCGCTAATTATATATAAATATTAGATTTAGAACTCAGTTATAATC



GTGTTTGGCCATGAAAACAGTAGCTTATAGTATTTGAAGCGAAAAGCTATATTTG
AAAAATCGAAATTGTGTTTAGTCATGAATACTTACAGGAGTTGTTTTTGAATTGTT
GTGAATAATTAGAGTGAAAATACAACTTTTCTTCGAGTTGAATTTCGAAATTTTCC
GAAATGTAATGGCAAGATGTGTTTTCATAGCCTCGTTCATAGATTTAAAACTCAT
AAAATTAAAAATCTGGCTCCCTGAATCACTCATTTGTTTTTTTGTTTTTCAAATTTG
GGCGAAATTTTTTGAATTTTGTTTGAATTTGTAGGTGGAGCTTGTGGATATGGCAA
TCTATACAGCCAAGGTTACGGAGTGAATAATGCAGCGCTAAGCACAGTGCTATTC
AACAATGGACTAAGCTGCGGAGCCTGCTTTGAATTAAAGTGTGATAACGATGGCA
AATGGTGTCTTCCTGGTAATCCATCCATTTTCGTGACGGCGACAAATTTTTGCCCG
CCGAACTTCGCTTTACCAAACGATGACGGCGGGTGGTGCAACCCTCCTCGTCCTC
ATTTCGATCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATCGGACTGTACCGTGCCGGAATT
GTCCCTGTTACTTACCGCCGGTGAGTTTTCCGATACGCATTTCCATTTTTGCTTACC
GTTTATATTTTCGGGAAGTTTCGCCTAACTGTTTTTTTCTGGTTTGCACCAATATGT
GTTGTGGTCCTTTTTGCATACATGCTACTTCTTTGTTCCATTTATGTGTCATTTTTTT
GATTTTGAGATTCAAATAATTGTATCTTTGATCGTAAATTTTTCATAAATCCTTTTT
TAACATTTTGATATTAATTATTTGAAGATTCTACATGCAAATTTTCGATCAAAGTT
AAACAGTTTGACTCTCAAAAAATGAAAAGTATCACATAAATTAGAACGGAGTAA
AAAAAACATTTAGGGGTATTTTTGACATTTTGAAGGCGGGTATGGGAAAAGATTT
GATATGCAGAGAAAATCTGTCAATTAATTAGATTTTGTTTTGTGGGCAGAAAATT
GCAACTGGTTTTTTACAATTTTGGACCATACCGTAATTTAATGCTAGCCTTATTTA
TTGTATTTAAGAAGAAAAAAAAAATTCTCTTTTGTTATCGCAAATTTAAAAGTATT
TTATATATCAAAAATATCTTTTGATCTGGTGTTCTCTTTAGTATAAAGTTGAAGAC
AAAGAGTTATTAAAATAAATAAGTAATCTTTTAAAAGAAAAATAAAACACATTA
ATTAAAATAAAGTACTTACTATGAATGAGTGTATTGGACTTTCAAAACGTGCTTT
ATTTGATATGAAATTTAAGAAAGAAATTTTTAATTTTGTCATATGATAATTGCATA
ATTATACTAATATTTCGGGTTTTTGAATTGAGCGACTATAAAGGCTTACAATTAGT
CATAAAATAGAAAAGTTAAAGTTTAATTATTTGTAAATATGAAAATATATTCTTC
AAAAGTATTAATAAGAAAATAATATGAGTATTTTTACTCCTTTGTATGTTTCTATC
TGTTTAAAGATTTTTGAAGTTTGTGTGTGCTTAGTTTAAAATGAAAAATTTAAATC
GATTTTTTTTTTAATATCATTATTTAAATAAATTGCAAAAACATGGTTTCCATTTG
GGACACCGACAAAAATTATAGGTTTGCTATAACTTGCCACCATATCTCTCAACAT
TTTAAAGCTAGTTTCATTGTCACTATAATAATTATTTGAATTAGGGGTTGGTCCCA
TTCTTGTTTAAAATACGTGTCGTTTTAACTCATTTTATGTTTATAAACAAAATAAC
AAAATTTATATAATTTATATTTTAATATAGAAATATAATTGGAAATAGTATTGAC
GCGTTTTCGTACCATGTGTATAAGGGAATGTTAAAGTTGCAATTTTGAGGTGACTT
TGAGGGTAACAATGGAAATGTTTCATTCCTATAAAATGTGACCAAACAAAAAATT
GGGATTTGTTCCTTTTTGCTTCAAATTCAGTAATTCGAAACATGGCTCACATTATC
CCACGCCCTTGTTGGGCCCCCACCATCCATAACCGATCCGTCTACTCTATTTATTC
GATATTTACTAGCTCGATTAAATTATTCTTCGCAGAGTACCATGCAGAAAACAAG
GAGGGATTCGATTCACAATAAACGGTTTCCGTTACTTCAATTTGTTACTGGTAACA
AACGTTGCGGGTGCAGGGGACATACAGAAGGTGTTAATTAAAGGAACAAACACA
CAATGGATAGCAATGAGTCGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTAATTCACCTC
TAGTGGGTCAAGCCCTTTCTATTCGGGTTAAAGCTAGTGATCATCGTAGTGTCACT
AATGTCAACGTGGCACCATCTAATTGGCAGTTTGGACAAACTTTTGAAGGCAAGA
ATTTCCGGGTTTAG






