IDENTIFICATION

Species: Brassica oleracea capitata
Locus: Bol023607

Gene Model: Bol023607
Description: BolEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Boleraceacapitata vl O

EXTERNAL RESOURCES
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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Superfanilies PLN00133

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 15-252  528e-165
SEQUENCES

Peptide

>BolEXPA-22

MAKSLAGVALLAALFITVDAFRPSGLTNGHATFYGGSDASGTMGGACGYGDLYSAG
YGTMTAALSTALFNNGASCGECYRITCDYAADSRWCKKGASVVITATNFCPPNFALP
SNNGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVVFQRVSCYKRGGVRFRINGRDY
FELVNISNVGGAGSIKSVSIKGSKTGWLAMSRNWGANWQSNAYLDGQSISFSITTTD
GATRVFLNVVPSSWSFGQTYSSRVQF*

CDS (coding sequence)
>BolEXPA-22

ATGGCAAAGTCTCTAGCTGGAGTGGCGCTTTTAGCCGCTCTTTTTATAACGGTTGA
TGCGTTTAGGCCTTCTGGTTTAACCAACGGTCACGCCACATTCTATGGAGGGAGT
GACGCTTCAGGAACAATGGGCGGAGCTTGTGGGTACGGAGATCTCTACTCGGCG
GGGTATGGGACAATGACGGCGGCGTTAAGCACGGCTCTCTTTAACAACGGAGCTT
CGTGTGGAGAATGCTATAGGATAACGTGTGATTACGCCGCGGACTCGAGGTGGTG
CAAGAAAGGAGCTTCGGTTGTTATTACAGCAACTAACTTCTGCCCACCAAACTTT
GCTCTACCGAGCAACAACGGTGGTTGGTGCAATCCGCCGCTAAAACATTTCGACA
TGGCACAACCTGCTTGGGAAAAGATCGGGATTTACAGAGGCGGGATTGTTCCCGT
CGTTTTCCAAAGAGTAAGCTGTTATAAGAGAGGAGGAGTGAGATTCAGAATAAA
CGGAAGGGATTACTTCGAGCTAGTGAACATATCGAACGTAGGAGGAGCTGGTTC
CATTAAATCTGTATCCATTAAAGGATCAAAGACTGGTTGGTTAGCCATGTCTCGC
AACTGGGGAGCTAACTGGCAATCAAACGCTTATCTCGATGGTCAATCTATCTCTT
TCTCAATTACCACTACTGATGGTGCTACAAGAGTCTTCCTAAATGTTGTTCCTTCT
TCTTGGTCCTTTGGACAGACTTATTCTTCCAGGGTTCAGTTTTAA

Nucleotide
>BolEXPA-22

ATGGCAAAGTCTCTAGCTGGAGTGGCGCTTTTAGCCGCTCTTTTTATAACGGTTGA
TGCGTTTAGGCCTTCTGGTTTAACCAACGGTCACGCCACATTCTATGGAGGGAGT
GACGCTTCAGGAACAATGGGTAATTTTAACAATTTTTATTTGTCTTTTTTTAAATG
ATGTAACAAAAACTGATAGGTTTTTGTCTATTCAGGCGGAGCTTGTGGGTACGGA




GATCTCTACTCGGCGGGGTATGGGACAATGACGGCGGCGTTAAGCACGGCTCTCT
TTAACAACGGAGCTTCGTGTGGAGAATGCTATAGGATAACGTGTGATTACGCCGC
GGACTCGAGGTGGTGCAAGAAAGGAGCTTCGGTTGTTATTACAGCAACTAACTTC
TGCCCACCAAACTTTGCTCTACCGAGCAACAACGGTGGTTGGTGCAATCCGCCGC
TAAAACATTTCGACATGGCACAACCTGCTTGGGAAAAGATCGGGATTTACAGAG
GCGGGATTGTTCCCGTCGTTTTCCAAAGGTTAGTTGCTAAAAGAAGATTAATATA
TGTAAATGAACCCACTAAGTTTCTATCTGATCATTTTAAACCTTAAATTAGCATAG
TTTACGAAAACATGGTTATAATGTTAACTACATAACATGTGTTAGTTGATACGTAT
TAACCATATAATTAATGTAACTAATGATACATTAATATTTTTAGATGTGTTATTAT
GTGATAGTTTTATAGTTCGCGTAGATATCAATCATTTTTTCATCATAAAAAGTTCT
CCAAATTCCAAATTGAAATAACAGATCAGTAGTTGTTGAATCCGGATTTAAACAT
AGAGAAAAATAGTGATGGATTTTAAAATGAGAGAGATAAAAGAAAGTTAAAAGG
[TTGTTTTTTTTTAGTTTCTTAAAAATTTCTAACTGAAATGTCTCTGTTTTTATTTTT
GGTCATGTAAAAAACAGAGTAAGCTGTTATAAGAGAGGAGGAGTGAGATTCAGA
ATAAACGGAAGGGATTACTTCGAGCTAGTGAACATATCGAACGTAGGAGGAGCT
GGTTCCATTAAATCTGTATCCATTAAAGGATCAAAGACTGGTTGGTTAGCCATGT
CTCGCAACTGGGGAGCTAACTGGCAATCAAACGCTTATCTCGATGGTCAATCTAT
CTCTTTCTCAATTACCACTACTGATGGTGCTACAAGAGTCTTCCTAAATGTTGTTC
CTTCTTCTTGGTCCTTTGGACAGACTTATTCTTCCAGGGTTCAGTTTTAA




