IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu035038

Gene Model: Oeu035038.1
Description: OeuEXPA-22
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php

GENE STRUCTURE

DenEXPA-22
5

| 1 1 1 L 1 1 1 4
by 2kbp 400 Gibp 80K0bp 100p 1200bp 1400ibp

Legend:

Exon — Intron
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Query seq.
Superfanilies PLNOO0OS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00O50 super family 31535 expansin A; Provisional 20-252 2 64e-129
SEQUENCES

Peptide

>0euEXPA-22

MAFPAVSMVSLVFFFFNFCLQGVFGDYGGWQSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGN
LYGQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCNSDPKWCLSGTITVTATNFCPPNPS
LPNDNGGWCNPPRQHFDLAQPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCVKKGGIRFTINGHSY
FNLVLITNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQQMSRNWGQNWQSNTYLNGQSLSFQVTA
SDGRTITSNNVVPAGWQFGQTFQGGQF*

CDS (coding sequence)
>0eUEXPA-22

ATGGCTTTCCCTGCAGTTTCCATGGTTTCTCTTGTATTTTTCTTTTTCAACTTTTGCC
TTCAAGGAGTGTTTGGTGATTACGGAGGATGGCAGAGTGCTCATGCTACCTTCTA
CGGCGGAGGCGATGCGTCCGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGGGTATGGCAACTTG
TACGGCCAAGGTTATGGTACAAACACTGCAGCACTAAGTACTGCTCTATTCAACA
ATGGGTTAACATGTGGTGCGTGCTACGAGCTAACTTGCAATAGTGACCCCAAATG
GTGCCTCTCGGGGACCATAACAGTCACGGCAACAAATTTTTGCCCTCCTAACCCA
TCTCTGCCAAATGACAATGGTGGATGGTGCAATCCGCCCCGACAACACTTCGATT
TGGCCCAGCCGGCTTTCTTGCAAATTGCACAATATCGTGCTGGAATTGTGCCGGTT
TCCTTCCGAAGGGTTCCCTGTGTAAAGAAGGGGGGAATAAGGTTCACAATAAAC
GGTCACTCCTACTTCAACCTTGTGTTAATCACCAATGTTGGTGGTGCCGGTGATGT
CCATTCGGTGTCGATTAAGGGTTCAAGAACAGGATGGCAACAAATGTCAAGAAA
CTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAATACCTATCTCAATGGTCAAAGTCTCTCTTTT
CAAGTCACTGCCAGTGATGGAAGAACAATTACTAGTAACAATGTTGTCCCGGCTG
GTTGGCAATTCGGACAAACATTCCAAGGAGGACAATTTTAG

Nucleotide
>0QeuEXPA-22

ATGGCTTTCCCTGCAGTTTCCATGGTTTCTCTTGTATTTTTCTTTTTCAACTTTTGCC
TTCAAGGAGTGTTTGGTGATTACGGAGGATGGCAGAGTGCTCATGCTACCTTCTA
CGGCGGAGGCGATGCGTCCGGCACAATGGGTATGCTTGTTTGCATTTGTGCTCGA
TAATGCTTGGTACATTCTATTAGACATTATATATAGCCCCTTTTTTGATAAGATTA
GGATTAGATTTTTAGTAAATTTTGATAAAAATTACGAAATGTGTGGTTGAAAAGT
TGTGGGTCTCATAAAATATGTGATTTAAATTAATTCTTGACTTTGAATTCAATCAA




AGTCTAAATTTTGAATTCCTATCATATAGGGGCATGATAGTAAAATTGACCACTT
GTTCTATTCAATGCTATAGTAAATATGCACGGGTATGATTATTGACATTATTTAAG
ATTTAAGTTTCATCTTAAAAAATCAATATTGTTAATAAGAGTAGTCCAAACCTTAT
ATGTTCGTTAGTATTTTTTTACTTAATCGAGTTATAGTAATATTTTCAATAAATTTA
GAGTCGGGGCAAGTCTTCTTCTAATCATCACAGAATTATGCTAAAAAATGATGTG
TATATACATACAGGTGGTGCTTGTGGGTATGGCAACTTGTACGGCCAAGGTTATG
GTACAAACACTGCAGCACTAAGTACTGCTCTATTCAACAATGGGTTAACATGTGG
TGCGTGCTACGAGCTAACTTGCAATAGTGACCCCAAATGGTGCCTCTCGGGGACC
ATAACAGTCACGGCAACAAATTTTTGCCCTCCTAACCCATCTCTGCCAAATGACA
ATGGTGGATGGTGCAATCCGCCCCGACAACACTTCGATTTGGCCCAGCCGGCTTT
CTTGCAAATTGCACAATATCGTGCTGGAATTGTGCCGGTTTCCTTCCGAAGGTTAG
AACTTTAAGCACTTACTTTTCGTATCCAACAAATTATGGTTATGAGGACATACTTG
AAGAGATTATGATATTTTTACACTTTATTTTAAGACCTTACCATCCACTATTGCCT
TGGTCAAGCTTTGAAGATTTCTTGCTGAAACATTTTTTGTTGGTGTTTATAGGGTT
CCCTGTGTAAAGAAGGGGGGAATAAGGTTCACAATAAACGGTCACTCCTACTTCA
ACCTTGTGTTAATCACCAATGTTGGTGGTGCCGGTGATGTCCATTCGGTGTCGATT
AAGGGTTCAAGAACAGGATGGCAACAAATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAACTGG
CAGAGCAATACCTATCTCAATGGTCAAAGTCTCTCTTTTCAAGTCACTGCCAGTG
ATGGAAGAACAATTACTAGTAACAATGTTGTCCCGGCTGGTTGGCAATTCGGACA
AACATTCCAAGGAGGACAATTTTAG





