IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.01G425100

Gene Model: Podel.01G425100.1.p
Description: PAEXPA-04

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm

GENE STRUCTURE
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLN00183
.

List of domain hits

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0OO193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 20-253 5.10e-97

SEQUENCES
Peptide
>PdEXPA-04

MGPFVTLSVLVCQFLFFVCLLSLKGINGGWLNAHATFYGANQSPATLGGACGYDNT
FHAGFGVNTAAVSGALFRGGEACGACYQLMCNYRADPKWCLRRAVITVTATNFCPP
NNNGGWCDPPRQHFDMSMPAFFRIARQGNEGIVPVLYRRVSCTRRGGVRFTLRGQS
NFNLVMISNVGGSGDIKAAWVRDSRARSWVPLHRNWGANWQSSFDLRNQKLSFKL
TLVDGKTLEFFNVVPSTWRFGQTFSSRSQFS*

CDS (coding sequence)
>PdEXPA-04

ATGGGACCTTTTGTCACTCTTTCTGTTTTGGTTTGCCAATTTCTTTTCTTTGTTTGCT
TGCTTAGTTTGAAGGGGATTAATGGTGGTTGGCTCAATGCTCATGCAACCTTCTAT
GGCGCCAATCAGAGCCCCGCCACTCTTGGAGGAGCTTGTGGATATGACAACACCT
TCCATGCCGGATTTGGAGTGAACACGGCGGCCGTGAGTGGTGCACTGTTTAGAGG
TGGAGAGGCATGTGGTGCTTGCTACCAATTAATGTGCAACTATAGGGCAGATCCC
AAGTGGTGCCTCCGACGTGCGGTTATTACGGTAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCC
AAATAATAATGGAGGGTGGTGCGATCCTCCTCGCCAGCATTTTGATATGTCCATG
CCTGCTTTCTTTCGCATAGCACGGCAAGGCAATGAAGGCATAGTTCCTGTGCTCT
ATAGGAGGGTATCGTGCACAAGAAGAGGAGGAGTTCGTTTCACTCTGAGGGGAC
AATCAAACTTCAACCTGGTCATGATCTCTAACGTTGGTGGTAGTGGTGATATCAA
GGCTGCATGGGTTAGAGACTCAAGGGCAAGATCATGGGTGCCATTGCACAGGAA
TTGGGGTGCAAATTGGCAAAGCAGTTTCGATCTTCGAAACCAAAAACTGTCGTTT
AAGCTCACTTTAGTTGATGGAAAAACACTGGAATTTTTTAATGTTGTTCCTTCAAC
TTGGAGGTTTGGACAGACATTTTCTTCTCGAAGTCAGTTCTCTTAA

Nucleotide
>PdEXPA-04

GATTATTTACAAAGGAAAATGGGACCTTTTGTCACTCTTTCTGTTTTGGTTTGCCA
ATTTCTTTTCTTTGTTTGCTTGCTTAGTTTGAAGGGGATTAATGGTGGTTGGCTCA
ATGCTCATGCAACCTTCTATGGCGCCAATCAGAGCCCCGCCACTCTTGGTAAGTC
TTAGTTTCTTAGAAAACAAAGAACCCAAGAATATTATTGTAATGTGAGATATAGA
ATATATGCATAAAAATGTATTATTTTTTAACTGTAATTTTAGTTTGCCTCTCTCTCT
CTCTCTCTCTCTCTCTCTTACTTCAATGTTTTTCAGGCAAAATTTCATATATTTAAT




GTAATCATCAATAAAATTTGATCATCATTATAAAAAATCACTTTATGTACAGAGA
ATTTAAATGCATAGTAATTACATTGGTGTGCATTCTATACGTCAGGAGGAGCTTG
TGGATATGACAACACCTTCCATGCCGGATTTGGAGTGAACACGGCGGCCGTGAGT
GGTGCACTGTTTAGAGGTGGAGAGGCATGTGGTGCTTGCTACCAATTAATGTGCA
ACTATAGGGCAGATCCCAAGTGGTGCCTCCGACGTGCGGTTATTACGGTAACTGC
CACCAATTTCTGCCCTCCAAATAATAATGGAGGGTGGTGCGATCCTCCTCGCCAG
CATTTTGATATGTCCATGCCTGCTTTCTTTCGCATAGCACGGCAAGGCAATGAAG
GCATAGTTCCTGTGCTCTATAGGAGGTAATAAAATCATATAACACGCACACAAAT
TCCCATATAAATTTATATTTTCTTTATAGTATGTTTAAAATATGATTTTGAAAATG
CATGCATGAATTGAAGGGTATCGTGCACAAGAAGAGGAGGAGTTCGTTTCACTCT
GAGGGGACAATCAAACTTCAACCTGGTCATGATCTCTAACGTTGGTGGTAGTGGT
GATATCAAGGCTGCATGGGTTAGAGACTCAAGGGCAAGATCATGGGTGCCATTG
CACAGGAATTGGGGTGCAAATTGGCAAAGCAGTTTCGATCTTCGAAACCAAAAA
CTGTCGTTTAAGCTCACTTTAGTTGATGGAAAAACACTGGAATTTTTTAATGTTGT
TCCTTCAACTTGGAGGTTTGGACAGACATTTTCTTCTCGAAGTCAGTTCTCTTAAA
ACCAAGGAGATTCTTTCCTCCTTTTACATGTCTTGAACTGGCATTTTTCGATGGTT
CAAGAACATGAAGATGCATTTTTTTCTTTTTTAAGTAAAACATCTTTTGGAGGAAC
GACATATTATATTTCGTGGATTAAGATTTATGTTTAACAAGTTTTTGTTACTCGGT
GATTTACTTTTGCAAAGCTCAATAATCAAGAGCAATGCTATTTAATTTGTAACCTG
GATTG






