IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016175800

Gene Model: XP_016175800.1
Description: AipEXPA-02
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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DOMAIN ARCHITECTURE
quory sor, I ——————————————————————————————————————————————

Superfanilies PLN00193

+ Name Accession Desecription Interval  E-value
[+] PLN0O193 super family 33423 expansin-A; Provisional 14-265 4.23e-91
SEQUENCES

Peptide

>AipEXPA-02

MASILQYCSFSSFLLVTLTCMFTTIGNAALATGIFRPSDWALAHATFYGDESASATMG
GACGYGNLFSNGYGTDTAALSSTLFNNGYACGTCYQIKCYQSSACNANVPYTTVTA
TNLCPPNWAEPSDNGGWCNPPRAHFDMSKPAFMKIAQWTAGIVPVLYRRVACERSG
GLRFAMQGNGYWVLVYVMNVGGGGDISSMWVKGSTTGWIAMTHNWGASYQAFA
SLSSQPLSFKITSLTTKQTHAWNVAPSNWAVGLAYSTNINFH

CDS (coding sequence)
>AIpEXPA-02

AACTAAGAGTAATGTATTCCATTTCCTTCTCCTAATAAACTAAGCTAATTAAGCTG
CATAGCCAGATTAGTAGGGATTCAAAACATAGGAATAATGGCTTCAATTCTTCAA
TATTGTAGCTTTAGTAGCTTTTTGTTGGTTACATTAACATGCATGTTCACAACCAT
TGGAAATGCAGCATTAGCAACGGGCATATTTAGACCTAGTGATTGGGCTCTTGCA
CATGCCACATTTTATGGTGATGAGTCTGCTTCTGCCACCATGGGAGGAGCTTGTG
GGTATGGAAACTTGTTTTCGAACGGTTATGGAACAGACACAGCAGCATTGAGCTC
AACGTTGTTCAACAATGGATATGCATGTGGGACTTGTTATCAGATAAAGTGCTAC
CAATCGAGTGCATGTAATGCCAATGTGCCCTACACCACTGTAACCGCCACAAATC
TTTGTCCTCCTAATTGGGCCGAGCCCTCTGATAATGGCGGTTGGTGTAACCCACCA
AGGGCCCATTTTGACATGTCCAAGCCCGCTTTCATGAAAATTGCACAGTGGACTG
CTGGCATTGTCCCTGTTCTCTACCGCAGAGTTGCATGCGAAAGGAGTGGGGGGCT
TCGATTCGCAATGCAAGGAAATGGGTACTGGGTATTGGTGTATGTGATGAATGTG
GGAGGTGGTGGAGACATAAGCAGTATGTGGGTCAAAGGAAGCACAACAGGGTGG
ATCGCTATGACCCACAATTGGGGTGCTTCTTACCAAGCATTTGCTTCACTCTCTTC
CCAACCTCTATCCTTCAAGATTACTTCTTTAACTACCAAACAGACCATCATTGCTT
GGAATGTTGCTCCTTCTAATTGGGCCGTTGGACTCGCTTATTCCACCAATATCAAC
TTCCATTGAAATTTACAATCCATTATTCCTCCTCCTCTTCCTCTCATCATTATTAAC
TTCTTACATTCACTTATATACATTGTATGGTG

Nucleotide
>AIpEXPA-02



AATCACCTAACAAGCACCAAGGGAGATTGATATTGAAACTCAAAGAGCAGATAT
CCTTCCAAAGATTTTTACGAAACACCTTTTGCGGGATTCTATAAATTGCCGAAAA
CAGCCAAGATTTTAAAAGATTATCAGTGAATTTCATATGGACAATTTGATGGTTG
CACATTAACACTTCAACCTTCTAAATTGTCTTATTCCACGAACACTAAATACCCCT
AGACTAGCCCTACCTTCTTCAATAAAGCTTCCGTCAAAGTCAATCTTCTAGCCTTC
AAATCAATATCAGGATGATGTACTATAAAGAGTGAAATTAGGCCCCATAGTCTAA
CTAAAAAATTCTAGTTAGAAATAGAATTTATTATAAATAAAATAATAGAATAATA
ATAAAATTTAAGAAATCATAANNNNNNNNNNNNNNNNNNATACGTTAATTCTCC
ACATTATTAAAAAATATTACTAAAATATCAATAATAAAAATAAAAAGTGTCGGA
GGTGATCACCATACAATGTATATAAGTGAATGTAAGAAGTTAATAATGATGAGA
GGAAGAGGAGGAGGAATAATGGATTGTAAATTTCAATGGAAGTTGATATTGGTG
GAATAAGCGAGTCCAACGGCCCAATTAGAAGGAGCAACATTCCAAGCAATGATG
GTCTGTTTGGTAGTTAAAGAAGTAATCTTGAAGGATAGAGGTTGGGAAGAGAGT
GAAGCAAATGCTTGGTAAGAAGCACCCCAATTGTGGGTCATAGCGATCCACCCTG
TTGTGCTTCCTTTGACCCACATACTGCTTATGTCTCCACCACCTCCCACATTCATC
ACATACACCAATACCCAGTACCCATTTCCTTGCATTGCGAATCGAAGCCCCCCAC
TCCTTTCGCATGCAACTCTATATAAAATACATCTTAAAATGTAAAATATATTGAA
AGAGTTATTTTAATATGATTATATTATAATAATTATAAAATTTTAAAAAATATTTT
TAAAATTAAAATAATATTTTTTAATATTAAACAACACTTTTTAATAATATTATTTA
AAAAAATGTTATCAAAATATAAAAAAATATAACTTTAAATTTAATAGTATTTATA
TAATTATTATAATTATTATACTATAATCATATTAAAATTTACCATATTAAAAATTA
TTTAAACAATATATATAAATATATTATGACTGATTTAATAATTTATTCTGTGTGTA
CATACAAATGTTACGATGCAATTGAGTAGTAGGCAATTAAAAAAAAAGGCAAGA
TATAAATGGGATTTTATAGTTGCTTGTATAGCTGTCTGTTTAAGTTATTGTTGTGG
CATTATTATTATATTGTATTGTAATTTGTAAGAGGTTTTCATCATTCTAATGATTA
AGAAAAGTGATTTCTATTGACCCTTTTAGTTTTTACTATTAAGTATTAAATAAGTT
GTGTGATCTACATCAGAGATATCTTATTCAAGAATAAAAAGGAATCCATGAGACA
TTTATTAGATTATATATGAGATTTCTTGATGTTGTTATTAGAAAAACGACACTTTT
TTATTTCACTTATTAGATATATCATATAAAGATTTCTGTGTGAATAGTATCTCAAA
ATTAAATCTTACCTTTACTAATACTAATACAGTAATACCTATATATGGGAAACGG
ATAAGAGAAGAGAATTAATGTAACTATTTTTATTTTAGGGGAGAAAGGGTGTATA
AAAAGGAGTGGTGAAATAGAAAATCTGTGTGAACATCATTTCCTAATTAAGAATT
TCTATTGATAGGACGAGGCAGATGCAGATGCGATCTCCATGCCATGGAAAAAAA
AAATGTACAGGAGACAATGTCCATTTTATTTTTAGAGGAGTATTAGAGGACAGTA
ACTTTTGTGTTTTGTAACTATCAATTGGCCATTAATAGTATTTTTAATGGTGTGAG
ATTACATCTAATGGTGGGAGATCACTCACTTTTCTTTTGATAGTTAAGTGCTGATC
ACAAAACATAAAAGTTGTTGGCCTCTAAACTTTCTCTTATTTTTATTATATTCTAT
GTAAGGCTAAATAATTGAAGCTCATTTGTCTAACATGTAATAATAATCTCCTCAA
TTAAATACACAACTCAATCTTAAACATACAAAAATAAACGAAAAACGAATAATA
TCCGGAATCAACCTCTAAAAAATTTAGTGAAAATACTTTAATTTTCAACAAATTTT
AATCATCAATTCAGTTTTCATACTTTTATATATTTAGACAAATAAATTTTTACATC
AGATTAATTATTTGACTAAAAATTTTTTAGAATTGATTTAGAATATTACACAGTAA
AAAACAAAAAACACGGACTAGGAGACAACTATAATTGTTTCTAAGCTTAAAAAT
GCTTAAGAAAATGAGAAAATTTAAGTTTTTATTCTTTTTTGGTTTACAGGATTAAA
TAAACCATTAATTGATTACCTGCGGTAGAGAACAGGGACAATGCCAGCAGTCCAC
TGTGCAATTTTCATGAAAGCGGGCTTGGACATGTCAAAATGGGCCCTTGGTGGGT
TACACCAACCGCCATTATCAGAGGGCTCGGCCCAATTAGGAGGACAAAGATTTGT




GGCGGTTACAGTGGTGTAGGGCACATTGGCATTACATGCACTCGATTGGTAGCAC
TTTATCTGATAACAAGTCCCACATGCATATCCATTGTTGAACAACGTTGAGCTCA
ATGCTGCTGTGTCTGTTCCATAACCGTTCGAAAACAAGTTTCCATACCCACAAGCT
CCTCCTTTATTCACAGCAAAGATGATGTCATGTTAGTGCAAAGTCACATTATTGGT
TTTATTAGTAAGAAATTAATTGATTAAAGGTTATTTATTATTAACACCTCTAAATT
TAGTAATATATATGATATGATATACCTATGTATAAATAGGTTGAGAGACTGAAAA
ATAGCTATTAACTTACTATCACCTATATTTTAAAGAAATAATCACTATTATCATTT
TTTACTTGTAGGCTTTGGCCCAAACTTCCAAGAAACCGATTCGGTTCATAAAAGG
TGGTAGTCCAATGCAAAAGGTCCAACTGTTGTAATGGAGTAAAATACAAATATCT
AATTATATTTTTATATACATAGAGAGAAAAATATTATTTTTAAATATCAAGCATA
AAAATTAATTCTTTTTATTTGTAAATTAGATTTAACATCTAATCAAATATAAAAGT
ATACACATTAAATTTTTTCAAATTTTAGATAACAAATATTAAAATTAATTATTACT
AAAAAATTAAACTCTTTCGCATGACAAAAATAATAATTAAAAAGCTTGTTATTTG
ATTTTTTTATCTACAGAGACTTTGGTCTTCTTAGTCGGCGAGAATTTTTATTTCCTA
CAACTTTTTTGTAAAAGTAGTTTAATTCTATAAATCTTTTGTGCCTGTCATAATCT
ATAATGTCAGAAAAAAATTGACGTAATTTTAAAAGATTTATATTTCTATAATATT
ATTACCGATAAAAATATACTAGTTAAACATTTAATAATAAAGGAATAGATCTAAA
ACTGATATGCAACGAGTATAATGAGCAAGTTATGGAGATCATTAATTTTAACAAA
ACTCGTCATGTTCCATAAAGGGAAGGGTAAACTGAAAAAGTAGGCAAATAGAAG
AAAACTAGATACACCTAAACACTCTCTCACTTAAACTTTGGAGTGTATTTAGAGA
TGTCCTCTTGACTTGGTGTGTGATTAAACGAAAAGCGAGTTTCTCAAGCTCTCGTT
ATTAGCTTGGATACTCAGCAAATCCTCCCAACAATATTCTAAAAATACAATTTGA
TCATCACAACAATATTCTAAGAATGTTATCCCTTAATGTTAATAAGATTAGTTACC
GTATATTTTTGTTTTAAAAAGGCTTAATGTTTCCTAATATAACAGAAAATTAATAG
AAGTGGTTTTCTACGTACCCATGGTGGCAGAAGCAGACTCATCACCATAAAATGT
GGCATGTGCAAGAGCCCAATCACTAGGTCTAAATATGCCCGTTGCTAATGCTGCA
TTTCCAATGGTTGTGAACATGCATGTTAATGTAACCAACAAAAAGCTACTAAAGC
TACAATATTGAAGAATTGAAGCCATTATTCCTATGTTTTGAATCCCTACTAATCTG
GCTATGCAGCTTAATTAGCTTAGTTTATTAGGAGAAGGAAATGGAATACATTACT
CTTAGTTTACATACATTAATTCTTTTCCTTTTATATATACAATACACAATAAGGTA
CTGTACATACAATTGTAGCGGCACCTAATTAACACGTCGCTAATTGAAATAAATA
GTCTTCGTGATCACCACGAAGATAGTAAGTCGTACTAATGTTTCAAATCGGTCAA
AGTAAATAGTTTTATTATTCTTCTTTGATTTTCTTTTGTTGACTATGTACGCATTGT
TAGCCAATGATTAGATTGTACTGAGTGAAAGACCGTAAAACAATGATCCATGAA
AACTAAGGCAAGCTGATTTTCTGAATTTACTGAAAGGGAAAACGTGCATACATGT
TTCCTATGTCTTCTCGTTACTGAATTTCATGTTAATTAATTAATTCATTCGTGAAAA
AAGTTGTTCAATTTGATTAAAGTTTCAAGAGCTGATCGAATAAGCATACCTGTTG
TGTTAGGTTATTCATAAAGTCCACACACTTCGGACTAGAACCTTGTTTCGGCCCAG
CCCAAAA






