
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.F01487 

Gene Model: Migut.F01487.1.p 

Description: MgEXPB-04 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPB-04 

MFNYLITLAILFVVSTKYCFCMDSQSLNNSFVSGFSPAVATWYGSPNGAGSGGACGF

ANDVANPPYNGLISAGNQNIFKHGQGCGNCYQVKCNENPACSGFPIVVTVTDECPGT

CNNEAFHFDLSGKAFGYLAKLGQADKLRNAGRINIQYQRVPCKYNTGITFKIDTGSN

ANYLAFSIEFVGGDGDIGSVELLPSKSKGPLYMQKSWGCTWKVGIPFGTKGPYSVKL

TTIESRSTIIATNAILGNWSPGKYYHSAANFS* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPB-04 

ATGTTTAATTATTTAATTACATTAGCTATTTTATTTGTCGTAAGTACAAAATATTG

TTTTTGTATGGATTCACAATCATTGAACAATTCTTTTGTTAGTGGTTTTTCACCCGC

AGTAGCAACATGGTACGGAAGTCCCAATGGAGCTGGAAGTGGTGGAGCTTGTGG

ATTTGCAAATGATGTGGCAAATCCTCCATACAATGGTCTTATTTCTGCTGGAAACC

AAAATATATTCAAACATGGACAGGGTTGTGGGAATTGTTATCAGGTAAAGTGCAA

CGAAAATCCAGCGTGCTCGGGTTTCCCGATCGTTGTAACTGTCACAGACGAATGT

CCTGGTACATGCAACAATGAAGCATTTCATTTTGACTTGAGTGGAAAAGCTTTCG

GATATTTGGCGAAGCTCGGCCAAGCCGATAAATTACGGAATGCAGGAAGAATTA

ATATCCAATATCAAAGGGTTCCATGTAAATACAACACGGGTATAACATTCAAGAT

TGATACGGGCTCCAACGCTAACTATCTTGCGTTTTCGATTGAGTTTGTGGGTGGAG

ATGGTGATATTGGTTCTGTTGAACTATTGCCTTCAAAGTCAAAAGGTCCGTTGTAC

ATGCAAAAATCTTGGGGCTGCACGTGGAAAGTTGGAATACCCTTTGGAACAAAG

GGCCCTTATTCTGTAAAGCTAACTACTATTGAATCGAGAAGTACAATTATCGCGA

CAAATGCGATTCTCGGGAATTGGTCTCCCGGCAAATACTATCACTCGGCAGCTAA

TTTCTCTTAA 

Nucleotide 

>MgEXPB-04 

ATGTTTAATTATTTAATTACATTAGCTATTTTATTTGTCGTAAGTACAAAATATTG

TTTTTGTATGGATTCACAATCATTGAACAATTCTTTTGTTAGTGGTTTTTCACCCGC

AGTAGCAACATGGTACGGAAGTCCCAATGGAGCTGGAAGTGGTAATATTTATTAA

TATGGGTAAATTACAAACACCCCCCTGAGGTATGGTCAAATTACAAAAACACCCC

TCTTGTTTGGATAATTACAACCACCCCCTCAACTCCTCAAATTTAGTGGAATCTTC

GAGATTGCATGGAATATTATCACTTGTGTACCCGTTTTATCCCATTCAAACTCTAC



ATTATGGAGCAAGATGATCATAATATGTGATTTTTAGCTTGTATATATCAGTTTGT

GGTGCATCGGAAACTGTATTTTTACACAAAACGAGTACAAACTAGAGCACATTCC

ACGGAATCTAGATGATTATGTTGAATTTGGCACAATAAGGGTGGAGGTGTAAGA

AAAAATCATAGTTGAGGGGGGTAGATGTAATTATCCAAACAAGAGGGGGATTTT

TGTAATTTGACCATACCTCAGGGGGGTGTTTGTAATTTACCCTTATTAATATTAAT

ATTAATATTTATCTTTTTTTCATGTTCAAATATTATATATATTTATAATTAAATATA

AAAGATATATTTATTTATTTTATTGTAATTTGCAGGTGGAGCTTGTGGATTTGCAA

ATGATGTGGCAAATCCTCCATACAATGGTCTTATTTCTGCTGGAAACCAAAATAT

ATTCAAACATGGACAGGGTTGTGGGAATTGTTATCAGGTTTTAATTAATATTATTC

ATTTTCAAGATATAAAAATGGATTCTCTTTCATAATTGATATAGAATATTCTAATT

TATTTATATGTATTTCAGGTAAAGTGCAACGAAAATCCAGCGTGCTCGGGTTTCC

CGATCGTTGTAACTGTCACAGACGAATGTCCTGGTACATGCAACAATGAAGCATT

TCATTTTGACTTGAGTGGAAAAGCTTTCGGATATTTGGCGAAGCTCGGCCAAGCC

GATAAATTACGGAATGCAGGAAGAATTAATATCCAATATCAAAGGTAATCTAGA

TCGATCAACCCCATTAGGGAAATTCGTAATTTGTTATAGTTAGAAATTTAGTCCTC

CCGTTTTGTTACCGGTTCAAATTTACACGCAATAACTTTTTAAATTTATCATTTTCA

TCCTAGAGTACTCTATTAAGAGTCTTAGACTATACTAGAGAATGAATTTATAATTC

TTAACTTTTTATATAACTTTAACCAACAAAAAAACCTGAAAACTTTGGCAAAATA

TGACCAAAAATGTTTTAATTTAATTTAATCCAAATTTATGTATTGCAAGTAAATTA

AATTGGACAAGTTAAAGCCCAATGGAGGAAATTTATATGACTACTAATATTATAA

TTTAAAATTTTCTTAATTATGTTGGTAAATTAATTAGGCGGAGTTTTAATGTGTTC

AAATATTGCAGGGTTCCATGTAAATACAACACGGGTATAACATTCAAGATTGATA

CGGGCTCCAACGCTAACTATCTTGCGTTTTCGATTGAGTTTGTGGGTGGAGATGGT

GATATTGGTTCTGTTGAACTATTGCCTTCAAAGTCAAAAGGTCCGTTGTACATGCA

AAAATCTTGGGGCTGCACGTGGAAAGTTGGAATACCCTTTGGAACAAAGGGCCCT

TATTCTGTAAAGCTAACTACTATTGAATCGAGAAGTACAATTATCGCGACAAATG

CGATTCTCGGGAATTGGTCTCCCGGCAAATACTATCACTCGGCAGCTAATTTCTCT

TAA 

 




