IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009770971

Gene Model: XP_009770971.1
Description: NsEXPA-05
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Superfanilie: PLNO0OSO

List of domain hits

. Name Mcesslon Description Interval E-value
[+ PLND0O50 super family expansin A; Provisional 32-257 4.11e-90

SEQUENCES
Peptide
>NSEXPA-05

MLVLLFLVAFTLCSTTSFAHSHYNWSPSSTTTEWRPARATYYAAADPRDVVGGACG
YGDLERNGYGKSTAGLSTVLFDRGQICGACFQVRCVEDLRWCIPGTSIIVTATNFCAP
NYGFEPDGGGHCNPPNAHFVLPIEAFEKIAIWKASNMPIQYRRIKCRKEGGVRFTLDG
AGIFLSVLISNVAGAGDIVAAKIKGSRTGWLSMGRNWGQNWHINADLKNQPLSFEIT
SSDGVTLTSYNVAPKNWNFGQTFQGKQFET

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-05

ATTTGCTTTTCATGAGAAAGGACGAGAGAATTAGAAAGAGTCAGAAAAGCCTGA
TGATGGGGCTTTTGGGTACACCGGAATTGAGATGGCTAAAAATTAGAAAAGCTTA
AATTCAAGCATGGTCCAAGCTGAGAATTGAAAAACGCCAACTTTTAAAAGTTCAA
AAAAGGAGCCAATGACCCCACTCTGCTTCACTTTACTCCAAAACTCCACTAACAG
CTGCTAATGCTAGTGCTACTATTAACTTCAACAAAAATAATGTAGCTTTACCATGT
TCACATTATTGATTATTTCCAGAATCCCAAGTATATTAAAATCATCGACCTCCATT
GAGCAAATACTCGTTCAATTCTCACTCTCTCAGATATGCTAGTGCTACTATTCCTA
GTAGCATTCACACTCTGTTCTACGACGTCGTTCGCCCATTCCCACTATAACTGGTC
TCCATCTTCCACCACCACAGAGTGGCGACCAGCACGGGCCACCTACTACGCCGCC
GCGGACCCACGTGACGTTGTGGGCGGCGCCTGCGGGTACGGGGATTTGGAGAGA
AACGGCTACGGTAAATCCACAGCTGGTCTTAGCACTGTGCTGTTTGACAGGGGTC
AGATCTGCGGTGCGTGCTTTCAAGTCAGGTGTGTGGAGGACCTGCGGTGGTGCAT
TCCCGGTACATCAATTATTGTGACGGCGACGAATTTTTGTGCTCCCAATTATGGGT
TTGAACCAGATGGTGGGGGCCATTGTAACCCTCCTAATGCACATTTTGTGTTGCCC
ATTGAAGCCTTTGAGAAAATTGCTATTTGGAAAGCTTCCAATATGCCCATTCAAT
ATCGCAGAATAAAGTGCAGAAAGGAAGGAGGAGTTCGGTTCACTCTCGATGGTG
CTGGAATATTCTTGTCAGTTCTAATCAGTAATGTTGCAGGTGCAGGTGATATAGT
GGCAGCAAAAATTAAGGGTTCCAGAACAGGATGGCTTTCTATGGGTAGGAATTG
GGGCCAAAACTGGCACATCAATGCTGATCTGAAGAATCAGCCACTTTCTTTTGAG
ATTACTAGTAGTGATGGAGTCACATTGACATCTTACAATGTTGCTCCCAAGAACT
GGAATTTTGGTCAGACCTTTCAAGGCAAGCAGTTTGAAACATAAACGTCCACTAG
AATTATATCTGTTGCTGAGCTTAGGATTGGTTGAAATTGGGTGGCAATGTCAAGG
CACTTTTGTGCTTGTTCATGTTGGGCAAGCGACTGCCATATTAATATCAAGAGTGC



AAAGCTGTGCACGGCGGATGTGGTGTAATAGATATGGTTCATCCGAACCCAATAG
CTTTAGCTCTGACCTTGTACATGCATTAAAAGATTCACTATATTAATGCATATAAT
AGATTTCAAACCCAGTTACTCAAATGGACTATTGTAAAGTTCGAACTCGAGCCCA
TAAAGTTCAAATCCTAGTTTTGCCTGTCAAGTTGTGTGATG

Nucleotide
>NSEXPA-05

CTCTACTGAATACACAACAACCGTTTTGCCGCTTGATAATTTAGTTACTACTTAGT
ATAGTATAATTAAACTCTTGAACTCGAATTGGCTCGACCGAATAATAATCTTGGT
GAATTTAGTGGGTAGTTGATACAAGTCTCTGTGGGTACGACACTTGACTTATCATT
TTATTATTGTATGACCACGTATACTTGCGTGTGTGTTTGGGAGCAACAAAAAATTT
GATGTTCTTTATCTTCTTTATTTTCGGGTTTGCCTCTTTCTGAACATAACAGTATGT
ATTGCTACTATATAATTCTCCTATGAATAAGCGTAGCGGAGCATTTTGTGATGCTA
GTAGCCTAAAATATATATATAGGTTAGTTGTACTTGTAATGGTTTATAAAAACCC
AAATGTACATCGTCATGATTTTGTTTCTATGAATATAAGCGTGAAGCATTTCGTAA
TGCCAGCAGCCTGATAAGCACTGTGTGCCCAAAAACAAGGTAGAGATTACCGGA
TTTGCTTTTCATGAGAAAGGACGAGAGAATTAGAAAGAGTCAGAAAAGCCTGAT
GATGGGGCTTTTGGGTACACCGGAATTGAGATGGCTAAAAATTAGAAAAGCTTA
AATTCAAGCATGGTCCAAGCTGAGAATTGAAAAACGCCAACTTTTAAAAGTTCAA
AAAAGGAGCCAATGACCCCACTCTGCTTCACTTTACTCCAAAACTCCACTAACAG
CTGCTAATGCTAGTGCTACTATTAACTTCAACAAAAATAATGTAGCTTTACCATGT
TCACATTATTGATTATTTCCAGAATCCCAAGTATATTAAAATCATCGACCTCCATT
GAGCAAATACTCGTTCAATTCTCACTCTCTCAGATATGCTAGTGCTACTATTCCTA
GTAGCATTCACACTCTGTTCTACGACGTCGTTCGCCCATTCCCACTATAACTGGTC
TCCATCTTCCACCACCACAGAGTGGCGACCAGCACGGGCCACCTACTACGCCGCC
GCGGACCCACGTGACGTTGTGGGCGGCGCCTGCGGGTACGGGGATTTGGAGAGA
AACGGCTACGGTAAATCCACAGCTGGTCTTAGCACTGTGCTGTTTGACAGGGGTC
AGATCTGCGGTGCGTGCTTTCAAGTCAGGTGTGTGGAGGACCTGCGGTGGTGCAT
TCCCGGTACATCAATTATTGTGACGGCGACGAATTTTTGTGCTCCCAATTATGGGT
TTGAACCAGATGGTGGGGGCCATTGTAACCCTCCTAATGCACATTTTGTGTTGCCC
ATTGAAGCCTTTGAGAAAATTGCTATTTGGAAAGCTTCCAATATGCCCATTCAAT
ATCGCAGGTACGTGCAGCTAGAGTAATTTTCGCTCTCCATTTTTTTTTTTTGCATG
CACCCCTGGACTAATGCGCCAGTGACTAAGGTTATTGAATAAGAAGATTGTCAAG
TTTAGAGTGTTAATTATTTCCCTTCAAAAAAGTCCACGGGATCATAGGAAGGTTG
CAGAGTATAAGTGTGTAACTGATAATTCTAGAGGGGTGTTTTTATACCTTTTCCCC
AAGATCTACGGTAAACTTCGCAAACATTGATTATAATGACTGCGCTGATACCAAA
TATTAGACATTCTACACGATCCAAAGCATGTCTAGAATGTACAAGTAGCATGAAA
TATTTCTGCAGTTTTATGTATTTGTGGCCAAAGCTGTACTGCATTTCAATATAGAA
GTATGATCCTATTTACTGAAGGATATGCATTATATGTCTCTGTGAGTTAGTTTGAA
TATCCATTTATATTTATATACCACTGCCTGTGGAAAAATCTATCAGTAAAATCTTC
CTAGTTCCTTGTAGGAAAGAACTTAAAGTTCAGAAGCAGCGACGGGTCATACCGA
TAGTATTGGCACGTATTCTCGCATTCTGTTTGTAGTAGGTTTTTATGACTAACTAT
TGTTTTCTTTTATGGTTGGTCATCTTACAATCTTGTTGTTTTTATTCTGCTTTTATAT
GGCTTTTTGGTGTTGTCTCTTCTTGTCTATATTTTCACTAATGTGGTGCTTATGATT
TCCTAAGCTGAGGGTCTATTGGAAACAACCTCTCTATCCTCACAAGGTAGGGGTA
AGGTCTGCGTACACACTACCCTCCCTAGACCCCACGGTATGGGATAATGTTGGGT




ATGTTGTTGTTGTTATTGCAGTGACGAGCATTAGAAAAAGTACAGCAGCATAGAA
AAGCTACATTTTAGCTTCTTGCTATTGTCTTACCTTAGCAGTTGTTGTGTGAGGCT
GTGAGCAAATTATACAAAGATGAAATATTCATGCATGGTCATGATCATGACTTCT
AAGGGCTGGATTTGAGCGACTGTACTCTTGGAGATATTGGGGAAGATTTGGATGA
AATTTGTAGTCCAATAATTGCCAGGGAGAAGAAGCAATTTGAGAATCCGTTGCGA
ATGATTTTTATGGTATGTCAGGATAATCCAACAGACCCTTTAAGAGGTAGAAACC
AAATTAGATATCGGAAAAGTGGAATGTTGGATGGGAATTGGGAAGAGTAAACTG
TTTATAGATTACCTGCATATCATCATTAGCTAGTACTACGTTGACAAGGATAGGT
AACTAGTTGAATCAGCCGTTTCCTTTCTACAAAAAACAGCTTTATTGCGCTGTTGT
ATATGTGTGTTTTGGAGGAAAGCTTGAGGGTATCAATCGGCAGATTACTCTATGA
TGTCTAGTGACTTGGCCCATACTACGAACACTTCCTTCAGCACCATTATAAATTGG
CTTACTTTTATAAATCGGCAGATTACTCTATGATGTCTAGTGACTTGGCCCATACT
ACGAACACTTCCTTCAGCACCATTATAAATTGGCTTACTTTTATAAATTGTAGCTT
CTAAAGTCAGAGTACATATGGTCATGGATTGTGATAACGCAGATTTGGAGAAATA
TATGTTACATGTATGCACGTACAGGAATCCGATATGAGTCCAAATTTAGAAGTCA
GATTCTTCATCACCTAAATCTTTGGATTTGGGAATATGGATAAGAGTACGGGCAT
GAATGAGATACAACTAATATATATATGCTACGCATTCACAAAAAATTGGCCTAAA
TTAAGTTATGCATTGAATTAAGAAGTCATTGAATCGGAACAGAAAGTTAGTAACT
TGATCTATGTAACTTAACTCCGATCGATTTCTCTTGTAGAGATGTGCTAACTGCTT
TGTAAAAACCCAAAAATCGAAACAGAAATACCAGCCAACTTATCCTTCTCCGCGA
TAGTTGTAGTCAATGCATCCGTGTTAATTGGCCTAATCTGGTGCGTTTCCCACACG
CACCCCCAAGTCATGTAGGGTAGGGTTGGCTTCATCGGGTATTATGAAGAGCTTC
CATAATGTCTGGAGCATTCTCGTGTTGAAAGAGTACTATCACATTGAAATGTCAA
TTTGATTCCGCCCCTAATGAGGTGGAAACTTGTAACCTCTCAGGATATCTGGAAA
GCATTCAAGCTGTATGATCTTTCTTTTGACATTTTGGCTCTAAAATTACATAAAAG
GTCTTCAGGAATGTTTGATCGGGAAAGCTAACTTGATACGTTTAGATTCATAAGT
GACTAAGTATTAACATTATGTAGAATTTCAGCAATGCATATGCCATCTGCATTAT
ATGTTTGTGGCAAGAATTTTATGATGAGAATTCCTGCATTTGCATTCTTTAGCAAC
TAACATAATCTAGTACATTTCTACATCCTTATACCCTAAAAAGGAAAAGTAAAAA
AGGGAAACCCCCATGCATAAGAGGACTCATTCATGTTAAAAAATATTACTGTGAT
AAAACTCATCTAATCATCAATACAAGTTGGTATACATTTCGAACCCCAAAAGTAG
AAAAATAAATAAATATTTAAAAAACTGGATTAGGGGGTTCCCCACCTGTTGAGAG
GCACTGGTTTCTATCTCTCCTTATAGTCCACATTAGCGCATTTAAATGGACTGCAA
ATGCCCTATCCTCAACAACTCTTACCTCTATCTTCCAGCTCCACAACAGGTCATTT
GTAGTCTTAGCATTACACAGCTCATAAAAGAATTGAGCAGCATAGAGAGCAGCT
ATGTCGCTATCTCACAATGCACCAGCCAACAATCGACCTGCTAACCTGCCTTTTCA
CATATAAGGTACCAGCTGATGTGAATCTTCTTTTTTGTTCAAGTTGTCTGCTGCTA
AATAAAATACCAGCGCCCACAGATAATCAACCTGTTCACCTGCCACTTCGCATAT
AAGGTACCAAGTGTTAAGAATCTTCCTTCTCTTCAAGTTGTCTGCTGCTAGAATAA
AACACCAGGCCCCCCAACTTTTTCTGGATGTCATAGGAAGGCACCAACATGAGCA
ATTCTTCTGTTCCCCTTCTAATTTTACACCGTATGAAAAGATCTAACACTGAATTT
ACCACTTGTATGAGCTATCCACCTTCAAGAGTCTCTTCTCTCCATGTAATATTTGG
TGTCCATCCACTTCTTGTCTCGTGACAGTTCTTCCTTAGATTTAAATCCCAACAAG
ACACCATATACAGTCAAACATCTCTATAACACCCTTGTTTGTTCCGAATATTTTTG
GATGTTATAGCGAAGTGTTGTTATATAGAACATATATTATAACATAACATGAAAT
CGGTCCCAGAAAAGCTTGGTTTTTATAGTGAAGTGTTGTTATATAGAGATGCTGTT
ATAGAGAGGTATGACTGTATGTGCCAGTTTTTGTTTATTTTCCTTGTTTTTGGGAA




GTGCTATTTTGTGGTAATACTTTAGTTCTTTCTGTTTTGAACAGTCAGTTTATGGAT
ATATGACGGTTTTCTTCATAATTTCCAACAGAATAAAGTGCAGAAAGGAAGGAGG
AGTTCGGTTCACTCTCGATGGTGCTGGAATATTCTTGTCAGTTCTAATCAGTAATG
TTGCAGGTGCAGGTGATATAGTGGCAGCAAAAATTAAGGGTTCCAGAACAGGAT
GGCTTTCTATGGGTAGGAATTGGGGCCAAAACTGGCACATCAATGCTGATCTGAA
GAATCAGCCACTTTCTTTTGAGATTACTAGTAGTGATGGAGTCACATTGACATCTT
ACAATGTTGCTCCCAAGAACTGGAATTTTGGTCAGACCTTTCAAGGCAAGCAGTT
TGAAACATAAACGTCCACTAGAATTATATCTGTTGCTGAGCTTAGGATTGGTTGA
AATTGGGTGGCAATGTCAAGGCACTTTTGTGCTTGTTCATGTTGGGCAAGCGACT
GCCATATTAATATCAAGAGTGCAAAGCTGTGCACGGCGGATGTGGTGTAATAGAT
ATGGTTCATCCGAACCCAATAGCTTTAGCTCTGACCTTGTACATGCATTAAAAGA
TTCACTATATTAATGCATATAATAGATTTCAAACCCAGTTACTCAAATGGACTATT
GTAAAGTTCGAACTCGAGCCCATAAAGTTCAAATCCTAGTTTTGCCTGTCAAGTT
GTGTGATGTCAAGTTGTGTGATTACTGTTGTATGTTATTTATAGAATCTGAGATCT
ATCCTCATAAACTCAGATTCATACACATGCAATTGAAGAATTAACAAATTGGACA
ATATCATAGAGAGAAAAAGTAGAGAGAAGGAGGAGAAGAACTAATCTTTGTATT
AACTATCTTTTGGAAGAAATAATGTTAACCAATATAACCACTTCACATTGGTTAG
GGGAGAAGGTATGTGAAATGACAAAATTATCCCTCTCTTAATACACCAAACTATA
CACTAAACTACCCCTCACTCAATACTCCCCCTCAAGTTGGTGGGTGAAAGACATC
AAACACACCAAGCTTGGATAAGAGAAGTTGATGTTGAGCAGCAGGTAAGCCTTT
GGTCAGTAGGTCGGCAAGCTGTTGAGCAGAAGAAATATGGTGAGGAAGAATGAG
CCCAGACTTGATTTTTTCATGCACAAAATGACAATCAAGCTCAATGTGCTTAGTG
CGTTCGTGGAAAATG



