
IDENTIFICATION 

Species: Kalanchoe laxiflora 

Locus: Kalax.0314s0011 

Gene Model: Kalax.0314s0011.1.p 

Description: KlEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_1   
KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_1


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>KlEXPB-07 

MQFLGQRIFGSVTIMSTILLTFSVLLLLHFDGIEAKIHLPLSHWQSATATWYGEPDGDG

SSGGACGYGSLVDVKPLKARVGAVSPILFKGGEGCGACYKVKCLDRSICSRKAVTVII

TDECPGGYCSAGRTHFDLSGAAFTRMAVPGLGPSLRNRGEISVLFRRTECKYPGKNV

AFHVNEGSTDHWLALLVEFEDADGDVGSMHLRQANSGDWLRMDHLWGANWCLN

QGPLKGPFSVKITTLSTNRTLSARDVIPKNWSPKATYTSRLNFQL* 

CDS (coding sequence) 

>KlEXPB-07 

ATGCAGTTCCTCGGACAGAGAATTTTTGGGTCAGTGACGATAATGTCGACCATTC

TCTTGACTTTCTCTGTTCTTCTTCTTCTTCATTTTGATGGCATTGAGGCCAAGATCC

ATCTTCCTCTTTCACACTGGCAATCTGCCACCGCCACCTGGTACGGGGAGCCTGA

CGGTGACGGAAGCAGCGGTGGAGCTTGCGGGTACGGGTCGCTGGTGGACGTGAA

GCCGCTGAAGGCCAGAGTGGGAGCCGTTTCGCCAATTTTGTTCAAGGGAGGAGA

AGGGTGCGGCGCCTGCTACAAGGTGAAATGCTTGGACAGGAGCATATGCTCCCG

GAAAGCTGTCACCGTGATTATCACGGACGAGTGTCCGGGCGGTTACTGTTCGGCG

GGTCGGACCCACTTCGACCTCAGCGGCGCCGCTTTCACTCGCATGGCCGTCCCCG

GCCTCGGACCCAGTTTGAGAAACCGGGGCGAGATCTCTGTCCTCTTCCGTCGGAC

TGAATGCAAGTATCCGGGGAAGAATGTAGCTTTTCACGTGAATGAAGGTTCGACA

GACCACTGGTTAGCTCTTCTGGTTGAGTTTGAGGATGCAGATGGTGACGTTGGTT

CCATGCATCTCAGACAGGCCAACTCAGGCGATTGGTTACGGATGGATCATCTATG

GGGAGCCAATTGGTGCTTGAATCAGGGGCCCCTCAAAGGGCCATTCTCAGTAAAG

ATAACAACTCTATCCACTAACCGAACATTGTCGGCAAGGGATGTCATTCCCAAAA

ACTGGTCTCCCAAAGCCACCTACACCTCCCGCCTTAATTTCCAGCTCTAA 

Nucleotide 

>KlEXPB-07 

GCAGAGAGCTTCCCCTCTTTCTCGGGATATCCGCCCATCGCCGGCGACAGTAATG

CAGTTCCTCGGACAGAGAATTTTTGGGTCAGTGACGATAATGTCGACCATTCTCTT

GACTTTCTCTGTTCTTCTTCTTCTTCATTTTGATGGCATTGAGGCCAAGATCCATCT



TCCTCTTTCACACTGGCAATCTGCCACCGCCACCTGGTACGGGGAGCCTGACGGT

GACGGAAGCAGCGGTATATCTCTCTACCCGTCAATGAATGAAGCATCCTGCTGCC

CAGTGCATTCTCTGCTCTTTTATTAAGTTTGTCGGAAACTGGTGGTGCATGCAGGT

GGAGCTTGCGGGTACGGGTCGCTGGTGGACGTGAAGCCGCTGAAGGCCAGAGTG

GGAGCCGTTTCGCCAATTTTGTTCAAGGGAGGAGAAGGGTGCGGCGCCTGCTACA

AGGTGAAATGCTTGGACAGGAGCATATGCTCCCGGAAAGCTGTCACCGTGATTAT

CACGGACGAGTGTCCGGGCGGTTACTGTTCGGCGGGTCGGACCCACTTCGACCTC

AGCGGCGCCGCTTTCACTCGCATGGCCGTCCCCGGCCTCGGACCCAGTTTGAGAA

ACCGGGGCGAGATCTCTGTCCTCTTCCGTCGGTAACTGAAATTCACTTCTCCTCCT

TTCCGATGCTTCATTTTTATGACGAAATTGCCACTGTGAAATTAAATCTTTTTCAA

TTTCTTTCTAATTTAATTGAATTTTTTTGTTCATTTTTATTTGTGAGTTAATAATTTT

CGATGCATATTTTATATCAAAAAACTAACGTAAAACATCAAACATTAATCATTTC

TTTATCATAATCAATAAAAAAATCATTCACCACCTGTAATAATTTATCAATTTTAT

TTTTTACATGAATTTTTAAAAAAAAACATTAACTATCCACTTATTAAATTTATTCA

ATTGCTAGCATTAATTTAATTAAATTAATCTTAAATAATATGACAGAGGAGTAAT

GAGTGCAAGCCTTATTTGAGGGTAAGATTGTCTTCTTCTTTTCATGGAGATGTGGG

GGCTCGAGCAGTCTTTTAATCCTTTTTGACTGAAGCTTTTACTGCTACAATTTTTC

ACATTTCTCCATAGACACAAGTGCAATATATTCATCGTTGACTAGTTCATGTGTTC

AAACTTCAAACCATCAATTCTTTGTGACTCAAAATCTGCTGGAGTATCAGAATCT

GTCACGTGTTCAAGATATTCTTAAACTGTGTTTGGGTGACGGAAACAAAAATATG

GAAAATTGAAAAGAATTCTAGAGATATGCAAAATATGGATAAGAAAAAATTTTA

CAACATCAAATTGTGTTCTATACTTTCTTTTACACTTTTTCATTCCTAACCAAATAA

CATGAAACTGAAGCGGTATTCATTTTCTTCTCTATCTTCATTTTTCCTAAGCCAAA

CATAGAGGCTGTAAAACTTAGGAAGAAAAGTGCATGGGTGTAGTTCATTTTTTTA

GCTTGAATTACAACTAATTTAGCTGTGGGAACTGCAGGACTGAATGCAAGTATCC

GGGGAAGAATGTAGCTTTTCACGTGAATGAAGGTTCGACAGACCACTGGTTAGCT

CTTCTGGTTGAGTTTGAGGATGCAGATGGTGACGTTGGTTCCATGCATCTCAGAC

AGGTGATAAAGCTAATTTCCTCAAAAAAATTTAAAGATGCTTTAATTTGCTTACA

TACATACCACTTAGTTTATTCGTCACTGTGCTTTTTGATTATCTCATAAAAGCGAG

ATTCAAATTCCTCCATCAAATGAGTAGCATCTTTAAAGTTAATTACAAGCCAGCA

CTCTCTTCAAAAAGGGACTTGTGTGTATCATAAAAATGAGATATCGCTGCTAGTG

TATCGTATTATATATAATGGGGGCTGTTCCACTGAGAACCACAAATCATGTGAGA

ACTGAGAATTCAAGGCAAAAAAAGTATCTTGTGTTTTGCGGACGCGTTTTGTGTC

TTTGTGTGTTGACATCATTTTTGCTTTGAGTTCTCAATTCCCACATAATTTGCGGTT

CTCAACCGAACCTCCATCATATATAATGTTAGTCACCCAAGTGCGCATGGTGTGT

CTTGTAGTGCATGATGGAGTTATAATTGCAGGCCAACTCAGGCGATTGGTTACGG

ATGGATCATCTATGGGGAGCCAATTGGTGCTTGAATCAGGGGCCCCTCAAAGGGC

CATTCTCAGTAAAGATAACAACTCTATCCACTAACCGAACATTGTCGGCAAGGGA

TGTCATTCCCAAAAACTGGTCTCCCAAAGCCACCTACACCTCCCGCCTTAATTTCC

AGCTCTAACACCGCATCATGACCAATCCATCCAATCTATACATACATATATTTAA

CCTCAAGCAGCTGGGAAGAAGAATGTACTGGCCAAGCTTGCCCATCTATGTTTTT

TCAGGTGATGGAGCCCCGACGACGACCTTGTTTTTATTTATTTTGTGTGTGGTGTT

ATTTTGCGTGGTTCTCCCCAAAGGGCGAGGGCTCATAGCTGTGCTTACCATAAAA

TGGTATCACATATTTGAATATATCAAAAGTAATGGCAACGTGGTCTGTTTTTGTGC

TGTCTTTATGATTTGTGCTCTGCCTGAGATCTCTTTGTATTACATTCACCTATTAAA

TTGAGCTCCAAAGAGATTTTGGAAAGAAGAAGATGCCT 




