IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA40440

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA40440
Description: TprEXPB-04

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
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DOMAIN ARCHITECTURE

carbohydrate bindis &
Specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-1ike superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 2227 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 46-168 2.85¢-77
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pll and PIil from Lolium perenne. 175-252 3.8%e-24

>TprEXPB-04

MALTFERAFSNILILVVSLLILVTPSSCFNPKKLVNLTSYSSDSDWSPSVATWYGEANG
DGSEGGACGYQNAVGQPPFSSMISAGSPAIYDSGKGCGSCYEVRCTGNSACSGNPVR
VVITDECAGCGSDAQYHFDLSGSAFGSMAISGQDQQLRNAGIIHMEHRRVKCNYGRS
IAFHVDSGSNQEYFAALIEYENGDGDLNRVELKEALDSSTWDSMQQSWGAVWKFEK
GAPLKAPFSIKLTTLASGKTIVAENVIPAGWKPGQTYRSIVNF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPB-04

ATGGCTCTTACATTTGAACGTGCATTCTCTAATATACTTATATTAGTAGTTTCACT
CTTAATATTAGTGACCCCTTCCTCTTGTTTTAATCCAAAGAAGCTTGTTAATTTAA
CTTCATACTCATCTGATTCAGATTGGTCACCTTCAGTGGCTACTTGGTATGGGGAA
GCCAATGGAGATGGAAGTGAAGGTGGTGCTTGTGGATATCAAAATGCTGTTGGG
CAACCACCATTCTCTTCAATGATATCCGCCGGAAGTCCTGCAATTTATGACTCGG
GAAAAGGTTGCGGTTCTTGTTATGAGGTGAGGTGCACAGGAAATTCTGCATGTTC
AGGCAACCCTGTGAGGGTAGTTATCACTGATGAGTGTGCTGGCTGTGGCTCAGAT
GCTCAATATCATTTTGATTTGAGTGGTAGTGCTTTTGGGTCAATGGCAATTTCAGG
TCAAGATCAACAACTACGCAATGCTGGAATAATACACATGGAACATAGAAGAGT
TAAATGCAACTATGGTAGATCAATAGCTTTTCATGTGGACTCTGGATCCAATCAA
GAATACTTTGCTGCCTTGATTGAATATGAGAATGGAGATGGTGATCTTAACAGAG
TTGAACTCAAGGAAGCACTTGACTCTTCCACTTGGGATTCCATGCAACAATCATG
GGGAGCTGTTTGGAAATTTGAAAAAGGAGCACCATTGAAAGCACCATTTTCAATT
AAGCTAACTACACTTGCATCTGGCAAGACTATTGTGGCAGAGAATGTGATTCCTG
CAGGTTGGAAGCCTGGTCAGACTTATAGATCAATTGTGAATTTTTAA

Nucleotide
>TprEXPB-04

GTTATGCATGCATTATGAGTAAAAAAAAGAGCTTAAATAAATAAGTACTTAATCT
CTATAAATACCACATTAGCTATTGCTATTTTCATCAAACCATAACTACTAACGAA
ATCTAAGTGTTCTTTTGATAAAATGGCTCTTACATTTGAACGTGCATTCTCTAATA



TACTTATATTAGTAGTTTCACTCTTAATATTAGTGACCCCTTCCTCTTGTTTTAATC
CAAAGAAGCTTGTTAATTTAACTTCATACTCATCTGATTCAGATTGGTCACCTTCA
GTGGCTACTTGGTATGGGGAAGCCAATGGAGATGGAAGTGAAGGTATATATATA
GTATAAGATATATTTTATATAGTTTTTCTTTGGTTAAGAATATTCATAATGTAACC
AAATCATGCTTAAATGTTTAATATTTCTTTGATAATTATGTAGGTGGTGCTTGTGG
ATATCAAAATGCTGTTGGGCAACCACCATTCTCTTCAATGATATCCGCCGGAAGT
CCTGCAATTTATGACTCGGGAAAAGGTTGCGGTTCTTGTTATGAGGTAATAACAA
TTTTATTTTGTCAAGTAGTTTAGTGATTAAAATTTCACCTTAATAAATAAGTGAAG
TGTTTGGAGATTCAAACCCTGATTCCTGCATATATAATGCGATGTCTTTATCACTG
GGTTAATTAAGCTCACGGGGACAATAATAATTTTTTGAAAAATAACTTGAAAGAT
AAAAATTATCATTCTTTCCATTTTATAAAAAAATGTTCTATTTAAATTGTGTACGG
TTCTTAAAAAATGTTGAAGCGAGTGTTAAAAAAAAAGGAAAAAAATATATTTCAT
TGATATACATCATGATGTGCACTGACAATTACTTATTAGAAAAAAAAAATCAATA
TGGCCCAGTCCAAACGTGGGCCTAATATAAATTTGTGATTAAAGAAAAGTGGACC
TTAATATTTGAAGTAAATTAAATTTTAATGGTTTACCTTTGAAATTCTTTTAGAGA
ACTATATTAGAGACACTCACTATAAGTTGTTTTTTAGACATTAAATTAAATTAATT
ATTAAATTTGTATTAGTAATATTGACTTGTATACTTGAGTTCAAAAATGAAAATAT
AATAATCAATTAATCATGTTTGGATTTTATTGTTTTTCTCATAATTTCATTTCAGGT
GAGGTGCACAGGAAATTCTGCATGTTCAGGCAACCCTGTGAGGGTAGTTATCACT
GATGAGTGTGCTGGCTGTGGCTCAGATGCTCAATATCATTTTGATTTGAGTGGTA
GTGCTTTTGGGTCAATGGCAATTTCAGGTCAAGATCAACAACTACGCAATGCTGG
AATAATACACATGGAACATAGAAGGTTGGTTTTAAGTTTTCTAATTAATTACTATT
TCTAGTCAAGTAATTTGGTTTATATCGGTCTGGTTCTCAGAGGAAAAAGGTCCTA
GTAGTTCAGAGTACGGTCACGAGGTAAGTAAAGTCTGATCAAGAAATTGTTCCAC
CCAAAAATCGAGTCTGTGTTCTCACGAAATCCGTCATTTTTGGTGAAACTCATTAA
CTGCTTGAGTCCAATAAATATTCTTTTCCTAAAATTTTTCATCTATTGTCTATTAGA
TATGGCAACTTTTTTTAGTTTTAGTTTACATATTTTTAAGTATAATCTGGATTTTAG
ATTTTATTATTAATTATAAATTTCCAATATTTAAACATTTTGTTTACAATATAAGA
TTACCATTATTTATTATATGCAGAGTTAAATGCAACTATGGTAGATCAATAGCTTT
TCATGTGGACTCTGGATCCAATCAAGAATACTTTGCTGCCTTGATTGAATATGAG
AATGGAGATGGTGATCTTAACAGAGTTGAACTCAAGGAAGCACTTGACTCTTCCA
CTTGGGATTCCATGCAACAATCATGGGGAGCTGTTTGGAAATTTGAAAAAGGAGC
ACCATTGAAAGCACCATTTTCAATTAAGCTAACTACACTTGCATCTGGCAAGACT
ATTGTGGCAGAGAATGTGATTCCTGCAGGTTGGAAGCCTGGTCAGACTTATAGAT
CAATTGTGAATTTTTAATCCTAAATATTTTTCGTTTACAATGTTACTAATGAGGAT
CGAATTTAAGATTCCATATATACTATCTAAACTACTAGATTAAACCTAGTGGCTAT
ATATTAATGTACGTTACTTTGGGATATGTATTAGCATATAGTGCTATATGTCCTAC
TCAATCAAGTCAGCTGAAGTGG






