
IDENTIFICATION 

Species: Olea europaea 

Locus: Oeu045075 

Gene Model: Oeu045075.1 

Description: OeuEXLA-01 

Family: Expansin Like Alpha 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244  

EXTERNAL RESOURCES 

http://olivegenome.org/ 

https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>OeuEXLA-01 

MPILLCLIFLLFSSATADCEHCVHQTKVSFFSKAEALQSGACGYGSLAIGFNGGRLAA

ATATLYKEGAGCGACFQIRCKDTAFCSKEGTTVIVTDRNTDNKTDFVVSSRAFMAM

AKKGMDQNILKLGIANVEYKRVPCEYKNKNLAIRVEESSQKPHYLAIKFLYQGGKTE

IVAVDVAAQADSSNWTFMSRSHGAIWETSRVPTGALQFRFAVTAGYDGKWYWAKG

VLPADWKNGVIYDSGLQITDVAEDGCSSCHDKSWIPDS* 

CDS (coding sequence) 

>OeuEXLA-01 

ATGCCCATCTTACTTTGCTTAATCTTCCTTCTCTTCTCCTCTGCAACTGCTGATTGT

GAACACTGTGTGCATCAAACAAAAGTTTCTTTCTTTTCTAAAGCTGAAGCCCTTCA

ATCTGGTGCTTGTGGCTATGGTTCTTTGGCTATAGGATTCAACGGCGGCCGCCTTG

CAGCAGCCACCGCCACTCTGTACAAGGAAGGAGCTGGTTGTGGTGCATGTTTTCA

GATAAGATGCAAGGACACCGCCTTTTGTTCTAAGGAGGGGACTACGGTGATCGTA

ACCGATCGCAACACCGATAACAAGACCGATTTTGTTGTGAGTAGCAGAGCTTTCA

TGGCCATGGCTAAAAAGGGGATGGATCAGAACATTTTGAAACTTGGCATTGCCAA

TGTCGAGTACAAAAGGGTTCCTTGTGAATATAAAAACAAGAACTTGGCCATTCGA

GTCGAAGAATCTAGCCAAAAGCCACATTATTTGGCAATAAAGTTCTTGTATCAAG

GTGGAAAAACTGAAATTGTCGCGGTCGATGTAGCTGCACAAGCTGATTCGTCCAA

TTGGACCTTCATGAGTCGAAGTCACGGGGCCATTTGGGAAACCAGTAGAGTTCCA

ACGGGGGCGTTGCAGTTCCGATTCGCTGTGACAGCCGGGTACGACGGGAAATGG

TATTGGGCAAAAGGTGTGCTTCCTGCTGATTGGAAGAATGGTGTGATCTATGATT

CTGGGCTGCAAATAACTGATGTGGCTGAGGATGGCTGTTCTTCATGTCATGACAA

AAGCTGGATACCAGATTCTTAA 

Nucleotide 

>OeuEXLA-01 

ATGCCCATCTTACTTTGCTTAATCTTCCTTCTCTTCTCCTCTGCAACTGCTGATTGT

GAACACTGTGTGCATCAAACAAAAGTTTCTTTCTTTTCTAAAGCTGAAGCCCTTCA

ATGTAAGAATCATTTTTTCCCCTTAATTACTTATAATTTTAGTGTGGAATTGTATTT

ACTTATATAATTATCATTGCAGCTGGTGCTTGTGGCTATGGTTCTTTGGCTATAGG

ATTCAACGGCGGCCGCCTTGCAGCAGCCACCGCCACTCTGTACAAGGAAGGAGCT



GGTTGTGGTGCATGTTTTCAGGTACAAATATTGTATTATCAGCAACGTTTAAGCTT

AATGTAACCCCTTTACATTTTTATTTTTTATTTTTTGAAAAAGTAATAATTTGGAAT

TGATTGGATATATGTTGAATGTAGATAAGATGCAAGGACACCGCCTTTTGTTCTA

AGGAGGGGACTACGGTGATCGTAACCGATCGCAACACCGATAACAAGACCGATT

TTGTTGTGAGTAGCAGAGCTTTCATGGCCATGGCTAAAAAGGGGATGGATCAGAA

CATTTTGAAACTTGGCATTGCCAATGTCGAGTACAAAAGGTAACATCAATGAATA

AATTTTCAAATTTTTTTTCCCCTTTTTTAATAGTCCTTAGTTTTAATGAAATGGAGT

GACTTTTGTGATAAGATTAATTAATGTAGTGGTTTAGTTATACCCACCATGTAAAA

GAGTGTCAATTGGTCCAACACTAAAAGCACTGGGCCATGTCATGTCTTGGAGCTT

TCCCACTGGACAGACATCAACTGGCCAATATGATTACTTTTGGTAAACGTTGGTG

GGCATTTATTGAGTGAATTTCTGTTGAGGTTGTCTGATCATGAATATAATTGTGTA

ACAGGGTTCCTTGTGAATATAAAAACAAGAACTTGGCCATTCGAGTCGAAGAATC

TAGCCAAAAGCCACATTATTTGGCAATAAAGTTCTTGTATCAAGGTGGAAAAACT

GAAATTGTCGCGGTCGATGTAGCTGCACAAGCTGATTCGTCCAATTGGACCTTCA

TGAGTCGAAGTCACGGGGCCATTTGGGAAACCAGTAGAGTTCCAACGGGGGCGT

TGCAGTTCCGATTCGCTGTGACAGCCGGGTACGACGGGAAATGGTATTGGGCAAA

AGGTGTGCTTCCTGCTGATTGGAAGAATGGTGTGATCTATGATTCTGGGCTGCAA

ATAACTGATGTGGCTGAGGATGGCTGTTCTTCATGTCATGACAAAAGCTGGATAC

CAGATTCTTAA 




