
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris 

Locus: XP_009792536 

Gene Model: XP_009792536.1 

Description: NsEXLB-05 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXLB-05 

MAPLQVLAIFFTSLIFMQIYLGNAQTFIHSKAAYYPNSEEKGTETGACGFGTFGATING

GDVSAASDLYRDGLGCGACYQVRCTNSNYCSDNGVTIVITDHGASGGTDFILSQRAF

GRMAQTKDAAASLLSLGNVDIEYRRVSCSYPSKNITIKIDESSDNPYYLAFVIWYQQG

KTDITAVQLCETQNFVCKLLDRTRGAVWTSSSPPRGPLQIRMLLSTDDGDETWIVPV

NNIPENWKAGETYDSGIQVD 

CDS (coding sequence) 

>NsEXLB-05 

TTGCTTAACTCTCTTTCTTATTCTCTTTAATTTTCAAATGGCTCCTCTTCAAGTTCTT

GCAATATTTTTCACATCTTTGATTTTCATGCAAATTTATTTGGGAAATGCTCAAAC

ATTTATCCATTCTAAAGCAGCTTATTATCCAAATTCAGAAGAAAAAGGAACAGAA

ACTGGGGCATGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCAACAATCAACGGTGGAGATGTAT

CCGCTGCATCTGATCTTTATCGAGATGGTCTAGGATGTGGCGCATGCTATCAGGT

GAGGTGCACAAACAGTAACTACTGCTCTGATAATGGAGTTACTATAGTTATAACT

GACCATGGAGCAAGTGGTGGCACAGACTTTATTCTAAGCCAGAGAGCCTTTGGTC

GAATGGCTCAGACAAAAGATGCTGCTGCCTCTCTATTATCACTTGGTAATGTGGA

TATTGAGTATAGAAGGGTTTCCTGCAGCTACCCAAGCAAGAATATTACAATCAAG

ATTGATGAGAGCAGCGATAATCCTTATTACTTGGCTTTTGTAATATGGTACCAAC

AAGGCAAAACGGACATTACTGCTGTGCAATTATGTGAGACACAAAATTTTGTATG

CAAGCTATTGGATAGGACACGTGGAGCAGTATGGACTAGTTCTTCACCTCCAAGA

GGACCATTGCAAATAAGAATGCTACTCAGTACTGATGATGGAGATGAGACATGG

ATTGTTCCTGTCAATAATATACCTGAAAATTGGAAAGCTGGTGAAACATATGACT

CAGGAATACAAGTGGATTAATTTATCTAAA 

Nucleotide 

>NsEXLB-05 

GCATTATGGCGGCAATTAATCAAACGGCTCGAACTGAGACCTTTGATTAAGGGCA

GATCCTACCATCCCACCACAACCCTTGGTGCAGGGGTAGAGCTAGAGTATAAGAA

GCGAGTTCGGCAGAACTCAGTGATTTTTGGTTCGAGATGTGTATTTATCTTAAGA

AACTTGTTTAATATGTACAAATTAATTATTAAATTTGAACCCAATAGCTCAAAAG

AATGAAACCGGTTCAAACTTATATGGTTCAAATTCTGGCTCCGCCTCTATTTGATA



GTAAGAAATTGATTATAATACATTGATTCAAAGTTTAGAAACTAGCTATCTAAGA

AGTAAGAAGGTAGCTGCTGAAAGTTGAGCCAGAATTCCATGTATTCAAAATGAA

CTTGAAAATGTCTCTTGTCTCAACTTTGACCTATATAGAGATAATTTTCAACAACA

ATTCTCTATAAATAGCAAAGACCATATCCAGTTAAATGCACCACCAACTTATTCTT

ATATTGCTTAACTCTCTTTCTTATTCTCTTTAATTTTCAAATGGCTCCTCTTCAAGT

TCTTGCAATATTTTTCACATCTTTGATTTTCATGCAAATTTATTTGGGAAATGCTCA

AACATTTATCCATTCTAAAGCAGCTTATTATCCAAATTCAGAAGAAAAAGGAACA

GAAAGTAAGATTCATTCTCATCATAAAAACATGATAAAATTATATAAAAAGGATA

GGCAACCGAGTGCACAAAGCATGCATCTCGCGTTCACGCAGGGTTCAGGGAAAA

GCCGCACCTCAAAAGGTGTGGTATAGATAGTCTATACTAATGCAAGCATTAGTGA

CTATTTTTACGGTTCGAACCCGTGACCTATAGGTGACACGACGTGTTTAATTATGT

TAGAATAGACTAAAATACTGGTGTTTTAATTTTGATCAAATAACTGTTTTCTTTTT

TAAATGTATGCAGCTGGGGCATGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCAACAATCAACG

GTGGAGATGTATCCGCTGCATCTGATCTTTATCGAGATGGTCTAGGATGTGGCGC

ATGCTATCAGGTTCTCGTCTGTCCATATTACTTGTCTTGTTTTTTGCACGCCCGTTA

AAAAAATATTAATTCAAGGAAACTTCGACTAAATTATTCTTATTTATTCTTTGATT

TGAATTTAATATCGCTCTTATTTTCACCATATTAATCTCTATCCACATATGTTAGC

GGTAAGGGTAAAGGTGAAAATAATAATAATTAATTCTATCTTGATTTCTTAAAAT

GATAAATATTTTGATTAATTATTTTTAGTAGCTACGATAAGTAAAATGGACCAAA

GGGAATATAACACACTCTCTCTCTCTTTCTAAAATTTGCTCCAAAACAGTAATATC

TTCTATATTTGGAGATTCTATAAATTTAAAATTTCTCATTTTTTCCTTAATGGCTTT

GCTTTAATAACTATAATAATGTCGCGGCATGTTTTAGACCATAAATTTTAGTGACA

CTTTTAGTATATCCCAAAAGTCAGTACTTTTTAAAATTGTGTCCATTCAATATATA

AAGTATAACGAAGGCATCGAGGAATATATTGGTTAATCCACTATGGAGTTTAACT

TTTATGTACTAATAATGCCAAAAGTTTATTTTACACTATATTAAATTTCTTAAAAG

ATAATACATATTTGATTAGTAACTTAGAAGGTAACTACTAGAACATGTCGAAATA

CACTAATTGTTGTAAGATTCTTATGTTGTTCGTGTATATAAGCTAAATCCATTGTC

TACCAAGGAAGAAAATAGTAGAGTCAATAACGAGCTAAGACTTCATATGTTTAAT

TAAGTTGTCATGATTCCAAAATCCTGAAATATTAATACCAAATAACACGTCCACC

TAATCTCTTAAACTAAAAATAACTGACGAGTATATTATATACGTATAATTCATGT

ATAATATGTGTATAATTATGAAAAATCAACATATAATTCATGTATACGACCAGCT

AAAAAAATTAAACAAATAATCTGACCGGCTATTTGTATAACAATCTATCATTTTA

TTGCCAGGTGAGGTGCACAAACAGTAACTACTGCTCTGATAATGGAGTTACTATA

GTTATAACTGACCATGGAGCAAGTGGTGGCACAGACTTTATTCTAAGCCAGAGAG

CCTTTGGTCGAATGGCTCAGACAAAAGATGCTGCTGCCTCTCTATTATCACTTGGT

AATGTGGATATTGAGTATAGAAGGTACGTAGTTTCTTATTGCCTATTGAGCTAGT

GTCGGGAGTGGGTTCGGCCGAACCAGTTAGCTTTGGTTCGAGTCCTGTATTTTATC

TTAAAAAATCTATTGAATATATATAAATTATTAATTTTGAACCCAGTAACATAAA

ACGATTAGAATCTCGAACTCATAAGATTGAAATCTTGATTTTGCCTCTGTTAATAG

CTACTCACTCTGTTTCAAATTATGTGTCACTTTCCGCTTATCGAGACTTAACATTC

GTACAATTTTCAATAAACAGGGTTTCCTGCAGCTACCCAAGCAAGAATATTACAA

TCAAGATTGATGAGAGCAGCGATAATCCTTATTACTTGGCTTTTGTAATATGGTAC

CAACAAGGCAAAACGGACATTACTGCTGTGCAATTATGTGAGGTATGAATTTAAA

AAATACAACACACTAATATGTACGAGGGCTGATGCATATGGGTGGAAGTGGTGT

CATCCGACGTCGTTTCGCCAAAAAAAAAATTAAATATTTATACTAATATTCTACA

AAAATGAAACAATATATAATAATGACACCACTTTTTGGTAAAGAGTACTTCTTGG

TTCACTGGTCACGCCTTTCAACTTGTGAAAAAGATAATATTAGATAATACTTACA



ATTATTTATTAAATACGATACTTTTTACAAAAAGTTATACGTACGCTCCTGAATAC

ACGCAGTGCAATAATTTAATTTAAAATAAAATCCTTTTCCAATATGCAGACACAA

AATTTTGTATGCAAGCTATTGGATAGGACACGTGGAGCAGTATGGACTAGTTCTT

CACCTCCAAGAGGACCATTGCAAATAAGAATGCTACTCAGTACTGATGATGGAG

ATGAGACATGGATTGTTCCTGTCAATAATATACCTGAAAATTGGAAAGCTGGTGA

AACATATGACTCAGGAATACAAGTGGATTAATTTATCTAAAAAATTACAAAGCAT

TTAAATTTATATATAGTTTTTGTTGATTATATTTGTCATATTAAAAAGTCTATATAT

ATAGTGTGGCTCTTTTAATTTTTTTATACTGTAGTACGTCCCAAATTCATGAATCA

TTGTATTGACAACTAATAAAAGTTCGAATTTTAATTTAATACTAGTTTCTGATCAA

ATTCCTTTCTCACTCTGTCACCATATTGATATTGTATAAAGACATGTTTTTAATTTT

CACCTGCAAGGCAAAATCATATTTTTCATTGGGTACACGTAAGTTTTTATCAACTC

GTAATATCGTCCTTAAATTTACAAATTATAGTGTACTCATATGCTCACCTAAAAAG

GGGTCCATCCTTTTTACTTGAGTAATTCGAGTCAAAAATAATAAATTCAATTGAA

CTCACTAAACTTGGTCTTGGCCTGCCTTTGATAGTTGATGTTTGGCTATAATTTCA

TATTTTTAATTTATTACTTACCTTATATTTTAGTGTT 


